IDENTIFICATION

Species: Amborella trichopoda

Locus: evm_27.model. AmTr_v1.0_scaffold00009

Gene Model: evm_27.model. AmTr_v1.0_scaffold00009.394
Description: AtrEXPB-01

Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Atrichopoda vl 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T02990

EXTERNAL RESOURCES
https://plants.ensembl.org/Amborella trichopoda/Info/Index?db=core



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Atrichopoda_v1_0
https://www.genome.jp/entry/gn:T02990
https://plants.ensembl.org/Amborella_trichopoda/Info/Index?db=core
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DOMAIN ARCHITECTURE

Query seq. e i S ——————————_—]

Superfanilies PLN03023

Name Accession Description Interval E-value
[+ PLN03023 super family ci33621 Expansin-like B1; Provisional 11-217  8.02e-34
SEQUENCES

Peptide

>AtrEXPB-01

MHLCALFCEGGACGYGTLVDVRPLKARVGAVSPVLFKAGEGCGACYKVKCLDTNM
CSRRAVTIIVTDECPGGYCSGGKTHFDLSGSAFGRMAVAGNGGSLRNRGEIPVIFRRT
KCKYPGKNIAFHVNEGSTEYWLSLLVEFEDGDGDVGSMQIKEAGSGTWLQMSHLW
GATWCFVGGPLSGPLSVKITTLSSKRSLSARDVIPRNWSPKATYTSRLNFF*

CDS (coding sequence)
>AtrEXPB-01

ATGCATTTGTGTGCTTTGTTTTGTGAAGGTGGAGCTTGCGGCTATGGAACACTTGT
AGATGTGAGGCCACTGAAGGCTCGAGTCGGGGCGGTGAGCCCGGTCCTCTTCAA
GGCTGGCGAGGGCTGCGGCGCCTGCTACAAGGTGAAATGTCTCGACACGAACAT
GTGCTCGAGGCGGGCCGTCACCATTATCGTCACCGATGAGTGCCCGGGTGGATAC
TGCTCCGGCGGGAAGACACACTTCGATCTGAGCGGCTCCGCCTTCGGGCGCATGG
CCGTCGCCGGGAATGGCGGTTCACTGAGGAACCGAGGCGAGATTCCGGTCATTTT
CAGGAGAACCAAGTGCAAGTATCCAGGAAAAAACATTGCCTTTCATGTAAATGA
GGGATCAACAGAGTATTGGCTCTCACTATTGGTCGAGTTTGAAGACGGGGATGGT
GATGTTGGATCCATGCAGATCAAAGAGGCCGGTTCAGGGACATGGTTGCAAATGT
CTCATTTGTGGGGGGCAACCTGGTGTTTCGTGGGGGGTCCACTTTCAGGTCCCTTG
TCTGTGAAAATAACGACTTTATCAAGCAAAAGAAGTCTCTCTGCAAGGGACGTTA
TTCCCCGTAACTGGTCTCCCAAGGCCACTTACACTTCTCGCCTTAACTTTTTCTAA

Nucleotide
>AtrEXPB-01

ATGCATTTGTGTGCTTTGTTTTGTGAAGGTGGAGCTTGCGGCTATGGAACACTTGT
AGATGTGAGGCCACTGAAGGCTCGAGTCGGGGCGGTGAGCCCGGTCCTCTTCAA
GGCTGGCGAGGGCTGCGGCGCCTGCTACAAGGTGAAATGTCTCGACACGAACAT
GTGCTCGAGGCGGGCCGTCACCATTATCGTCACCGATGAGTGCCCGGGTGGATAC
TGCTCCGGCGGGAAGACACACTTCGATCTGAGCGGCTCCGCCTTCGGGCGCATGG
CCGTCGCCGGGAATGGCGGTTCACTGAGGAACCGAGGCGAGATTCCGGTCATTTT
CAGGAGGTGATTTTTTTTCTTCTCTCTCTAGACATGGTTTTGAGGTGTTTGTTTGAA
AAAGGTTGGGAGTGAGTTCTCTGTTTTTTTTGGTGGTAAATTTATTTATTTTATTTI




GGTTTTCTATTTTCTTTCTTGGTTTAGTAATGTATTATGTTCCCCAAAATGGTTTTT

CGTTGTCGAGTTTTCACTTAGTTTATTTGGTTTTCTTTTTACTGTTAATTTTTCCTGA
[TTATGTTTTTTTTATTTATTGATTTTTCCAAATTTAGCTTATTCCATTTGGTTTTAT
GGTTTTTTTGGGTACTAATTTTTCCAATTTTTTTTTAATTTTCCCAGTTTATTTGGAT
I[TTTATTTATAATTTTCCCATGGTTTATTTGTGTTTCTAGTAGAAAATTTTCCTACT
TTATTTGGTTTAATTTTCCTAGTTTATTTGGATTTTTATTTATAGTTTTCCCATGATT
TATTTGTGTTTTTAGAAGCAAATTTTCCTACTTTATTTGATTTATAGGGTTTCTTGA

GTTTTTGACCGAGAATGCTAATTTTGGTTTTCTAGGGGTAATTTTAAATTAATTAT
TTAGATATAAACTGTATTTGGGGCCACTTTTTAGTTAGGTTTCTTAAGATTTTTATT
ATATATTTTCTCATAGTAATTTTTTTTATTTAGAACTTTTTTGTTTAGGTAAATAGG
AATATAGCGAATTTTCTAAAGTAAGAAGAAAAATAGCAAAGTCTCTCCTATTTGA
TGGCTAGATTCTTGTCATTTAAATTGGTGAACTGGTTTTGTTGTGTGTGTGTGTGT
TTCTTTTTGGTTTTACAATTTTTTTGAAGGGTGCAGCTGGCATACGAATTCATCTG
TAGCTGTAGAGCTAAGGTGCACATTCAAATTAAATTTTATCATGATATATAATTTT
GATGTAAAATATTTTTAGGATTATCTCAAAATCTATTTTTATGTTTAATTATAAAA
TTTTAAATTTCAAAAATGGTTAAACTCAAGTAGATCTATAAACACATGAAAATCT
TGAAAATTGATGGTGTAGATAATATGTTGTAAAATACACTATTTTTTATACTTAAA
ATCCTTTTATTTTTCGTGGCCATACATCTCAACATCGAGATGATCAATCAAAGGGT
TTTTCAACATTAAAACTACCCTTTCCGATGGAAATTTTGAGGTGTATCCATAGTTT
TACCTTATAAGGTTGCATCCTTATACAAACTTTTTCCTTTTTTTGAAACTCCATAAC
AAACGAAGTCAAAAGGAAATTTGTCGAAGATGAACTATTTGACATGTCACTTTTT
TAATTTTATGTAAAAGAATTTCATCTCAAGACACATGAGCATGAAGACATATAAT
CATGTGCAATCATGAGCTAATATATAAGTTCAACCCTACGAAGTAAGTAAAGCAT
CACCTCATAACTTATCAATGATTACAATTCAAGTATCGGAAAGCTTTTACATCATC
TCGACTCAAACATTAAAGTTATAAAAAAAAATTAGATTTCAAGCTCTAAAAATAG
TGTATGTAATAACAAATTATTTAAACCATCCATTTTACCCTAGAAATAAGTGTTCA
CATATGAGAAAGATTTGTACCATTTTTTTAGTTTCAAAGTTTATTATTGGTGTTGA
AAATTGATTTTAGAGCCAACATAGAGATTTATTTTGCCTAAAGGTTTTTTGGGGAT
TTGAGGTGAAGCTTTATTTTGTTTTCGTAAAATCCTAGACGGTATAGAAACCTCAT
CCTTTAATAAAATTTCCCTTAACTAATTATTTGTACTTGTAGGCTTATTATTATAA
ACTTTTCCACCATTATGGCTAGAAAGTTCTTACTCATTGTTTATGGGTGCGGTTTC
AATAAGGTTACAACCTTAAACAATCCAATTAAGGCGCACTTCTAAATTTTATTAT
AACATGTAATTTTGGTATAAAAAGTTCGTAGGATTATCTAAAAATGGTATTTTCAT
ATCTAATTATAAAATTTTAAACTCCAAAAATAGTTAAAATCATGTAAATCTATAA
AAAATGTGAAAATCTTGAAAATGGACGGTCTAGATAATGTGTTGCAAGATGCACT
ATTTTTACAACTTAAAAATATATTTTTTTAACATATTCATATATCTTGATGTCAAG
ATGATCAATTAGAGGGTCTTTCAACATTAGAATAACCTTTTTCCAATGGATTTTTG
TGGTGCATATGTATTTCTACATTTTAAAGTTGCAACCGTATATAAACTTTTCCTTTT
ATTTATTTATACAATATGACTATTTGATTTTTAAGTCATCATCACCGTTGCCTTTGA
ATGTGAAATTGTGCGGTTAAACTTGAAGTCTTAACTTAAAATTATAACTTGAATTC
CGTGACACATTTTAAGGTGTAAAATTTCACATCTAACAATTATGGTAATTACAAC
TTTATTGTACCAAAAGTAGATGGTCGCAAAGAGTATAATATTTCTATTTATTTATT
TTATTCAACAGAACCAAGTGCAAGTATCCAGGAAAAAACATTGCCTTTCATGTAA
ATGAGGGATCAACAGAGTATTGGCTCTCACTATTGGTCGAGTTTGAAGACGGGGA
TGGTGATGTTGGATCCATGCAGATCAAAGAGGTATGTTCACTTCGTTGTTATTGG
AAAAAGGAAAGCATTTCTATTTTCCTCCACACATAATTTTACATATATTTTATGTG
CTTAGAGACCCACATATGTCTAAACAGTTGTAGTTGAAGGTGAGTCGAAAACAAT




GATACATAACTATGCTACTCAACCATAACTAATATGTAAAATTATTATCAATTTAC
TCTTAGATTTTTTTATTAAATATATCCCCAAACATATATAAATTTAGAGTATAAGT
GTGTGGAGTCTCATGAAAAATCTACCAAAAATTTCCTTTACTTTGTTTCAGTATTT
CAAAATCTTGGTAAATGTGGTAGATCCTTCACCCCACAAATAATATAAAGTCGTA
ACTAATCTTTCTAATCAAGCAATCGTTTTTTTTACTAAATGAGTAAGCAATTATCA
TCATCGTTTATTTGATCCTTATCACAATTATTTGAGCTTGATTACACGAATCTTAA
TTTTAACATTTATGAAACAAATGTGGCTAAAATTTTAAGGGGCATGGAACCTAAC
ACAACCATTTTTTTTTTTTGTTTTTTGTGCAGGCCGGTTCAGGGACATGGTTGCAA
ATGTCTCATTTGTGGGGGGCAACCTGGTGTTTCGTGGGGGGTCCACTTTCAGGTCC
CTTGTCTGTGAAAATAACGACTTTATCAAGCAAAAGAAGTCTCTCTGCAAGGGAC
GTTATTCCCCGTAACTGGTCTCCCAAGGCCACTTACACTTCTCGCCTTAACTTTTT
CTAA




