IDENTIFICATION

Species: Nicotiana sylvestris
Locus: XP_009791512

Gene Model: XP_009791512.1
Description: NsEXPB-09
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026
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Superfanilies PLN03023

DPBB_R1pA_EXP_N-like superfamily

List of domain hits *
Name Accession Desecription Interval  E-value
[+] DPBB_EXPB_N 122275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily; Beta-expansins 44-167 297e-77
[+] PLN03023 super family cl3362 Expansin-like B1; Provisional 4-270 7.76e-40
Peptide
>NsEXPB-09

MTLMALNHFTIFTYFTLFSLLTISCFCFNPKRLNVSKVNTNSDWSPAGATWYGNPNG
AGSDGGACGYTNAVDQQPFSSLIAAGGPSLFKSGKGCGACFQVKCKGNAACSGKAV
RVVITDECPAGACVAESAHFDLSGTAFGAMALSGQADHLRNAGVLQILYKRVECNY
PGVSLAFHIDSGSNPNYFAALIEYEDGDGDLNRVDLKQALDSDTWQPMQQSWGAV
WKLNSGSSLVAPFSLKLTGESGQTVVANGVIPAGWQPGKTYRSLINFKV

CDS (coding sequence)
>NsEXPB-09

CATTGCAAGAATAATACTACGTAGTTGTCTAATTGAGAAAATTTTGTTTCAATCCT
TGATAATGACTCTTATGGCTCTTAACCATTTTACTATTTTCACATATTTTACCCTTT
TCTCTCTTCTGACTATTTCTTGCTTTTGCTTCAATCCTAAACGTCTCAACGTATCAA
AAGTTAACACAAATTCGGACTGGTCACCTGCTGGAGCTACTTGGTATGGAAACCC
TAATGGCGCAGGAAGTGATGGTGGAGCTTGTGGGTATACTAACGCAGTAGATCA
ACAACCATTCTCCTCCCTAATAGCTGCTGGCGGCCCTTCCCTTTTCAAATCAGGCA
AGGGATGTGGAGCTTGTTTTCAGGTAAAGTGCAAGGGAAATGCAGCATGCTCAG
GAAAGGCAGTGAGAGTGGTAATAACAGATGAGTGTCCAGCAGGAGCATGTGTAG
CAGAATCAGCTCATTTTGATTTGAGTGGCACTGCTTTTGGAGCCATGGCTCTTTCA
GGACAAGCTGATCATTTGCGTAATGCTGGAGTTCTGCAGATTCTCTACAAAAGAG
TGGAGTGCAACTATCCCGGAGTATCACTGGCATTTCACATAGACTCAGGTTCAAA
TCCCAACTATTTTGCAGCTCTAATCGAGTACGAAGATGGAGACGGAGACCTAAAT
AGAGTTGACCTGAAACAGGCCTTGGATTCAGATACATGGCAGCCCATGCAACAGT
CGTGGGGTGCAGTGTGGAAGCTCAATTCTGGCTCCTCCCTAGTGGCACCCTTCTCT
CTCAAACTCACCGGAGAATCCGGGCAGACTGTGGTGGCCAACGGCGTCATTCCGG
CTGGTTGGCAGCCAGGAAAAACTTACCGATCACTTATCAATTTTAAAGTCTAGAG
CTTAATGCTAAACAATGTGCTGCTTTATCAGTTACTGCACAAGTCAATATGGTAG
ACTTTGTGTTATCAAATTATAATTAGGGTGACTAGTAGAATAAACTATAAAGTAG
AAAGACACAAGAAAAATGTGGCTGTTGTGTATTTTTAATATTAATACCATGCCCT
ATTTATGGTTTAGGGAATAGTACGTTCTCAAA

Nucleotide



>NsEXPB-09

CCATGTAGAAAATCACAAGATTGAGAGAAAATAGTATTGAAGAATCATGTGTTTT
CACAAGATTAATGTTTATCTTAAAAGTTGTTTGGAATCTGAACCTTAATTAGAGTC
TTAATATTAAAAGGATATCGATTGTTTTTAAATATTTGATTGGGTACAACAGTAG
GTGACACATAGTAAGGGTGGAAGGTGTAAGATATGGTGTAAGCTAATGTTTCCGT
GATGTTTTTCGATATTAAAGATTAATATTGAGATTGAACAAGAGTTGAAATATTTT
TAAAACAAAATAAATTTTGCTCATAAGTATGGAAAATCATCCCCACTTCGAGAAA
CATTTGTTAGATTTGAAGGTAACCAAAGATTGCAAATCTTTTTCCTAAATATTITTT
TACTCCAAGCATATATAAGTTCAACACATGCATTATATAACGATGGGATAAAGAG
ATACTTAATATTCAGTAATATCCATAAAGTAACAATTTACCAACAGGTAGTCTGA
ACTTTGAGAACGTACTATTCCCTAAACCATAAATAGGGCATGGTATTAATATTAA
AAATACACAACAGCCACATTTTTCTTGTGTCTTTCTACTTTATAGTTTATTCTACTA
GTCACCCTAATTATAATTTGATAACACAAAGTCTACCATATTGACTTGTGCAGTA
ACTGATAAAGCAGCACATTGTTTAGCATTAAGCTCTAGACTTTAAAATTGATAAG
TGATCGGTAAGTTTTTCCTGGCTGCCAACCAGCCGGAATGACGCCGTTGGCCACC
ACAGTCTGCCCGGATTCTCCGGTGAGTTTGAGAGAGAAGGGTGCCACTAGGGAG
GAGCCAGAATTGAGCTTCCACACTGCACCCCACGACTGTTGCATGGGCTGCCATG
TATCTGAATCCAAGGCCTGTTTCAGGTCAACTCTATTTAGGTCTCCGTCTCCATCT
TCGTACTCGATTAGAGCTGCAAAATAGTTGGGATTTGAACCTGAGTCTATGTGAA
ATGCCAGTGATACTCCGGGATAGTTGCACTCCACTCTGTTGCATGTACCGTTAATT
ATTACGAGATCAACTCCTCATTATTTCTGATAACAAATTATAGGAATTGAGTATA
CTATAATAATTACTAGTACAAAATACTGCTAACTATGATTAAGGTATAGTACTAG
GAATATTGGGGGAGCAACGCAAGGCTTTTTAATTTATAGTGTCCACTTTTATGCAT
TTTAAAATGGCAAATAACGACCTAACACTAGTTGAAAAGTGAGTACTAATGTTCT
ATTAAATAGAGTGTGCATCCTTCTTCCACCTTCAAACTCTTCTTCATATTCACGGA
AAATCTCTCATCAAGGATAGAATAGGGGCTGTTTTTTTTTTTATAAATTATATTAC
TCCATATATGTATATTATAAGGGATTTTCTGGGGCCGAAGAAACAAGGTCCTTGA
ATTATTTTCAAACTGGCTGTTATCTTTTCTGTCCATATATATATATATACACAATG
GGAAGGTTTAGAAGTAAAGATAGTGTGTATGAAAAAGTTCACCTTTTGTAGAGAA
TCTGCAGAACTCCAGCATTACGCAAATGATCAGCTTGTCCTGAAAGAGCCATGGC
TCCAAAAGCAGTGCCACTCAAATCAAAATGAGCTGATTCTGCTACACATGCTCCT
GCTGGACACTCATCTGTTATTACCACTCTCACTGCCTTTCCTGAGCATGCTGCATT
TCCCTTGCACTTTACCTGCATTTTTTATTTTATTTACACAACCAAAAATTATTAATC
ACCCCCTCTCTTTTTGCCTTCACATGCATGTGTACGTGGTGAATAAGATATTTTTT
CTATTTTTATTTGTGAAGAAAAGGGAATTGAATAAATGTAAGTAATTGTTAGCAA
GTATTAGCATGTAATTTAACTAACTTGCTATAAATTTATTGATATTGTGAGCGCAT
ATAGCTAGCTTAAATTCTTAGTAGTACTGAATTTGTCGCGCACCTGAAAACAAGC
TCCACATCCCTTGCCTGATTTGAAAAGGGAAGGGCCGCCAGCAGCTATTAGGGAG
GAGAATGGTTGTTGATCTACTGCGTTAGTATACCCACAAGCTCCACCTTTGCACA
ACACAAAATATACCCAAAGAAAATTATTAAAATTAATATATATAATTATGTGCAC
CATTTAATGCACCAATATTCTCTTTTCTTTTTCCTACAATATTTAGAGGCTAACAA
GAAAATTTAGTGTGTGTAGCTTACCATCACTTCCTGCGCCATTAGGGTTTCCATAC
CAAGTAGCTCCAGCAGGTGACCAGTCCGAATTTGTGTTAACTTTTGATACGTTGA
GACGTTTAGGATTGAAGCAAAAGCAAGAAATAGTCAGAAGAGAGAAAAGGGTA
AAATATGTGAAAATAGTAAAATGGTTAAGAGCCATAAGAGTCATTATCAAGGAT
TGAAACAAAATTTTCTCAATTAGACAACTACGTAGTATTATTCTTGCAATGTTCTG




CTTGTATTGGGATGAGTTGAATGCGATAAAGGCCCCTATTTATAGAAAAAGTTAA
GTCTTAAGAAATAGGCACAGTTCAACCTTAGAGTCTTAAATATAAAAGTAGATTA
ATTTGAATTCCCAACCTTGTAAGTAAAAGGCCATGTGGCAGTATTATTTAATATCT
TCCTCAATTAGCTCTCAGCAGAATGTTAAAGAAGATTTTGTTGTAGTTGCCTGAAT
AGGGTCTAAGAGTCGGGTGGCATATTAGAGAAATTTTCTCGTAATGTAATTTGGC
CAGAAAAGATGAATGACCATTAAAGATTGGGGTCTTTCCAATTATTTGACTAACT
ATTTAACATCATTCGATTTCAAAATCTCTTTGCAACATTATTACTACTTGGGTACA
TTTTCCAGAAAGATATGCTAAAAGCCTAAAACCTCTAGTTTTGTAATGGAAAAAA
GTTTACACACACTCTATATATGCACCGGACTAATAAATGAATAACATGCATT



