IDENTIFICATION

Species: Arachis duranensis
Locus: XP_015950837

Gene Model XP_015950837.2
Description: AAEXPB-02
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
https://www.genome.jp/entry/T04300

GENE STRUCTURE
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Legend:
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DOMAIN ARCHITECTURE

Query seq.

binding site 4 A}
Specific hits e
Superfanilies PLNOO183
DPBB_R1pA_EXP_N-like superfamily

List of domain hits L

Name Accession Description Interval  E-value

[+] DPBB_EXPB_N cd22275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily; Beta-expansins .. 77-196 1.17e-70
[+] PLNO0193 super family cl33423 expansin-A; Provisional 49-302 5.14e-23

SEQUENCES
Peptide
>AJEXPB-02

MKTLYCYKFHCWQANAGWKDTKHENPNIIPY HIMKVHTFENVVVLYCMLLICTCYCF
NPKLSFYNSSKVDANAEQWQPASATWYGPPDGAGTDGGACGYGSSVGNPPLSKLVS
AGGPNIFNNGEGCGACYEVKCTENEACSGETVTVMISDQCPGCPATHFDLSGFAFGS
LAKPGQQDNLRNAGRINLQYQRVSCSFGQPIVFTIDNGANQYYFATEIEYENGEGNL
VDVELKQANQDSWIPMKRLWGARWYVLNLGSLMQPPFSLKLTETSVNGSSKTIEANN
VIPAGWQPGQVIRSAINFTN

CDS (coding sequence)
>AdEXPB-02

AATATTACCATAAATGAAAACATTATATTGTTATAAATTCCACTGTTGGCAAGCA
AATGCTGGATGGAAAGACACAAAAATAATTGAAAATCCGAATATAATCCCATAT
ATCATCATCATGAAGGTTCACACGTTTAATGTTGTAGTCCTTTACTGTATGCTCTT
AATATGCACTTGTTATTGCTTCAACCCTAAACTATCGTTCTATAATTCTTCCAAAG
TTGATGCAAATGCAGAACAATGGCAACCAGCATCAGCTACATGGTATGGACCGC
CAGATGGCGCTGGAACAGATGGTGGTGCTTGTGGATATGGTAGTAGTGTGGGGA
ATCCTCCACTCTCTAAATTGGTATCAGCTGGTGGCCCTAATATTTTCAACAATGGC
GAAGGATGTGGCGCTTGTTATGAGGTGAAATGCACAGAAAATGAAGCATGCTCT
GGTGAAACAGTGACAGTGATGATATCAGATCAATGCCCTGGATGTCCAGCCACTC
ATTTCGATCTCAGTGGCTTTGCTTTTGGTTCATTGGCAAAACCAGGGCAGCAAGA
TAATCTTCGCAATGCTGGACGCATAAACCTTCAATATCAAAGGGTTTCATGCTCA
TTTGGGCAGCCAATAGTATTCACCATAGATAATGGGGCAAACCAATACTACTTTG
CAACCGAAATTGAATATGAAAACGGGGAAGGAAATCTTGTGGATGTAGAATTGA
AGCAAGCAAATCAAGATTCATGGATTCCAATGAAACGTTTATGGGGTGCAAGAT
GGGTTCTCAACCTTGGTTCTTTAATGCAACCTCCATTTTCTCTTAAGCTCACTGAG
ACTTCTGTCAATGGCTCCAGCAAGACCATTGAAGCTAACAATGTTATCCCTGCTG
GTTGGCAACCTGGCCAAGTTATTCGATCAGCCATAAACTTTACTAATTAGATCTAT
TATGTGAAATCAAAATAAAAAAGATATGAGAAAAAATAAAAAATACTATTCTTA
CGTTAAAATTAACCA

Nucleotide



>AdEXPB-02

AATTCAAGTTTCTCAAAATGGTCAAAATGAAAGAATTATGGTAGCGCTAAAATTA
AATGAGAGGAAAAAAAAAGAAACAAAAAACTATCATGGATTCCAGTATCGAATT
ACTTAGGGAATTAATTTTTTTTCCAATCACAATGAATTCAAACATGCTATATAATA
TATAAAACAAGGTAGAGTATATGAATTTATGAATGGAGAAAGAGGGATGGATAT
ATAAGAGAAAAAGACAAAATTGTTTGAATAGTATGAATACTGGTTGACCAAAAA
AGTTGGGTCTTAATACATAATTTTTTCTCCTAGAATGTTACTTTTAGATAAATAAA
TTATAAATCATTAGTCACGGACTATCTACTTTATATTAGAAGTAATTAATTCATAA
ATTACTGATCAGTGATCACGGACTATATACTTCATATTATTTGTAGAATTAATTAA
TTCATTTAGATAAAAATTACAAAAAAAAATCAAACTCTCTGATCTGGGTATAAGA
AAAGAATATTACCATAAATGAAAACATTATATTGTTATAAATTCCACTGTTGGCA
AGCAAATGCTGGATGGAAAGACACAAAAATAATTGAAAATCCGAATATAATCCC
ATATATCATCATCATGAAGGTTCACACGTTTAATGTTGTAGTCCTTTACTGTATGC
TCTTAATATGCACTTGTTATTGCTTCAACCCTAAACTATCGTTCTATAATTCTTCCA
AAGTTGATGCAAATGCAGAACAATGGCAACCAGCATCAGCTACATGGTATGGAC
CGCCAGATGGCGCTGGAACAGATGGTAAGTGCCCTTTCTTTTTTTTTITTTTTITTTGT
AAAATTGGGAATTTTTATTAATGTAAAAAATATTAAAATTAATAGAATATTTCTT
GACAAATTAAAGGTATATATAATTAAAAATAATTAAAAATCTAATTAGATTTTTA
ATTACGTATTTTTTTAAAAAAAATTCTATTAATTTTAATATTTTTAACATGAAAAT
AACTTAATTATAAAATTAAAAATAGTATAAGAACCTAATTAAAAAAATATATATA
AATTTAATAAAATTATAAGCATTAACAAAGTAATTAAACCTGTATACTGGTTGAA
TTTTAATTCTAATTCTAATATTCTAAAACTATACTAAAATTGAGTGTGTTTAACTC
AACTATAAAAACATAGATAGATATTATTTAAAAGGATGAATCAAATTTAATTTGT
TTATGTCATATTATCTAGCTATTAATTTAGAGATTAATTTGCTATATATTAATTAA
TCTTGTGTATGTGTGTGTGATATATAGGTGGTGCTTGTGGATATGGTAGTAGTGTG
GGGAATCCTCCACTCTCTAAATTGGTATCAGCTGGTGGCCCTAATATTTTCAACAA
TGGCGAAGGATGTGGCGCTTGTTATGAGGTGCATGCAGCCATTGATTTACTTTAA
TTTATGCATATAAAAAAAAAATGCATATAATCATGCAGGGAAGATTCTTGTACAT
TCAAAATCTCATAATTTGGTTTGATATTTTTTGTATTAGTCCTAGGTTTTAATGTTC
CATATCATATTTTTTTGTGACTTTTTAAGAAATTTTTTGGTGACTATGTGCCATATC
TCATTTTAATACTCAAGTCTTTATTTTTTTATTATTAAATTGAATTTGTTGTCTTTT
ATCTACGAAAAAAAAAAGTTGTCCAGTAAAAAGTTACACAGTTTTTGAAAAGAA
AAAAGAAAGGTAAGTGTTTGTTTGATAGCCACATAAATATTTCCGTTAAATTTTTT
AAATAAAAAAGATATTTTTACACTATTTAGCATGTTTGAACTTTAAATTTTTAGAT
TGTTTTTTTAAAATATATAAGCTATAATTATTATATGTGCAATCTAACATATGTAA
AACAATTTTTATTTCTTTAAAATGTTTTTTTTTATATTAAATCATCTATTAAATAGC
TGATAAAATATCAACTGCTTACTTATCTTAAGATATCTCAATAAGCATAATAATC
ATTCTAATCATTATTCAAGTTACTTATGGAAAATCTAACATAGTAATATGATTATT
ATTATTATTATTGGTCATCATAAAATTATAGGTGAAATGCACAGAAAATGAAGCA
TGCTCTGGTGAAACAGTGACAGTGATGATATCAGATCAATGCCCTGGATGTCCAG
CCACTCATTTCGATCTCAGTGGCTTTGCTTTTGGTTCATTGGCAAAACCAGGGCAG
CAAGATAATCTTCGCAATGCTGGACGCATAAACCTTCAATATCAAAGGTATACCA
CACTTGTTTTGATGAGTTTCTAAAAATTTTTTTAGTTATATTTGAGTATAATAATAT
AAAAATATTTATTTATTTATTTATTATGTAAAAATATTTTTTAAAATTATAATTTA
AAAAAAAGATGTTTTTGTTTTTTGTAATATTTGTATTTTTATTATTAAATTTTTTAA
ATATATTAAAAAATAAAAAATTTATTACAAAAGAATTTTTTTTATCAATTTAATAT




TTAAACAAGTACATATTATAATAAAATTGTATTTATTCTAAAAATTTAAACCATCA
GATAAAACATACGTAAATGATTATATATTTAGTATAGATTTATTTTTATCATATGC
GGTATCCTATCTTTATATCAGAGTAATAAGCATTTAATTTTAAATTTATTTAATGT
CTTTTTCAGGGTTTCATGCTCATTTGGGCAGCCAATAGTATTCACCATAGATAATG
GGGCAAACCAATACTACTTTGCAACCGAAATTGAATATGAAAACGGGGAAGGAA
ATCTTGTGGATGTAGAATTGAAGCAAGCAAATCAAGATTCATGGATTCCAATGAA
ACGTTTATGGGGTGCAAGATGGGTTCTCAACCTTGGTTCTTTAATGCAACCTCCAT
TTTCTCTTAAGCTCACTGAGACTTCTGTCAATGGCTCCAGCAAGACCATTGAAGCT
AACAATGTTATCCCTGCTGGTTGGCAACCTGGCCAAGTTATTCGATCAGCCATAA
ACTTTACTAATTAGATCTATTATGTGAAATCAAAATAAAAAAGATATGAGAAAAA
ATAAAAAATACTATTCTTACGTTAAAATTAACCACTAAAACTAACTACCAATATA
TTTGTGTATAAATACATTTGTGGTTTAAAATATTTTTAATATATATTTATATTCAAC
ATGTATTTTATATTAGTAGATGATTTTAATAACTGATTTTGGTACACACATAATAT
AATGCAAAAAATATATATATATGTGATCAACTCATCATGAAAATTGAAATTTAAA
AAATTAAAGAATAAATATGTAATCTTACTCTTGTCCATTTAAAAGTTAGACTATTA
GGTCCCAACGAAAAAAAATAGCCAATATGTCCCAACGAAAAAAAAAAAAATAGC
CTATTTTTAATCAACTACGGCCAAAGTTAATGGCAATAGTTTATGTGACGCACATT
TTTTCACACCCACTCATCCACACCACTCACCCACACTACAAGATTTCTAAACCACA
TCACACGTTTAGTGTTTGAGTTGGTCGTAATTAATATTGAGGGGTTTGATGAAAA
ATAATTAGGGACAACCCAATCCTTTTTTTAGAAG






