IDENTIFICATION

Species: Populus trichocarpa
Locus: Potri.008G088300

Gene Model: Potri.008G088300.2.p
Description: PtEXPA-15

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ptrichocarpa v4 1
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T01077
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Query seq.
Superfanilies PLNOQOS0O

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN0O0050 super family cl31535 expansin A; Provisional 3-250 2.48e-142
SEQUENCES
Peptide
>PtEXPA-15

MKMALAGFILVGLLAMVSSVNGYGGGGWINARATFYGGGDASGTMGGACGYGNL

YSQGYGTNTAALSTALFNSGLSCGSCYEIRCVNDPKWCLPGSILVTATNFCPPNNALP
NNAGGWCNPPQHHFDLSQPVFQHIARYSAGVVPVSYRRVPCRRRGGIRFTINGHSYF

NLVLITNVGGAGDVHAVSVKGSRTGWQPMSRNWGQNWQSNNYLNGQSLSFKVTTS
DGRTVVSYNAAPSSWSFGQTFSGAQFR*

CDS (coding sequence)
>PtEXPA-15

ATGAAAATGGCTCTAGCTGGATTTATCTTGGTGGGTCTCCTTGCAATGGTTTCATC
TGTTAATGGTTATGGTGGTGGAGGGTGGATTAATGCCCGTGCAACCTTCTACGGA
GGTGGTGATGCTTCCGGCACAATGGGTGGGGCTTGCGGTTACGGGAACTTGTACA
GCCAGGGGTATGGTACAAATACTGCAGCTTTGAGCACAGCTCTGTTCAATAGCGG
GTTAAGTTGTGGGTCTTGCTACGAGATTAGGTGCGTGAATGACCCCAAATGGTGC
CTGCCTGGCTCCATTTTGGTCACAGCCACCAATTTCTGCCCTCCAAACAATGCCCT
GCCTAACAATGCAGGGGGGTGGTGTAACCCTCCTCAACACCACTTTGATCTCTCT
CAGCCTGTCTTCCAACACATTGCCCGATACAGTGCTGGTGTTGTACCTGTGTCCTA
CAGAAGGGTACCCTGCAGAAGGAGAGGAGGCATAAGATTCACAATCAATGGTCA
CTCCTACTTCAATCTAGTCCTGATAACCAACGTTGGTGGTGCTGGTGATGTGCATG
CTGTGTCCGTCAAGGGGTCTAGGACTGGATGGCAACCAATGTCAAGGAACTGGG
GGCAAAACTGGCAAAGCAACAATTATCTTAACGGACAAAGTCTTTCCTTCAAGGT
CACCACCAGCGATGGCCGTACTGTGGTCTCCTACAATGCTGCTCCCTCTAGCTGGT
CCTTTGGGCAGACCTTCTCTGGTGCCCAGTTCCGCTAG

Nucleotide
>PtEXPA-15

ACATGTGCTCTTGTTTTTTCACCATCACAAGCTTGACTTTTACGCCCAAGCGGTTC
ATGGTCCCCCAGCTGCTTCAAGACGTGTCTTTGCGATAGTTGTGTGTGACGAGTG
ACAATGGTGGCAAAATTGTTCTCCTAATCACCCCTACCGAATCCCTATAAATTCTC
CCTCATCCCCTCCTAACCTTCTCCACTCCAGCGCCTAACATTTTCACTAGCCTGCT
CTCTTTTCCTCTCTCTTTTCATGTAATAACCGTCTCTCTTCTCTCACATTTGCTTTTC
AAAATGTTGTTTCTCTTGTTAAATGAACCTAACAAAAAATGAGCAAGGTGGGTTT



TTTTTTATAAAAAAACTAAACTGGTTTACTCCTTTGTGCAGGAAAATGGCTCTAGC
TGGATTTATCTTGGTGGGTCTCCTTGCAATGGTTTCATCTGTTAATGGTTATGGTG
GTGGAGGGTGGATTAATGCCCGTGCAACCTTCTACGGAGGTGGTGATGCTTCCGG
CACAATGGGTATGCCACTTTGCAGAAGCGAAGAACCTTTTTAAGAAATTAAACCC
TTCAGGGCACACCATATGACTAATTTTGCTGGTTTTGATAAAATATGTAACTTCAG
GTGGGGCTTGCGGTTACGGGAACTTGTACAGCCAGGGGTATGGTACAAATACTGC
AGCTTTGAGCACAGCTCTGTTCAATAGCGGGTTAAGTTGTGGGTCTTGCTACGAG
ATTAGGTGCGTGAATGACCCCAAATGGTGCCTGCCTGGCTCCATTTTGGTCACAG
CCACCAATTTCTGCCCTCCAAACAATGCCCTGCCTAACAATGCAGGGGGGTGGTG
TAACCCTCCTCAACACCACTTTGATCTCTCTCAGCCTGTCTTCCAACACATTGCCC
GATACAGTGCTGGTGTTGTACCTGTGTCCTACAGAAGGTAAGTCTCTAGCTTCTTG
AGCTTCAAATCTAACCATGGAGGGATATATGGTCATGAATAAGGGTGTTTTAATG
AAATTAATCTCAATTTTTTCCTTAACGAGTTTCTGGTGAGGGTTATTTACGTCTTT
AATCAGTCTCTTCATGTTCTTAAATCCTTTCTTCACGGTTCAGGTCCTTTTCATAAC
TCTAATTTGATTGCAGTCAACCTTTCCCTCTCTAAACTTTCCCTTCCTCAGTGATTT
CTGAGGTTTAATAAAAAAAATTCAGATTCATGTCCCAAGACCAGTTTTTGAACTA
AACATAAAGGGCAGTTTAAGTTCTTAGCAAGGTCCCCGCTTTACCACTTTCTTACC
ACGAACTGTGAGAGAGAAAGTTCAATTTCCTCTTGGAATTTGGAAGCTTACCCTT
CCCTCATAAGGAGTTCTCTTCTTTCTGGCTTTAGTAGCAGTGTTAACTGTCTTGGT
GGCGGGTTTTTGTAGGGTACCCTGCAGAAGGAGAGGAGGCATAAGATTCACAAT
CAATGGTCACTCCTACTTCAATCTAGTCCTGATAACCAACGTTGGTGGTGCTGGTG
ATGTGCATGCTGTGTCCGTCAAGGGGTCTAGGACTGGATGGCAACCAATGTCAAG
GAACTGGGGGCAAAACTGGCAAAGCAACAATTATCTTAACGGACAAAGTCTTTC
CTTCAAGGTCACCACCAGCGATGGCCGTACTGTGGTCTCCTACAATGCTGCTCCCT
CTAGCTGGTCCTTTGGGCAGACCTTCTCTGGTGCCCAGTTCCGCTAGGGACCGAC
ACTGTGTGCCTTCTGTTCTTTCAGCATGCTAAAGTTTCAGCATGTTAGCTCTATAT
TTATTTAGTACTTATTATCAGAAGTAATATTAGTATGATTTTATTAGTACTAATAT
ATACTTGTATCTCGATTGGAGGTCAGTATTAGGTTCTCTTTGGTCAGGATGAGAA
GGGCTTTTTTAATTGGCACTCTCATTTTGAGCTAATTGAGTCACTCAGGGGTGTCC
TATTCAAGGGACACTCTTTATTAGTCTTGGGGCTTTTCCTTTTTTTCTTCCGCCGTT
GAAAAGGGCGGAAGATTATGGCAGGGGTGGACTTTTACCACCCGCCGCTAGTATT
TTGAGTAGTTGCTCTTCTTAATTTCGCTCCCCCGCAGCCTTAAAGGGATTTGGGAG
CTGCGTTTTTTTTTTTTTTTCGTTCTTGTAAGCTGACTGTGATCAGCGTCCGGTGAA
TTATGTCCTTGGGTTTTTATGTCTGAAATTTAAGACTAAAGTGTAAATTTCCAATT
TCTACTAGTGATGAAAGTGGTGATAGAGTGCTGTTATTCC






