
IDENTIFICATION 

Species: Arachis duranensis 

Locus: XP_020980193 

Gene Model XP_020980193.1 

Description: AdEXPA-18 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300  

EXTERNAL RESOURCES 

https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
https://www.genome.jp/entry/T04300


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AdEXPA-18 

MFHEFSTTAGLTCARVILGEFGPLFKDNSFVLGNGLRGGRRRITMAKFILVLATFIFTV

MNTAYAFSASGWTNAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNLYAAGYGTRTAALSTALF

NDGASCGECYKIICDYKADSRWCIKGRSVTITATNFCPPNFALPNNNGGWCNPPLKH

FDMAQPAWEKIGIYRGGIVPVLFQRVPCKKHGGVRFSINGRDYFELVLISNVGGAGSI

QSVSIKGSKSGWMAMSRNWGANWQSNAYLNGQSLSFRVTTTDGETKLFNDIVPSN

WGFGQTFSSPLQFS 

CDS (coding sequence) 

>AdEXPA-18 

AAATTAGATTAAAAAATGTTCCATGAGTTCTCTACTACTGCAGGGCTCACATGTG

CAAGGGTAATCCTTGGTGAGTTTGGTCCCTTATTTAAGGACAATTCTTTTGTGCTT

GGAAATGGCCTAAGGGGTGGTCGGAGAAGGATAACAATGGCCAAATTTATTCTT

GTTTTGGCCACCTTCATTTTCACAGTGATGAATACTGCATATGCTTTCTCAGCTTC

CGGTTGGACCAATGCCCATGCCACCTTCTATGGCGGTAGTGATGCCTCAGGAACT

ATGGGAGGAGCATGTGGGTATGGGAATCTGTATGCAGCAGGGTATGGGACGAGA

ACTGCGGCTTTGAGCACAGCCTTGTTCAATGATGGAGCCTCATGCGGAGAATGCT

ACAAGATCATCTGCGATTACAAAGCAGACTCAAGATGGTGCATCAAAGGAAGAT

CAGTCACCATAACCGCCACAAACTTTTGCCCTCCTAACTTTGCTCTTCCCAATAAC

AATGGAGGGTGGTGCAACCCACCTCTGAAGCACTTTGATATGGCACAACCAGCAT

GGGAAAAGATTGGCATCTACAGAGGAGGCATCGTCCCCGTCCTGTTCCAAAGGGT

GCCATGCAAGAAGCATGGAGGGGTTAGATTCAGCATAAATGGGAGAGACTACTT

TGAGTTAGTGTTGATAAGCAATGTGGGAGGTGCTGGATCCATCCAATCAGTGTCC

ATAAAGGGATCAAAAAGTGGGTGGATGGCTATGTCAAGAAACTGGGGTGCTAAC

TGGCAATCCAATGCATATTTGAATGGCCAATCTTTGTCATTCAGGGTCACTACTAC

TGATGGAGAAACTAAGCTTTTCAATGACATCGTTCCATCTAACTGGGGATTTGGC

CAAACTTTCTCTAGCCCTCTTCAGTTCTCATAAGAATCTTCACATTTATTTTTACCA

TAACCAGAGCGGCTGAGGCGTGCTTAATTATTTTATTGGAGCAGCCCGCCATCCT

CTTCTTCTTAATTTGGTGGATTAGCCCTTAATCAAGAACATCAAGGCCGGTGGTAC

CATTGTTTCCAATAATGTAATTTCAACTTGCTTAAATTTATACCATAAATTGTTCT

AATATGAATTAATACTCTTTCTTTGTACCTCTGTTGGGGCATGTTGATTCCCTACT

ATAAAGTATTTTCACTGTTGTCTATCATTATTTAAATGGTTTTTCCTT 



Nucleotide 

>AdEXPA-18 

TGCAAATCGAACCGCCATAACTCATTGTACACATCTAAATCTAATGATGAAGCAT

ATGCATATGAGTTAAATTTGATGTGTACATTACATGCTAAGGCACGCACATTATT

ATGAGTTTGGAGATTTATCTATAGGCAATTGGGACAACTAATCAAGAGTTTCAAA

TAGGTTATACCATGAAATGAAAGTACATAATCCCAATCTCATATTTATATGATTGT

GTGTGTCTGTATGCGACTCATGTTCATTCATGTGAGAGTGATTGTGAGTTGTGACA

GGCCAGCACATCATGTCGTGACTCTCAATCATAATCATTTTCATATGTAAATGAC

ATAGATTCTTTACAGCATCGATCTGCATAATTATATATATAAGCCTTTGGAATTTT

CATCAATGCACCAATCAATCAATTGGTGGAACTCTTCTAATCATCATTCTAATGTA

TTAAAAGTAATCAATTATTCTTAACTTCACTTATTGAAAAACTAGAAAGATGTTC

AAAGGAAAAACCATTTAAATAATGATAGACAACAGTGAAAATACTTTATAGTAG

GGAATCAACATGCCCCAACAGAGGTACAAAGAAAGAGTATTAATTCATATTAGA

ACAATTTATGGTATAAATTTAAGCAAGTTGAAATTACATTATTGGAAACAATGGT

ACCACCGGCCTTGATGTTCTTGATTAAGGGCTAATCCACCAAATTAAGAAGAAGA

GGATGGCGGGCTGCTCCAATAAAATAATTAAGCACGCCTCAGCCGCTCTGGTTAT

GGTAAAAATAAATGTGAAGATTCTTATGAGAACTGAAGAGGGCTAGAGAAAGTT

TGGCCAAATCCCCAGTTAGATGGAACGATGTCATTGAAAAGCTTAGTTTCTCCAT

CAGTAGTAGTGACCCTGAATGACAAAGATTGGCCATTCAAATATGCATTGGATTG

CCAGTTAGCACCCCAGTTTCTTGACATAGCCATCCACCCACTTTTTGATCCCTTTA

TGGACACTGATTGGATGGATCCAGCACCTCCCACATTGCTTATCAACACTAACTC

AAAGTAGTCTCTCCCATTTATGCTGAATCTAACCCCTCCATGCTTCTTGCATGGCA

CCCTGCACCATCATATCTTAATTAGGATCATGCATCCATATATATCATTAATCAAA

TTACAAAGTGTGGATACCTTTGGAACAGGACGGGGACGATGCCTCCTCTGTAGAT

GCCAATCTTTTCCCATGCTGGTTGTGCCATATCAAAGTGCTTCAGAGGTGGGTTGC

ACCACCCTCCATTGTTATTGGGAAGAGCAAAGTTAGGAGGGCAAAAGTTTGTGGC

GGTTATGGTGACTGATCTTCCTTTGATGCACCATCTTGAGTCTGCTTTGTAATCGC

AGATGATCTTGTAGCATTCTCCGCATGAGGCTCCATCATTGAACAAGGCTGTGCT

CAAAGCCGCAGTTCTCGTCCCATACCCTGCTGCATACAGATTCCCATACCCACAT

GCTCCTCCTGCATTCATGCATCATTAATATCACGCTCTTATTAGAGAAAGCTATGT

ATATACGTTGCTTACCCATAGTTCCTGAGGCATCACTACCGCCATAGAAGGTGGC

ATGGGCATTGGTCCAACCGGAAGCTGAGAAAGCATATGCAGTATTCATCACTGTG

AAAATGAAGGTGGCCAAAACAAGAATAAATTTGGCCATTGTTATCCTTCTCCGAC

CACCCCTTAGGCCTTAGCTTAGCTGATATAGAATTGGATTATATTGTTATTTACAC

CTATTATTTCCAAGCACAAAAGAATTGTCCTTAAATAAGGGACCAAACTCACCAA

GGATTACCCTTGCACATGTGAGCCCTGCAGTAGTAGAGAACTCATGGAACATTTT

TTAATCTAATTTAATAATCTGTAAAAGCCTTAGAGGTTCTGAACATCATTCAATAA

TTCTCACGTTCTCTTCCCTTGGCACCTCACATGCACATCCCAACATTAGAGCCGTG

AATGGATCAAAACCCCACACCCCCATTTGCTTCTTCTAATATATTTATTTGCATAA

CAATATAAATATATTTTCAATCGTTCACATATTGTGTGCTATTTGTGGATAAAATG

ACAGAACAAATGGTCTTAGATCATAAACATAATGTGTCACATGCAAATGCTTGCT

AGTGTCGTTTTAATTCAGTTACATGCACATGTCACATTTTTTGGCTATATAGATTG

TCAATTGTCTTTTAGCAAAAGCAAAATATATAATAATCACCGTTGATTCATTCTGA

AAACACATGGAGGATATATATTTGACATTCATTTAGTTTATCACCGTTTATTAAAT

AATAATATACTCAAGCCTATGCATGCTACGAGCCCTATGGCAGCACCGTCAAGCG

TCCTCAAAGC 




