IDENTIFICATION

Species: Anacardium occidentale
Locus: Anaoc.0015s0414

Gene Model: Anaoc.0015s0414.1.p
Description: AocEXLB-02
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_ v0_9
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_v0_9
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specific hits
Superfanilies PLNO3023 superfamily

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN0O3023 PLN03023 Expansin-like B1, Provisional 5-250 9 20e-162
SEQUENCES

Peptide

>A0cEXLB-02

MGVVLNYHYYLFSLMLLLPALCYSQDTFTCSRATYYGSPDCLGTPTGACGYEEFGRT
VNDANVAGVSRLWKNGTGCGGCYQVKCTVPKLCSDDGVNIVVTDYGEGDHTDFIL
SPRAYSGLARSDATAQLFAYGVVDVEFRRISCKFAGYNNLMFKVHEHSRFPHYLAIIF
LYQTGQNEILAVELWQDDCKEWRGMRRAYGAVWDMPNPPQGSITLRFQVSGSMG
MKWIVANNAIPGDWKAGVAYESQIQLA*

CDS (coding sequence)
>AocEXLB-02

ATGGGAGTTGTTCTTAATTATCATTACTATCTTTTTTCCTTGATGCTGCTTTTGCCT
GCATTGTGTTATTCTCAAGACACATTTACCTGCTCTAGAGCAACTTACTATGGTAG
CCCTGATTGCTTGGGGACTCCAACTGGAGCTTGTGGGTATGAAGAATTTGGAAGA
ACTGTAAATGATGCTAACGTGGCCGGTGTTTCAAGGCTGTGGAAAAATGGCACTG
GTTGCGGAGGTTGCTATCAGGTTAAGTGCACGGTGCCGAAACTTTGCAGTGATGA
TGGAGTGAACATAGTGGTGACTGACTATGGTGAGGGAGACCACACCGATTTCATC
CTCAGCCCACGCGCCTACTCAGGACTCGCACGTTCAGACGCAACTGCTCAGTTAT
TCGCTTATGGCGTCGTTGATGTAGAATTCCGAAGAATCTCCTGCAAATTCGCAGG
TTACAACAATCTCATGTTTAAGGTCCATGAGCACAGCAGGTTCCCTCATTACCTG
GCGATAATTTTTCTCTACCAAACTGGACAAAATGAAATCCTAGCGGTAGAATTAT
GGCAGGATGACTGTAAAGAATGGAGGGGAATGAGAAGGGCATATGGTGCAGTTT
GGGACATGCCAAATCCCCCACAAGGCTCAATAACGTTGAGATTTCAAGTGAGTGG
AAGCATGGGGATGAAATGGATAGTGGCTAACAATGCTATCCCTGGTGATTGGAA
GGCTGGAGTTGCTTATGAGTCACAAATCCAGCTAGCTTAA

Nucleotide
>AocEXLB-02

TCTGAACTTCTTGCTTCGTCTTAATCATTCTCGCTCATTTCCAAAGCAACATTGTTG
CTTCATTAGCTTCTTTCAATTTATATTTGATATTCCGAAATGGGAGTTGTTCTTAAT
TATCATTACTATCTTTTTTCCTTGATGCTGCTTTTGCCTGCATTGTGTTATTCTCAA
GACACATTTACCTGCTCTAGAGCAACTTACTATGGTAGCCCTGATTGCTTGGGGA
CTCCAAGTATGTAAAACCAAGCCTCTATTTATATGCATTTTTTGTTATGCACTGGT




TTACGTGAACTCATACATAATCATCTTGCATGTCTTGGTTTTATTTAGCTGGAGCT
TGTGGGTATGAAGAATTTGGAAGAACTGTAAATGATGCTAACGTGGCCGGTGTTT
CAAGGCTGTGGAAAAATGGCACTGGTTGCGGAGGTTGCTATCAGGTATAATTTCG
CTCCCTCAATCATTTCGCAGCAGAAAATATAATCGCAGTAGAAGTACGTGTTCTT
TTTTTTCCATAGCTTTAATTCTTGAGTCTAGGCTTGAAAGAAAATTTTAACTATAT
TTATACACTTTTCTATAAGGTAAGAAGCAGCTACATAAATTTAAAGATCTTGAAT
TCTTTTTCTTTGTATTATTAATGATGCTTTGCTTATTCTTTAACTTGCTTTCTCATCG
GTAATGATGATTAGCTTTCATAATTAATTAATAATTCAGGTTAAGTGCACGGTGC
CGAAACTTTGCAGTGATGATGGAGTGAACATAGTGGTGACTGACTATGGTGAGG
GAGACCACACCGATTTCATCCTCAGCCCACGCGCCTACTCAGGACTCGCACGTTC
AGACGCAACTGCTCAGTTATTCGCTTATGGCGTCGTTGATGTAGAATTCCGAAGA
ATCTCCTGCAAATTCGCAGGTTACAACAATCTCATGTTTAAGGTCCATGAGCACA
GCAGGTTCCCTCATTACCTGGCGATAATTTTTCTCTACCAAACTGGACAAAATGA
AATCCTAGCGGTAGAATTATGGCAGGTAAGTAGAGACTGAACAATATATTAATTT
TACAGACATTGTGAATGGTTATATATGTATATATGTATATATATCTCAGAGAATA
ATGAAATGGGAAAATTTCAGGATGACTGTAAAGAATGGAGGGGAATGAGAAGGG
CATATGGTGCAGTTTGGGACATGCCAAATCCCCCACAAGGCTCAATAACGTTGAG
ATTTCAAGTGAGTGGAAGCATGGGGATGAAATGGATAGTGGCTAACAATGCTAT
CCCTGGTGATTGGAAGGCTGGAGTTGCTTATGAGTCACAAATCCAGCTAGCTTAA
ACAAAGGCATTTAAGATCTATCCCAATCGATTATGATAATAATATTAGGAAAAAC
CTTTGTTATGGTATGTTTAGCACTATTTATGAATTAGTATTATCATTGTATAAGTT
AATGAACAAAAAATTGGGATTGTGTATTTTGGTATGATGAGCATATTAATAAAGT
TGTATAATTTTATGGTTGAATCAA





