IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_016175086

Gene Model: XP_016175086.1
Description: AipEXLB-03
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome_assembly_id=315604
https://www.genome.jp/entry/T04301
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis

GENE STRUCTURE

AIpEXLE-03

| 1 L 1 1 1 1 4
by Sikinp 1000 15006p 2000bp 250009 30000

Legend:

CDS s upstreamy downstream — Iniron

DOMAIN ARCHITECTURE

25 E 7 100 125 150 17s 20

1 ' ' " 0 1 ' 1 " ¥ [} ' ' ' ' ) [ ] [ ' ] ' [l ' ' 1 ' ' ' " 1 " 1 " ' 1 ' Il ' ' v
Query seq. (GF GEYGRTYNDGSYARVSRLIRNGT GOGACY OARCKLE (WCOEE GTYWWT DVGECORTDF TLSPRAYKKL GRNIEARRELFKYGY VO TE YRRVPCRYE GYNI VFKVYHE RSKNPEY FRWYIL YWNGHYDYTRWOL WOEDOCE WTEMRRVYGAVF DVANPPSGET NLRFIMSGSAGT Y VO STNA TPSOWT AGRAVDSCVOLT
Superfanilies

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family 3362 Expansin-like B1; Provisional 1-202 166e-121

SEQUENCES
Peptide
>AipEXLB-03

GFGEYGRTVNDGSVAAVSRLWRNGTGCGACYQARCKLEQYCDEEGTYVVVTDYGE
GDRTDFILSPRAYKKLGRNDEAAAELFKYGVVDIEYRRVPCRYEGYNIVFKVHERSK
NPEYFAVVILYVNGAYDVTAVQLWQEDCQEWTEMRRVYGAVFDYANPPSGEINLRF
QVSGSAGIYWVQSQNAIPSDWTAGAAYDSQVQLT

CDS (coding sequence)
>AipEXLB-03

GTGGCTTTGGAGAATATGGAAGGACAGTCAATGATGGCAGTGTTGCAGCGGTGTC
TAGGCTATGGAGGAATGGAACTGGCTGTGGTGCATGCTACCAGGCAAGGTGCAA
ATTAGAGCAATACTGCGACGAGGAGGGAACCTACGTGGTGGTAACAGACTACGG
CGAAGGAGACAGAACAGACTTCATTTTGAGCCCACGCGCCTACAAGAAGTTGGG
ACGAAACGATGAAGCTGCAGCAGAGCTATTCAAATATGGTGTGGTTGACATTGA
ATACCGAAGGGTCCCTTGCAGATATGAAGGCTACAACATTGTCTTTAAGGTCCAT
GAACGAAGCAAGAATCCTGAATACTTTGCTGTTGTCATTCTCTATGTTAATGGTGC
TTATGATGTAACTGCTGTTCAGTTGTGGCAGGAAGATTGCCAAGAATGGACAGAA
ATGAGGAGGGTTTATGGGGCAGTGTTTGATTATGCCAACCCACCAAGTGGTGAAA
TCAATTTGAGGTTCCAAGTGAGTGGCAGTGCAGGTATCTATTGGGTGCAATCCCA
GAATGCTATTCCTAGTGATTGGACTGCTGGAGCTGCTTATGATTCACAGGTTCAG
CTTACTTAAAAAAAAAATAAAATAAAATAAAATAAAGAAAAGAGGAAAAACTTT
TGGTATCTTATTGTTGAGATGCCAGGATCAAGATAACAAATCGATAGGCACTACT
AGTATTCAATTGTTTACTCTTAAGGATGTTGATGTTAATGTTACTAGTGTGTCCTC
TTTGTGTTTAGGGACTAGAATAAATGAGGATTCATGTACTTTTCTTATGAAAAATT
CATGGAATATGAATAATATAAAAGCATTAGCTTTTCTCCTTTA

Nucleotide
>AIpEXLB-03

GCTATGTAGCTCACAGGATTCTTTCACTGATTCCAGAGCAACCTATTATGGCAGC
CCTGATTGTTATGGCAATCCAAGTACAATTAATTTATTTAGATACAAATGCATTCT
AATATGTTAATTTAGTTGAAGCAACGTTTATTTTAAAGTGAAAACTCAGGTGCAG
TCGACTTGATTTGAAGTTGATAACGAAGAGCTGTTAGATGAAAATTTAGTCAAAT
CAGTCAAATTATCTAACGACTCTCAACTATCAATTTCATTTGAAGTTGACTGCACT



TGAGTTTCCACCTTATTTTAAATAAGAAAGAGTACCATTTTCTCAATAGCAACTAG
CAAGAGATAATTTAAGAATTCTATTTTTGTGGAAGTGAAATGTGTACTATCTAAT
GTCAGAGTTTGGCATAACATTATTATATTACTTTAGCAGCATCACATAGCAATCAT
TATATACATGTGATTACTCATTTGATTTATTTATAAATATAAATATATATTTATAG
GTCTAGGCTATGGAGGAATGGAACTGGCTGTGGTGCATGCTACCAGGTACTCTTC
TTCTCTTTTTATTTAGAAAAAGTTGCTTTTTTCCATTCATATTACAAATCTACTAG
ATATATATATAGAGAAATTAACATGTGTGAGTCTCTCTTTTTTCTTTTTTCTTTTTT
TTTTTTCCTCTTGCAATGAATACACTCTGTATTTTATGCACAATTTGCTATTTATGT
GAGTGTTTCTCTTATAAAAAATGCATAACTCATATGGATTACCCATTAGATGGTG
CATGAGTACAATCCAAATAGAATTTATATTTCATTCAATAATAAATAATGGCATA
AATTGATATATATGATACTAATATTTTAATCAATAATTCTAGACGTACATAAAAG
AAATAACTTTTAAATCAGTCATTTATATAAAATATATATTAAAATATAAAACATA
CGTTGAAAATAAGTTAAATACACTTATATTTATATACTAATATATAATGATTGATT
TTTTCATAATATTTTTGTATTTTAATAAGTAATAATTGAATTAGATATTTGATAAG
ATTAATCATAAATTGATCATGATGATGATTCAGGCAAGGTGCAAATTAGAGCAAT
ACTGCGACGAGGAGGGAACCTACGTGGTGGTAACAGACTACGGCGAAGGAGACA
GAACAGACTTCATTTTGAGCCCACGCGCCTACAAGAAGTTGGGACGAAACGATG
AAGCTGCAGCAGAGCTATTCAAATATGGTGTGGTTGACATTGAATACCGAAGGGT
CCCTTGCAGATATGAAGGCTACAACATTGTCTTTAAGGTCCATGAACGAAGCAAG
AATCCTGAATACTTTGCTGTTGTCATTCTCTATGTTAATGGTGCTTATGATGTAAC
TGCTGTTCAGTTGTGGCAGGTACGTAATTACATATATGTTTTAATTTGGCTCTTCA
GTAATGTAGCGATATCTCTCTGTTGAGATATGAATTTTGTCATTCATATTAATATT
AATATTAGTTAGAGTCTTTATGATCCGGCTTCACCTCAAAACAAACTTATTATATT
TAAAGTTTTTTAGGTTTTAAGTTTGAATCCATGTGTTTTGAAGCTAGATCTAAAAT
ATATTTTTACTAGATATATACTACAATCAGCCACTAGTATAAAATACATATAAAA
ATATATTTTTAATAGCTGATTTCAGTGTATACATATTATTTCTGTTTAAAATATTTT
TGGTTGATTGAGCATTCTAACTAATTGATATTATATAATTATTATTTGAAGATTAT
ATAATAAATTGTAAGATTTTTATATATAAATATGTTTTACATCACAACTCACATAT
TTTTGCATTGAAATTATTCATTTTCATTGATTTACGTAAATTATTCATTGGAATTAA
TTTCTAATTCTAAAATTTAGTTAAACTATATGTAATACTTAAACTCATGTATGATC
TAAATGCCGAGTTAACTTGGCTTGTCGTAATCATTTTTCAAATTATTATTGAATAG
GAATTGATGTCTAAAAAATGGCCTAATAAAAAAAAGCCTTACTTATGAGAACGC
ACCCATTAAACTACTAAACTTGTGTTCTTGCTTTGATTTTAATTAATTTCTTGATTA
TGTGGTGGAATGGAGCAGGAAGATTGCCAAGAATGGACAGAAATGAGGAGGGTT
TATGGGGCAGTGTTTGATTATGCCAACCCACCAAGTGGTGAAATCAATTTGAGGT
TCCAAGTGAGTGGCAGTGCAGGTATCTATTGGGTGCAATCCCAGAATGCTATTCC
TAGTGATTGGACTGCTGGAGCTGCTTATGATTCACAGGTTCAGCTTACTTAAAAA
AAAAATAAAATAAAATAAAATAAAGAAAAGAGGAAAAACTTTTGGTATCTTATT
GTTGAGATGCCAGGATCAAGATAACAAATCGATAGGCACTACTAGTATTCAATTG
TTTACTCTTAAGGATGTTGATGTTAATGTTACTAGTGTGTCCTCTTTGTGTTTAGG
GACTAGAATAAATGAGGATTCATGTACTTTTCTTATGAAAAATTCATGGAATATG
AATAATATAAAAGCATTAGCTTTTCTCCTTTATTGCTGTTTTGCTGTAACAAATAA
ATAATTGCCTTGATGTTGTTTTAAGTTAATTTGATATTGACAGGTAAGGAAGCTGG
TAAAACATTGGAGTTCATAAAGGGTAAATTTGTTCAACAGAAATGCTATTTTGCA
ATCTTTGAAATAGTGACCAAGTCTTACAAACTACAAATAGATTGTAATTTCTGAA
AAATGAAAATTTGTAAATTGTGGATTCATGACATCTGATGACAACAAATGGTAAA
ATCACAAAAATTGCTGCATCAGCCATATTGTCTAAGCTATTTGTTCAATCAGATAT




GTACATAAAAGAAAAAAAGATCACTCAAAATCAACTTTTCAACTGTAATAAAATT
TCAATAAGAAAGCTACGGTCACTTCTCTAGTCTATACTTCATTGATTATCCTAACT
AGGCCTTAAAATCAATACATCCTACCAGTGCATTCCATGGAACCACAATAGCAAT
TCTTCCTCTTGATGTTCCCATGAGAGTCAAAAA





