
IDENTIFICATION 

Species: Panicum hallii HAL 

Locus: PhHAL.1G373900 

Gene Model: PhHAL.1G373900.1.p 

Description: PhhEXPA-06 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/PhalliiHAL_v2_1   
KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/PhalliiHAL_v2_1
http://www.ocri-genomics.org/bolbase/login.htm


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>PhhEXPA-06 

MAPRQATVLTALLLASLLPLALSRGLGLGRGHVRPHAHGVGLGRRHAQPHPQPHGH

APLGGGGWSSAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQGYGTNTAALSTALFNNGL

SCGACFEVRCEAAGGGSHSCLPGSVVVTATNFCPPNNALPSDDGGWCNPPRAHFDM

SQPVFQRIALYRAGIVPVSYRRVACNKKGGIRFTINGHSYFNLVLVTNVGGAGDVHA

VAVKGDRSPGWQAMSRNWGQNWQSNTLLDGQALSFRVTTGDGRSVVSTNAAPRG

WSFGQTFSGAQFN* 

CDS (coding sequence) 

>PhhEXPA-06 

ATGGCGCCTCGGCAAGCAACCGTCCTCACGGCCCTCCTCCTCGCCTCGCTGCTCCC

GCTGGCGCTCTCACGCGGGCTGGGGCTCGGGCGCGGGCATGTGCGGCCGCACGC

GCACGGGGTGGGGCTCGGTCGCCGTCACGCCCAGCCGCACCCGCAGCCGCACGG

GCACGCCCCGCTCGGGGGCGGCGGGTGGTCCTCGGCCCACGCCACCTTCTACGGC

GGCGGCGACGCGTCCGGCACCATGGGAGGCGCTTGCGGCTACGGCAACCTGTAC

AGCCAGGGGTACGGCACCAACACGGCGGCGCTGAGCACGGCGCTCTTCAACAAC

GGCCTCAGCTGCGGCGCCTGCTTCGAGGTCCGGTGCGAAGCCGCCGGGGGCGGG

AGCCACTCCTGCCTGCCTGGCTCCGTCGTCGTCACGGCCACCAACTTCTGCCCGCC

CAACAACGCGCTCCCGTCCGACGACGGCGGCTGGTGCAACCCGCCGCGCGCCCA

CTTCGACATGTCGCAGCCCGTATTCCAGCGCATCGCGCTCTACAGGGCCGGCATT

GTCCCCGTCTCCTACCGCAGGGTCGCATGCAACAAGAAGGGCGGCATCCGGTTCA

CCATCAACGGCCACTCCTACTTCAACCTGGTGCTGGTCACCAACGTGGGCGGCGC

CGGCGACGTGCACGCGGTGGCCGTGAAGGGTGACCGCTCCCCGGGGTGGCAGGC

CATGTCCCGCAACTGGGGCCAGAACTGGCAGAGCAACACGCTCCTCGACGGCCA

GGCCCTCTCCTTCCGCGTCACCACCGGCGACGGCCGCTCCGTGGTCTCCACCAAC

GCTGCCCCCCGCGGCTGGTCCTTCGGCCAGACCTTCAGCGGGGCCCAGTTCAACT

GA 

Nucleotide 

>PhhEXPA-06 

CCCACACTCGCCACGCCGCAGCCCCGCCCACCGTTCCCCCTCTCGCCCTCCACCCC

CACCCCCACCCCCACCGTCGCCCCACCCCCTCTCCGCGCAATGGCGCCTCGGCAA



GCAACCGTCCTCACGGCCCTCCTCCTCGCCTCGCTGCTCCCGCTGGCGCTCTCACG

CGGGCTGGGGCTCGGGCGCGGGCATGTGCGGCCGCACGCGCACGGGGTGGGGCT

CGGTCGCCGTCACGCCCAGCCGCACCCGCAGCCGCACGGGCACGCCCCGCTCGG

GGGCGGCGGGTGGTCCTCGGCCCACGCCACCTTCTACGGCGGCGGCGACGCGTCC

GGCACCATGGGTACGTCCGCTCTAGGCTCTAGCTAACCACTTGACCCCCATGCTC

GTCACTTTCCGGTCCTAGATTGCAAAGCTCGCATCTCTCGTTTGGACTAAAATTTT

CTATCTGGATTCGTCTGTGCAGGAGGCGCTTGCGGCTACGGCAACCTGTACAGCC

AGGGGTACGGCACCAACACGGCGGCGCTGAGCACGGCGCTCTTCAACAACGGCC

TCAGCTGCGGCGCCTGCTTCGAGGTCCGGTGCGAAGCCGCCGGGGGCGGGAGCC

ACTCCTGCCTGCCTGGCTCCGTCGTCGTCACGGCCACCAACTTCTGCCCGCCCAAC

AACGCGCTCCCGTCCGACGACGGCGGCTGGTGCAACCCGCCGCGCGCCCACTTCG

ACATGTCGCAGCCCGTATTCCAGCGCATCGCGCTCTACAGGGCCGGCATTGTCCC

CGTCTCCTACCGCAGGTCTGTAGTAAAGCTGGTTCCTTTTTATGCCTGAATTTCCC

TTTCTCCTTTCGATAAACAAGAGGAATTTCGTGCAGATCTGACAATGTAGTGTCA

ATTATTTTGTTTGCTCTGCCCTGCAGGGTCGCATGCAACAAGAAGGGCGGCATCC

GGTTCACCATCAACGGCCACTCCTACTTCAACCTGGTGCTGGTCACCAACGTGGG

CGGCGCCGGCGACGTGCACGCGGTGGCCGTGAAGGGTGACCGCTCCCCGGGGTG

GCAGGCCATGTCCCGCAACTGGGGCCAGAACTGGCAGAGCAACACGCTCCTCGA

CGGCCAGGCCCTCTCCTTCCGCGTCACCACCGGCGACGGCCGCTCCGTGGTCTCC

ACCAACGCTGCCCCCCGCGGCTGGTCCTTCGGCCAGACCTTCAGCGGGGCCCAGT

TCAACTGAACCTCCACCCACCACCATCGCCGCTGCGTCAACGACGCGCGAGTAGT

AGCAGTACTAGTAGTGGATGGTCGTAGTAGTTCTTCTACGTCTCCCCCAATTGGA

ACTTGCTGGGAGGCGCCATGGTTTTATGTGTGGCGCATCTCGCATTGGTTCTTGGG

AATTACCGGTAGTTTAGGCCGAGTAAGCATGGGTTTTATCGTGCTGGTGTGAGCC

TAGAGTCAGTGTTCCTTGGTTGTTTCGGCTAGGGAATTGGAGGTGGTGGTAAAGG

CTTGGCTTGGAGATTAATGGCGGCCGCCTTGTATCACCCGCCAATCAGCGTTTTG

GGCCTCATGGTGATGGCCAAAACCTCTTGAGAGATGAGATGAGATGTTTTGTGTG

GTGAAAGCGTGCTGGTTGTTGTAATGAACCTTATCAAGTTATCCTTCAGAACCGC

TTAATTTGTGTTGGTACTTGATGTGTTAAATCTGCATCACCTGTGCCATTTCCATG

GTTCTGTCACGGCTTGGTGGTTGGTAGTCGTACTATGCCTCTTTGTTTCAGCTTTG

AGTCAATTTTGAAAGATTGATTCTAAGAAATTA 




