IDENTIFICATION

Species: Medicago truncatula
Locus: Medtr2g097030

Gene Model: Medtr2g097030.1
Description: MtrEXPA-04
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mtruncatula_Mt4 Ovl
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T01716
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Query seq.
Superfanilies PLNO0OSO

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNO0O50 super family cl31535 expansin A; Provisional 31-258 1.87e-119
SEQUENCES
Peptide
>MtrEXPA-04

MGMVSMVYVVTLIMSLTMWMVDARIPGVYNGGAWQTAHATFYGGSDASGTMGG
ACGYGNLYSQGYGVNTAALSTALFNNGLSCGSCFELKCANDKQWCHSGSPSIFITAT
NFCPPNFAQPSDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVAFRRVPCRKRGGI
RFTINGFRYFNLVLISNVAGAGDIVRTYVKGTQTGWMPMSRNWGQNWQSNSVLVG
QALSFRVTGSDRRTSTSWNIAPHNWQFGQTFTGKNFRV*

CDS (coding sequence)
>MtrEXPA-04

ATGGGAATGGTGAGTATGGTTTACGTTGTGACTCTTATTATGTCATTAACAATGTG
GATGGTAGATGCTAGAATCCCAGGTGTTTACAATGGTGGTGCATGGCAAACAGCT
CATGCCACTTTCTACGGTGGCTCCGATGCTTCGGGCACCATGGGAGGAGCATGTG
GTTATGGAAACTTGTATAGTCAAGGTTATGGAGTTAACACAGCAGCATTAAGCAC
AGCACTATTCAACAATGGACTAAGTTGTGGTTCTTGTTTTGAATTGAAGTGTGCA
AATGACAAGCAATGGTGTCACTCTGGTAGCCCTTCCATTTTCATCACAGCTACTA
ACTTTTGTCCTCCTAACTTTGCTCAACCTAGTGACAATGGTGGTTGGTGTAACCCT
CCTCGTCCTCACTTTGATCTTGCCATGCCTATGTTCCTTAAAATCGCTGAATATCG
TGCCGGAATCGTCCCTGTAGCCTTTCGCCGGGTGCCATGTAGAAAGCGTGGTGGA
ATTAGGTTCACAATTAACGGATTCCGTTACTTTAACTTAGTCCTAATCAGCAACGT
TGCAGGTGCAGGGGATATTGTGAGGACCTATGTTAAGGGCACTCAAACAGGGTG
GATGCCAATGAGCAGAAACTGGGGGCAAAATTGGCAATCAAATTCTGTTTTGGTA
GGTCAAGCTTTGTCCTTCAGAGTTACCGGTAGTGACCGTCGCACTTCCACTTCTTG
GAACATTGCTCCACATAATTGGCAATTTGGTCAAACTTTCACTGGAAAGAATTTT
CGTGTTTGA

Nucleotide
>MtrEXPA-04

ACCATTGCCCACTCTCACTCACCACTCGTTCCACCCATATCTCTTTCTCTCTGTTCC
ATATCTCTGCTTTTTCTCTATTTTCTTGTCCTCCACTGTCCAATATTTTAACTAAAT
CTAAGAAGAAGAAAAAAAACAGTGATGGGAATGGTGAGTATGGTTTACGTTGTG
ACTCTTATTATGTCATTAACAATGTGGATGGTAGATGCTAGAATCCCAGGTGTTTA
CAATGGTGGTGCATGGCAAACAGCTCATGCCACTTTCTACGGTGGCTCCGATGCT



TCGGGCACCATGGGTATGTCTAGTACTTTAATAATGTAACACACTAACATAACAT
AACATGTTATATTCAGTCTTTGTCGCTTGGATTGGTAAATAAAAAAAATTAATGTT
AACTTTGTTGTGACTGTTCGGCTTTTTGTGTGTTTAGGAGGAGCATGTGGTTATGG
AAACTTGTATAGTCAAGGTTATGGAGTTAACACAGCAGCATTAAGCACAGCACTA
TTCAACAATGGACTAAGTTGTGGTTCTTGTTTTGAATTGAAGTGTGCAAATGACA
AGCAATGGTGTCACTCTGGTAGCCCTTCCATTTTCATCACAGCTACTAACTTTTGT
CCTCCTAACTTTGCTCAACCTAGTGACAATGGTGGTTGGTGTAACCCTCCTCGTCC
TCACTTTGATCTTGCCATGCCTATGTTCCTTAAAATCGCTGAATATCGTGCCGGAA
TCGTCCCTGTAGCCTTTCGCCGGTTTGTACCCCACCACTTATTTTTAGCTTAAATG
ACTTGAATCTTAAATGGTTTTTGTTTGATAGATCTCAATGATAAGGAAAAAATAG
TAGAATTAGAAGTGTATAGATAATGGGCGAATAAATTGGCAAAACCATGTTTGA
ATAAATAACTAATTTGCAGCTCCACAATTATCATCATAATTGATTATATATAAACC
CTAAAAAAAGTGCTCGTATATAATCTATTTTAATAATAAGAGAAAATTAAGTTAA
GCAATTTTCCTATAAGTCCACTTTAAAGAGGTTAAGAAAGTAAGCTTAAAGTAGT
TTATGAAGGATGTCATAAGCTTTTGTAAAAAAATAAATGTTATATTTTATTTGCAT
AAGTTCTCCTATACATTTCCAAACAAAAATTATGTCAATCCAAACATGCCCTATAT
TAGGCTTAATTACTTGGCTAAAGAACACTAGTATAACTAATTAATTTTTGTTATGT
TGATTATGCAGGGTGCCATGTAGAAAGCGTGGTGGAATTAGGTTCACAATTAACG
GATTCCGTTACTTTAACTTAGTCCTAATCAGCAACGTTGCAGGTGCAGGGGATAT
TGTGAGGACCTATGTTAAGGGCACTCAAACAGGGTGGATGCCAATGAGCAGAAA
CTGGGGGCAAAATTGGCAATCAAATTCTGTTTTGGTAGGTCAAGCTTTGTCCTTCA
GAGTTACCGGTAGTGACCGTCGCACTTCCACTTCTTGGAACATTGCTCCACATAAT
TGGCAATTTGGTCAAACTTTCACTGGAAAGAATTTTCGTGTTTGATTAATGGTTAA
TTGCCACGTAGGTCATTGGTCAAAGTTCACATTGTTATTTCTATTTTTTAATATAT
AATGTGACAACAAAAAGTAGTACTACAATACAATGTTGTTCTGTTTTTTGTTTTCC
ACCAATTGTGTTTTTGGCGCGCAATTTTACCATAGATTGGTGTTCTTTTTGACTAG
GTTGTTTTGAAGACTGTGACGGATTAAGGGGAAAAAGTTGGTTATTATAGAAATG
TGTGTCAAAGAGGATAATTAAGTGAGTGGAACTTTTGTGAGTTTTGTTTGTTGTGC
TTTTTAGATTTTTATGAAAAATGGAAAAGATTAGGGTAGAGTTATTTGGAAAGGA
TGAAAAGAAAGTGTAGGAAATGTTGAAGTGGCTAGGCAAAAAAATGGTAGCCCG
CAGCTTAATTAGTTATACAATTTATACGCAGCTATTATATCTGCATTGTTCTATGT
ATCCATGGAAGTGTGTTGGTTGGTAACCCTGTGAAAGTTCAAATTGGAAATTTCT
TCTCTTTTTTATTTATTTTTATATTCTTCAATTTTACCCTTTGAGTGGGGATGTAGT
ACTAGAAGTATCATAATGTTTGTTGGAAGAAAT






