IDENTIFICATION

Species: Carica papaya

Locus: evm.TU.contig_34171.1

Gene Model: evm.TU.contig_34171.1
Description: CpEXLB-01

Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cpapaya ASGPBVO 4
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05151

EXTERNAL RESOURCES
http://asgpb.mhpcc.hawaii.edu/papaya/
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Superfanilies PLN03023

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family ci33621 Expansin-like B1; Provisional 9-246 7.44e-147
SEQUENCES

Peptide

>CpEXLB-01

MVFAAKTWILCMVLVLGVVGSYPFVPSRATYYGSPDCLGTPRGACGYGEFGRSVND
ANVAGVSRLYKNGTGCGGCYQVRCASVLYCSEEGVNVVVTDYGEGDNTDFILSERA
FARLALPNMAVELFSNGVVDVEYRRVPCRYSASYGLMFKVHEHSSFPNYLAIVLLYQ
SGLNDVVALQIWQEDCKEWIDMRRAFGAVYDMANPPRGDISLRFQFSGPAGLKWV
QAPNVIPRDWKAGVAYDSLIQL*

CDS (coding sequence)
>CpEXLB-01

ATGGTGTTCGCAGCTAAAACGTGGATTCTTTGCATGGTCTTGGTTTTGGGTGTTGT
AGGGAGTTACCCATTTGTGCCCTCTCGAGCGACGTATTATGGTAGCCCTGATTGCT
TAGGAACACCAAGTAGGGTTTCAGTACTACCCATTTATATATATATATCTGGTACT
CTACATATATATATATATATAATATGTATATACATGATGGTGATGCAGGAGGAGC
TTGTGGATATGGTGAATTTGGAAGGAGTGTGAATGATGCTAATGTGGCTGGAGTT
TCTAGGCTTTATAAGAATGGAACTGGCTGTGGTGGTTGCTATCAGGTTACTTACTA
TATATGTATATAAACATATATATATATATATATATATATATACATACATGATGGTG
ATGCATGTTATTTCTTTAGGTTTTTTTTTTTTAAAAAAAAAAAAATCATTTTTCTAA
GAGTATTTGGGCAGAGGAAAGTCAAGAAAAAAAAAATTATGTTTTCCTCTAAATT
GGAAGAAAGAAGAGAGAAAATGATAATTTAATATTTTCTAAAAAAGTTAAACAT
TTTATATATATATTTTTTTACTATTTAAAAGCACATGATTTAATATTTTTAAAATGA
ATGATATTATTATTATAATAAATTATTTTCTTCATAAAATTAAGCTACACATAACA
TTGATTATCCATTTTTTAAACTTTTAATTATTTAAATAAAACAACACTTAATTCTCT
AATTACTTTAAAAACCACTTTAAGCAACATAATGTAAAGCTTATTGAGTTGTTATT
CGTATATCTATTAATTAAGATATCATTACAGGTTAGATGCGCATCGGTTTTATATT
GCAGCGAAGAAGGAGTGAACGTAGTGGTGACAGACTACGGTGAAGGAGACAAC
ACAGACTTCATACTTAGCGAGCGTGCCTTCGCAAGACTTGCACTGCCAAACATGG
CAGTCGAACTATTCAGTAATGGAGTAGTTGACGTCGAGTATCGGAGAGTTCCTTG
TCGCTACTCTGCAAGTTACGGCCTTATGTTCAAGGTACATGAGCATAGCAGCTTTC
CGAATTACTTGGCCATTGTTCTCTTGTACCAGTCTGGTTTAAACGACGTCGTAGCA
CTTCAAATATGGCAAGAAGATTGTAAAGAATGGATTGACATGAGAAGGGCTTTTG
GAGCAGTTTATGACATGGCTAATCCACCAAGAGGAGACATCAGCTTGAGATTCCA




ATTTAGTGGACCTGCAGGGTTGAAGTGGGTGCAAGCACCAAATGTTATACCCCGT
GATTGGAAGGCTGGAGTTGCTTATGACTCATTGATTCAGCTTTAA

Nucleotide
>CpEXLB-01

ATGGTGTTCGCAGCTAAAACGTGGATTCTTTGCATGGTCTTGGTTTTGGGTGTTGT
AGGGAGTTACCCATTTGTGCCCTCTCGAGCGACGTATTATGGTAGCCCTGATTGCT
TAGGAACACCAAGTAGGGTTTCAGTACTACCCATTTATATATATATATCTGGTACT
CTACATATATATATATATATAATATGTATATACATGATGGTGATGCAGGAGGAGC
TTGTGGATATGGTGAATTTGGAAGGAGTGTGAATGATGCTAATGTGGCTGGAGTT
TCTAGGCTTTATAAGAATGGAACTGGCTGTGGTGGTTGCTATCAGGTTACTTACTA
TATATGTATATAAACATATATATATATATATATATATATATACATACATGATGGTG
ATGCATGTTATTTCTTTAGGTTTTTTTTTTTTAAAAAAAAAAAAATCATTTTTCTAA
GAGTATTTGGGCAGAGGAAAGTCAAGAAAAAAAAAATTATGTTTTCCTCTAAATT
GGAAGAAAGAAGAGAGAAAATGATAATTTAATATTTTCTAAAAAAGTTAAACAT
TTTATATATATATTTTTTTACTATTTAAAAGCACATGATTTAATATTTTTAAAATGA
ATGATATTATTATTATAATAAATTATTTTCTTCATAAAATTAAGCTACACATAACA
TTGATTATCCATTTTTTAAACTTTTAATTATTTAAATAAAACAACACTTAATTCTCT
AATTACTTTAAAAACCACTTTAAGCAACATAATGTAAAGCTTATTGAGTTGTTATT
CGTATATCTATTAATTAAGATATCATTACAGGTTAGATGCGCATCGGTTTTATATT
GCAGCGAAGAAGGAGTGAACGTAGTGGTGACAGACTACGGTGAAGGAGACAAC
ACAGACTTCATACTTAGCGAGCGTGCCTTCGCAAGACTTGCACTGCCAAACATGG
CAGTCGAACTATTCAGTAATGGAGTAGTTGACGTCGAGTATCGGAGAGTTCCTTG
TCGCTACTCTGCAAGTTACGGCCTTATGTTCAAGGTACATGAGCATAGCAGCTTTC
CGAATTACTTGGCCATTGTTCTCTTGTACCAGTCTGGTTTAAACGACGTCGTAGCA
CTTCAAATATGGCAAGAAGATTGTAAAGAATGGATTGACATGAGAAGGGCTTTTG
GAGCAGTTTATGACATGGCTAATCCACCAAGAGGAGACATCAGCTTGAGATTCCA
ATTTAGTGGACCTGCAGGGTTGAAGTGGGTGCAAGCACCAAATGTTATACCCCGT
GATTGGAAGGCTGGAGTTGCTTATGACTCATTGATTCAGCTTTAA




