
IDENTIFICATION 

Species: Cicer arietinum 

Locus: Ca_15654 

Gene Model: Ca_15654 

Description: CarEXPA-04 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1_0  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02819  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.pulsedb.org/bio_data/80  

http://www.cicer.info/databases.php  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1_0
https://www.genome.jp/entry/T02819
https://www.pulsedb.org/bio_data/80
http://www.cicer.info/databases.php


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>CarEXPA-04 

MGGACGYGNLYNQGYGTNTAALSTALFNNGLSCGSCYEMRCLGDSKWCKPNTIVV

TATNFCPPNSNGGWCNPPLQHFDMAEPAFLQIAQYKAGIVPVSFRRVSCIKKGGIRFTI

NGHSYFNLVLITNVAGAGDAYAVSIKGSKTSWQSMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSF

KVTTSDGRIVTSYNVAPANWQFGQTFQGGQF* 

CDS (coding sequence) 

>CarEXPA-04 

ATGGGAGGTGCATGTGGTTATGGAAATTTATACAATCAAGGATATGGAACTAACA

CAGCAGCTCTAAGCACAGCTTTGTTCAATAATGGTTTGAGCTGTGGATCATGTTAT

GAAATGAGGTGTCTTGGTGACTCAAAATGGTGCAAACCTAACACCATTGTTGTTA

CTGCCACAAACTTTTGTCCACCAAACAGTAATGGTGGTTGGTGTAATCCTCCTCTT

CAACACTTTGATATGGCAGAACCAGCTTTCCTTCAAATTGCTCAATATAAAGCTG

GAATTGTGCCTGTTTCATTTAGAAGAGTGTCATGTATAAAAAAGGGAGGAATAAG

GTTCACAATCAATGGCCATTCTTACTTCAACTTGGTTTTGATCACCAACGTCGCGG

GTGCAGGTGATGCCTATGCAGTGTCAATCAAAGGGTCCAAAACTAGCTGGCAATC

CATGTCAAGAAATTGGGGCCAAAATTGGCAAAGCAATTCCTACCTCAATGGACA

AAGCCTCTCTTTTAAAGTCACCACTAGTGATGGTAGAATTGTGACAAGCTACAAC

GTGGCACCAGCTAATTGGCAATTTGGTCAAACCTTCCAAGGGGGTCAATTTTAG 

Nucleotide 

>CarEXPA-04 

ATGGGTGAGTTTTAGCTTCTATCTTTGTTAACATAAACCAATGTTCTAAATTGTGG

TATATCACAGTCAAGCTGCGATCTTTAATATTCTTCTGTTCTCTTTTAATTGTCATT

TTAAGATTATTTATATGTACTAAAAAGTTTAATAAATTTTGTTAGTTTTAGATATT

ATTGACAAATAATAATTAATATTCCATTGAACTTTAAAAATAACAAATAAATAGA

AATAAAAGTTTATTTACAAAAACGACAAATAAACAAGAACAAAGTATCAATAAA

AATCTCCGTCAAATATGGTTGATGCAACCTCAATAAGAATCTCATCGTTGTTGCA

AAGGCCTTGAAACCGGTAATGTTGTGGCCCATATCGATGCCATGTAACCTTTTCTC

CAAAACCCTGCAAAAAATTATTGGTTTTTCTTTATTGGAGAATATAGTAATTATTC

TTGAGATGATTGTGTTTACTTGTGTTAATTTGATACATGCAGGAGGTGCATGTGGT

TATGGAAATTTATACAATCAAGGATATGGAACTAACACAGCAGCTCTAAGCACA



GCTTTGTTCAATAATGGTTTGAGCTGTGGATCATGTTATGAAATGAGGTGTCTTGG

TGACTCAAAATGGTGCAAACCTAACACCATTGTTGTTACTGCCACAAACTTTTGTC

CACCAAACAGTAATGGTGGTTGGTGTAATCCTCCTCTTCAACACTTTGATATGGC

AGAACCAGCTTTCCTTCAAATTGCTCAATATAAAGCTGGAATTGTGCCTGTTTCAT

TTAGAAGGTACGTGAAAGACATCAATTTGGTAATGTTTTCAAGCTTTACAAATGT

TCTATTCAATGTTTTAAAAACAGGCCAAATCAATTGGTTCAACTGGTAGAATCAA

GAATATTGGTCACTTGGTCGGTTGGTTTGATCTCGGTTATATTGCAGTCTAGTTGA

GTCAGACCGACAAATGGATAATTGAATTAGATTATTCTATTTGTTATATCTTTGTG

TCAATCTAGTTGAATTCGTCTAGTTGAATCAGACTGACAAGTGGATCAATAGAAT

TAGATTATTCTATTTGTTATATCTTTGTGTCAGTCTAGTCGAGTCAGACTGACAAG

TGAATCATTGAAATTTAAAATTAAAAACAAAATCAGGTAGACATTAGTTATCCTC

AAATGAGTAACATAAAAAAAGGGAGGAATTTATGAGCTTGAGATCCTTAGTTATT

TGTTGTTATAATTTTCTGCAAACTTACTTTGTTTTTCTTATTTGTTGATGATGGAAG

AGTGTCATGTATAAAAAAGGGAGGAATAAGGTTCACAATCAATGGCCATTCTTAC

TTCAACTTGGTTTTGATCACCAACGTCGCGGGTGCAGGTGATGCCTATGCAGTGT

CAATCAAAGGGTCCAAAACTAGCTGGCAATCCATGTCAAGAAATTGGGGCCAAA

ATTGGCAAAGCAATTCCTACCTCAATGGACAAAGCCTCTCTTTTAAAGTCACCAC

TAGTGATGGTAGAATTGTGACAAGCTACAACGTGGCACCAGCTAATTGGCAATTT

GGTCAAACCTTCCAAGGGGGTCAATTTTAG 




