IDENTIFICATION

Species: Medicago truncatula
Locus: Medtr4g081950

Gene Model: Medtr4g081950.1
Description: MtrEXPA-12
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mtruncatula_Mt4 Ovl
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T01716
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+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLND0050 super family cI31535 expansin A; Provisional 37-282 6.45e-147
SEQUENCES
Peptide

>MtrEXPA-12

MWDSRSFHVALPPTLFTSHIKLIAFVSDYLPLTIKEMAFIGLVLVCSLTMFSSVYAYGG
GWTNAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNLYSQGYGTNTAALSTALFNNGLSCGSCY
EIRCANDHRWCLPGSIVVTATNFCPPNNALPNNDGGWCNPPLQHFDLAQPVFLRIAQ
YKAGIVPVDFRRVSCRRKGGIRFTINGHSYFNLVLITNVGGAGDVHAASIKGSKTGWI
SMSRNWGQNWQSNNYLNGQSLSFKVTTSDGRTVVSNNVAPAGWSFGQTY TGAQIL

*

CDS (coding sequence)
>MtrEXPA-12

ATGTGGGACTCGAGAAGTTTTCACGTGGCACTCCCACCAACACTCTTCACTTCAC
ACATCAAACTAATTGCTTTTGTCTCTGACTACCTTCCTTTGACTATCAAAGAAATG
GCTTTCATTGGCTTGGTTTTGGTGTGTTCTCTTACTATGTTCTCCTCTGTTTATGCC
TATGGTGGAGGATGGACTAATGCACATGCTACCTTCTATGGAGGAAGTGATGCAT
CAGGAACAATGGGTGGGGCTTGTGGATATGGTAACCTTTACAGTCAAGGGTATGG
AACAAACACTGCTGCTTTGAGTACAGCACTTTTCAACAATGGCTTAAGCTGTGGC
TCTTGCTATGAAATCAGGTGTGCCAATGACCATAGATGGTGCCTTCCTGGTTCCAT
TGTGGTCACTGCCACCAATTTCTGTCCACCAAACAATGCCTTACCAAACAATGAT
GGTGGTTGGTGTAACCCTCCTCTCCAACATTTTGATCTTGCTCAACCTGTGTTTCTT
CGAATTGCTCAATACAAAGCTGGAATTGTTCCTGTTGATTTTAGAAGGGTGTCAT
GTAGGAGAAAGGGAGGTATAAGGTTCACTATCAATGGACATTCTTATTTTAACCT
AGTTCTTATCACAAATGTTGGTGGTGCTGGAGATGTACATGCTGCATCCATCAAA
GGGTCAAAAACTGGTTGGATATCTATGTCAAGAAACTGGGGACAAAACTGGCAG
AGCAACAATTATCTCAATGGTCAAAGTTTGTCTTTTAAGGTTACAACTAGTGATG
GTCGTACTGTTGTTTCCAATAATGTTGCTCCAGCTGGATGGTCTTTTGGTCAAACC
TACACTGGTGCTCAAATCCTCTAG

Nucleotide
>MtrEXPA-12

ATGTGGGACTCGAGAAGTTTTCACGGTGACTTCTTTAATACACGTACTCTCTTTTT
TTGTCACATTAATACATGTAGTCTACTCTCACATAAATAAGCAAAAGTATTGGAT
GGTTTCAATTTTGAAAGAGAAATGATATTTTTATAACTATTTTATGATAATTTTTT




GACAATTTTTTTTTTATATTTATATGATGTTTTTTTTTTCTTTCTCTATTGTTTTTGA
CCAATAAAAAAAGAAAAAAATAAAGTTATCATCAAAGATATCATAAAATGGATG
TACATATATCGCTAATGAGAAATATGCAACAATAAAAAAATCTAACTATAAAGA
ATAAATAACTAACTATATTGGTGGCAATGATACATGCTTACTTTCTCTGTTATTTT
TTACTAGTTATTTTAGAGTTTTATACATTTTGTTATTTTTAAATAGTTATTTATCCT
TTTCCTATACATTTTGCTAACTAGTTTTCTTTTGCAATAAATAATTTAAAATAATAT
TGATAAAATAATAATTAATGTTGTATTTGAAAACTACAAATGAATAAGAGTTTTT
TTTTAAACAAACACGACAAATAGAAAAGAAGTGACTCAATATCTGTATTAACGTT
TTCTAAATTTTGAAATCCAACTCCGACATTATCAAATCTCCTTACTCAACTCATTT
ATTTATTTTTTCATTTAAAAAAAAAAAAAGAGATGAAGAATCATTATTTTCTTTTG
CTTATGACACAATACAATACACACTTCCAATTATTTGAAATTTGAAAAGCTTTAA
CTAACCACCTCTACTCTAACCTGTATTTGGTCCAAGGTCCAAACAGTTCAAAAGA
GTTAGTTAAAATTGTTAAGAGTGGTCCCATGCTATTCTCCCCAAACCACTCCTCTT
CAAGGTCTATAAATTAAGTGGCACTCCCACCAACACTCTTCACTTCACACATCAA
ACTAATTGCTTTTGTCTCTGACTACCTTCCTTTGACTATCAAAGTAATTTCCTTTTT
CACATTGCTCCTTCATTTGAACGCTAAAGTTCATATCCTTAGCCAAATTTATGTAC
TAAAATGTGTTTTAAGGAAATGTCTCATTGTTTTCTTTTGTACATTGAAACAGGAA
ATGGCTTTCATTGGCTTGGTTTTGGTGTGTTCTCTTACTATGTTCTCCTCTGTTTAT
GCCTATGGTGGAGGATGGACTAATGCACATGCTACCTTCTATGGAGGAAGTGATG
CATCAGGAACAATGGGTATGCACCATTTTTCAATAAAAACCAATACTTGAAATAA
AGTTTTGATTTTTATGCTTCTTTGTAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAACAGATC
TTGAAGCAAAAAACAAGTAACCCATTTCACTCATTTTGTTGTTTTTTTGTGTTTGT
TGTGTAGGTGGGGCTTGTGGATATGGTAACCTTTACAGTCAAGGGTATGGAACAA
ACACTGCTGCTTTGAGTACAGCACTTTTCAACAATGGCTTAAGCTGTGGCTCTTGC
TATGAAATCAGGTGTGCCAATGACCATAGATGGTGCCTTCCTGGTTCCATTGTGG
TCACTGCCACCAATTTCTGTCCACCAAACAATGCCTTACCAAACAATGATGGTGG
TTGGTGTAACCCTCCTCTCCAACATTTTGATCTTGCTCAACCTGTGTTTCTTCGAAT
TGCTCAATACAAAGCTGGAATTGTTCCTGTTGATTTTAGAAGGTAGGTTGCTTTTG
TCAAGCATCTACGTTTTTTTATATAAATTTTCAATTTTTTTTTTTTTTTITTTTTITTTT
TGTATTTGGTATATACTAATTTGTGTCTTGGTTTTGTGTAGGGTGTCATGTAGGAG
AAAGGGAGGTATAAGGTTCACTATCAATGGACATTCTTATTTTAACCTAGTTCTTA
TCACAAATGTTGGTGGTGCTGGAGATGTACATGCTGCATCCATCAAAGGGTCAAA
AACTGGTTGGATATCTATGTCAAGAAACTGGGGACAAAACTGGCAGAGCAACAA
TTATCTCAATGGTCAAAGTTTGTCTTTTAAGGTTACAACTAGTGATGGTCGTACTG
TTGTTTCCAATAATGTTGCTCCAGCTGGATGGTCTTTTGGTCAAACCTACACTGGT
GCTCAAATCCTCTAGAGCATGGTCAAATCCAGTTTCAAGTTTAGAAATACTACTA
CACATTTTAAGTATTGTAGTAAAGATTAGTAGTTTAGTACCTCAATAGTATACTAG
GATATTAAATAGTATGCTGCTAGGGAAAATGGGTTTGGTTGTTTTAGAGGCCAAT
GAAGGGCATATTTTAAAATGGTCCTTCAATTTATGGCTCTTTGGTTATTGTGGTGT

TTTGGTTTTTGTACTTTTGAGATGTTTTTTGACCATTCTGCTGTTAATATAGCAGAA
GGGAACTTTTTCTTTATCTTTGTGGTTGAACTACTAAATTGGAGGAGGTGGAAAT
GGATACCACCCGCTATATTTAGTATTAGGGTAGTATCCTTTATTTTGTTTTTCATTI

TCGGAGTGTTGTAAGCATTCTTTGCTTGCTTATCCTTGTAATCAGCCTTGGCTGGG
TGGGATATATCTTTGGTTGTATTAGAGAGTGAATGTGTAAAGCTTCTTAATGAAA
TTTAAGTAATTTTACTAGTATT





