
IDENTIFICATION 

Species: Sesamum indicum 

Locus: XP_011087233 

Gene Model: XP_011087233.1 

Description: SinEXPA-15 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D   

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04135  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
https://www.genome.jp/entry/gn:T04135


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>SinEXPA-15 

MLLEEVMRGAHIVLIIAPFLSLLPLSNSHGINGQGRIWKQAHATFYGGGDASGTMGG

ACGYGNLYSQGYGTNTAALSTAMFKNGEKCGACFELKCVNNQRWCLGSSVVVTAT

NFCPPNYALPSNAGGWCNPPHHHFDLSQPVFQQIAKYEAGIVPVLYRRVACQKRGGI

RFTINGHSYFNLVLITNVGGAGDVHSVSIKGSRTNWEPMSRNWGQNWQSDSYLNGQ

SLSFKVTTSNGRTVFCNNVAPADWSFGQTFTGGQFT 

CDS (coding sequence) 

>SinEXPA-15 

ACTTCTCACACACATTACATTTTCCTGTACTGAGTTTTCTTATAGTTTAAGGTAAA

GAGGAAAACAGCAAAAATCAAAGTACACACATATACATATATATATTTGTTATGT

TACTGGAAGAAGTGATGAGGGGGGCTCACATTGTCCTAATTATTGCACCTTTCCT

CTCTTTACTTCCACTCTCAAATAGCCATGGAATTAACGGACAAGGAAGAATATGG

AAACAGGCTCATGCCACTTTCTATGGAGGTGGTGATGCTTCTGGAACTATGGGTG

GGGCTTGTGGGTATGGGAATTTGTACAGCCAAGGATACGGTACAAACACAGCAG

CGTTGAGTACAGCCATGTTCAAGAATGGAGAGAAATGTGGGGCTTGTTTCGAGCT

TAAATGCGTGAATAACCAAAGGTGGTGCCTGGGAAGCTCGGTTGTTGTTACGGCT

ACCAATTTCTGCCCTCCAAATTACGCCTTACCAAGCAATGCTGGGGGGTGGTGCA

ATCCTCCACACCACCACTTTGATCTCTCTCAGCCTGTTTTCCAGCAAATTGCCAAG

TATGAAGCTGGGATTGTACCTGTTCTTTACAGAAGGGTAGCATGCCAAAAGAGGG

GAGGCATCAGGTTCACAATAAACGGCCACTCTTACTTCAACCTGGTTCTCATCAC

CAACGTTGGAGGTGCTGGTGATGTCCACTCCGTTTCAATCAAAGGCTCACGGACT

AACTGGGAACCCATGTCCAGGAACTGGGGCCAAAACTGGCAGAGCGATTCTTAC

CTCAACGGCCAGTCCCTCTCGTTCAAGGTCACCACCAGCAACGGTCGCACCGTGT

TTTGCAACAACGTAGCCCCCGCTGACTGGTCCTTCGGCCAAACCTTCACGGGCGG

ACAATTCACTTAAACTTCATCAACCTTCACGACTATGTGGGAAGGAAAGAATACC

AAGTTAATTGTCGAAGTTTTGCCCTTACGTCTGAAAACTTTGTTCTGTTAGGTAGT

TTACTGTTGTCTGGTAGCTATGCATGTAAACTAAGCCAAATTGCATAGAATAATG

TAGTCAGAAATGGGGAGAGCTAAGGTTTTATTTTAAGAATTGGTATTATATCCAT

GAAGGGTTCTGTCTTAGGATTGATGGAAATTTGGCAGTGGTTAGGTTTTTTATCAC

CACTTGCCGCTACGTCTTCATGGAGTAGCTAGCTTGCTGTTTTTTTCTCTTGTAAA



CCTCTGTGAGTTGTTATTTTCAACTTTGTAATTGTTTTATTTGAAAGTGGGTGTTTG

CA 

Nucleotide 

>SinEXPA-15 

AATCTCAAGTTGAACAAGCAACTTAAATAAACTCAAAATTTGATTTTCTTCTAAA

GATTTAAATTAATTTATCATGTGTGAGCCAAAAATATTCACTATATTTGTTTTCAT

TTTTAAATTATCTTCAGGACGAGTCAAAACATATCCAATGTTTGCCATCATTTAAA

AACACCTTATCTAAGTATTTTTAACTGTTTTAGCATAAATATATACATTTTTATAC

ACATATATATATACATAAATATACATAAAAAAAACATGATTTGACAATAAATAGT

AGTTTTTGTCTTCCAAAACACAACATTAAACATACGATACTTATTTTAAATTATCT

CCAAAAATAAATCCAAATATACATAATATCTCTAACACACACTTATTTATCTTTAT

TTTTCTCCATATATTCCTATAAAACACAACAAAACACTCACCAAAATCAAAATTC

TGACTTCTGTCCGTAACCCCACTCTGCCCATATTCTAACCTCTATCACCAAGCCTA

CTTCTCACACACATTACATTTTCCTGTACTGAGTTTTCTTATAGTTTAAGGTAAAG

AGGAAAACAGCAAAAATCAAAGTACACACATATACATATATATATTTGTTATGTT

ACTGGAAGAAGTGATGAGGGGGGCTCACATTGTCCTAATTATTGCACCTTTCCTC

TCTTTACTTCCACTCTCAAATAGCCATGGAATTAACGGACAAGGAAGAATATGGA

AACAGGCTCATGCCACTTTCTATGGAGGTGGTGATGCTTCTGGAACTATGGGTAA

TATATTCAACTTCCTCATATATACATGTATATTCATGAATTTATACAAAATTGAAT

GGTAGTGATTGATTTCAAGAATGATGAATTTGGATGCAGGTGGGGCTTGTGGGTA

TGGGAATTTGTACAGCCAAGGATACGGTACAAACACAGCAGCGTTGAGTACAGC

CATGTTCAAGAATGGAGAGAAATGTGGGGCTTGTTTCGAGCTTAAATGCGTGAAT

AACCAAAGGTGGTGCCTGGGAAGCTCGGTTGTTGTTACGGCTACCAATTTCTGCC

CTCCAAATTACGCCTTACCAAGCAATGCTGGGGGGTGGTGCAATCCTCCACACCA

CCACTTTGATCTCTCTCAGCCTGTTTTCCAGCAAATTGCCAAGTATGAAGCTGGGA

TTGTACCTGTTCTTTACAGAAGGTGTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTATATATA

TATATATATATATATATATATATATTTATACGTATATTGCAATATTACTTTTGGTAT

ATTTAAGTTAATTTAATTCGTTATGCTAAATTGTTACATATATAAATTAATTTTTTT

CAGGGTAGCATGCCAAAAGAGGGGAGGCATCAGGTTCACAATAAACGGCCACTC

TTACTTCAACCTGGTTCTCATCACCAACGTTGGAGGTGCTGGTGATGTCCACTCCG

TTTCAATCAAAGGCTCACGGACTAACTGGGAACCCATGTCCAGGAACTGGGGCCA

AAACTGGCAGAGCGATTCTTACCTCAACGGCCAGTCCCTCTCGTTCAAGGTCACC

ACCAGCAACGGTCGCACCGTGTTTTGCAACAACGTAGCCCCCGCTGACTGGTCCT

TCGGCCAAACCTTCACGGGCGGACAATTCACTTAAACTTCATCAACCTTCACGAC

TATGTGGGAAGGAAAGAATACCAAGTTAATTGTCGAAGTTTTGCCCTTACGTCTG

AAAACTTTGTTCTGTTAGGTAGTTTACTGTTGTCTGGTAGCTATGCATGTAAACTA

AGCCAAATTGCATAGAATAATGTAGTCAGAAATGGGGAGAGCTAAGGTTTTATTT

TAAGAATTGGTATTATATCCATGAAGGGTTCTGTCTTAGGATTGATGGAAATTTG

GCAGTGGTTAGGTTTTTTATCACCACTTGCCGCTACGTCTTCATGGAGTAGCTAGC

TTGCTGTTTTTTTCTCTTGTAAACCTCTGTGAGTTGTTATTTTCAACTTTGTAATTG

TTTTATTTGAAAGTGGGTGTTTGCAATAGCTTATGGTTTTTGTTAAAAATAAGTTT

AGATTAGCTTTATGTTTTTGAACTACTTAAATTAAATTCATTTAAACCACAAGTTA

TAAACTTCACCTTATTAATATTTTTCAACTGCTTTTAAAGTTTGTCTTGACTATCTT

ATTTTCAAACACTCAATTTCAATTTTTTCTACTTTTCACTTTTATTTAAAATACTAC

CAACTTTCACTGCAACTAAAGTTACAATCCAACTAAAAATCTTTAAATATACATC



TAAAACTACAAAGTAAAATGTTTTAAGATGATACTTTATTATGCCTTAATCTTGTT

ACTTTAAACTCCAAAAACACCCCACAAGGACAAAGTGTTTGTACAAAAATCAAG

AAACTCAAAAGCCTCCCTGCCAACAATAGATATATCTGGAACACTACATGGCATC

TAAACTCTCCCATCTCATTTCCAATATTATAATTCATAACGCAGTCCATGAGGTTA

ATTTACAAAAGAATGTTCAAGTA 


