
IDENTIFICATION 

Species: Nicotiana tomentosiformis 

Locus: XP_009601949 

Gene Model: XP_009601949.1 

Description: NtmEXPA-18 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05025  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis
https://www.genome.jp/entry/gn:T05025


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>NtmEXPA-18 

MANIGILALGFIFGFCNLFFNANGFSASGWQSAHATFYGGADASGTMGGACGYGNL

YSTGYGTNTAALSTALFNDGGSCGQCYKIMCDYNQDPKWCRKGTYVTITATNFCPP

NYALPSNNGGWCNPPRPHFDMAQPAWENIGIYRGGIVPVLYQRIPCVKKGGVRFTIN

GRNYFELLMISNVGGAGSVQSVQIKGSKSNWMTMSRNWGANWQSNAYLNGQPLSF

KVTTTDGVTKTFLNAISSNWNFGQTYSTSINF 

CDS (coding sequence) 

>NtmEXPA-18 

TAAGTAGCAAGCTACTTTTCTTGGCTAAGCCATTATTTGTACACAAGTGATCCCAA

CTCCAATTCCTCAATCTTTCTTTCTCCACAAAAATCTCAATATTTCTTCTTCTGCTG

CTTTGCTTTAACAAAAGAAAATGGCCAACATTGGCATTTTAGCATTGGGTTTCAT

ATTTGGATTTTGTAACCTTTTTTTCAATGCAAATGGTTTCTCTGCTTCTGGATGGCA

GAGTGCTCATGCCACTTTTTATGGTGGAGCTGATGCTTCTGGCACAATGGGGGGT

GCTTGCGGATATGGAAATTTGTATTCAACAGGGTATGGTACAAACACTGCTGCAT

TGAGTACTGCATTGTTCAACGATGGAGGATCATGTGGTCAATGTTACAAGATTAT

GTGTGATTACAATCAAGATCCTAAATGGTGTAGAAAAGGAACATATGTTACAATT

ACAGCCACAAATTTTTGTCCACCAAATTATGCACTTCCTAGCAACAATGGTGGAT

GGTGCAATCCCCCTCGACCACATTTTGACATGGCTCAACCTGCTTGGGAAAACAT

TGGCATTTACAGAGGTGGCATTGTTCCTGTCCTATACCAAAGGATTCCTTGCGTGA

AAAAAGGTGGAGTTAGATTCACAATAAATGGAAGGAACTATTTTGAGCTATTGAT

GATAAGCAATGTAGGAGGGGCTGGATCTGTACAATCTGTTCAAATTAAAGGCTCA

AAATCAAACTGGATGACAATGTCCAGAAATTGGGGGGCCAATTGGCAATCCAAT

GCATATCTCAATGGCCAACCCTTGTCTTTTAAGGTCACAACTACCGACGGTGTCA

CTAAAACATTCTTAAATGCTATCTCTTCCAACTGGAATTTTGGGCAAACATATTCA

ACCTCTATTAATTTCTAATTAAAGAAAGTTTGAAATTACAGGATTTAGAGTTCGTG

AGTTCATACGTGATAGGCAGCGGCGTGCTTACTGTTTTGCTGAAAGCAGCCCGCC

CCCTCTCCTCCCCCCTCCTCTCAATTTTCTCTTTTACACTGTTGGTTGATTTTTTTTA

AAATTATTTTTTATTTAATCATCTGATATTCGAAAAACACTGGCCAGACTAATGGC

TAAGGTTCGATAGAATGATGGTGGTTAAGTAAGCCACGAACTCTAGTCCAAAGAT

GCTGAAATCACAAATCTGTTGAAATTTATTGTGTGTATTTAGTATAGTTTGAAATT

TGCATTTTTATTGTGATATCAAAGGAACAATAAGACACTTTTTGTCTTTGATGCAA



ATGTTGTAGCTGCATCAAGCATACTTCTAAAGTTTTTGCTCTTTCTTGTACGCTTGT

AATATGGTCATTTTCAATGTTATATTATACATATTTTTGTTATCTTGTA 

Nucleotide 

>NtmEXPA-18 

ACTTTTGGTTTATTATGAGATAGGGTTGAACCAAAACAAGAAAAGGACCAATCTC

TCTTGTACTTTAAAGAGGATTTGCTATTGTCGCAATCGAGGATAGGGTTAAACAA

AAATAAGCAAATGACTTTACTATGAATGCTATTATAGAATTATCGCGTTGGTAGA

TAGGGTTGAAATATAATAAAAGTAGGGCATAGTTATAAACAGAAAATTCCAAGT

TCCAACTGCTTGTAAGTCCACATAATGAAGACATAGTCCGTTCAATTAACTAAGC

AATATGATTTTTTTATTTACAACACTTGTGTCATAAATAGTGGAACCCAACCGACT

AAATTTCTATCCATCTGGTAAGGGGAAATAGATTTATCCATTAGTTTATAAGTTTA

AGCTTTATTAATCGGCTTTATAAAAATTAGTAACTTAAAAAAGAATTAGAATTTA

ACCAGGTTTGCTTTAATTATTTACGAACTAATTTAGCAGCAAAAAAGACAAACAC

TTGATACAAGATAACAAAAATATGTATAATATAACATTGAAAATGACCATATTAC

AAGCGTACAAGAAAGAGCAAAAACTTTAGAAGTATGCTTGATGCAGCTACAACA

TTTGCATCAAAGACAAAAAGTGTCTTATTGTTCCTTTGATATCACAATAAAAATG

CAAATTTCAAACTATACTAAATACACACAATAAATTTCAACAGATTTGTGATTTC

AGCATCTTTGGACTAGAGTTCGTGGCTTACTTAACCACCATCATTCTATCGAACCT

TAGCCATTAGTCTGGCCAGTGTTTTTCGAATATCAGATGATTAAATAAAAAATAA

TTTTAAAAAAAATCAACCAACAGTGTAAAAGAGAAAATTGAGAGGAGGGGGGAG

GAGAGGGGGCGGGCTGCTTTCAGCAAAACAGTAAGCACGCCGCTGCCTATCACG

TATGAACTCACGAACTCTAAATCCTGTAATTTCAAACTTTCTTTAATTAGAAATTA

ATAGAGGTTGAATATGTTTGCCCAAAATTCCAGTTGGAAGAGATAGCATTTAAGA

ATGTTTTAGTGACACCGTCGGTAGTTGTGACCTTAAAAGACAAGGGTTGGCCATT

GAGATATGCATTGGATTGCCAATTGGCCCCCCAATTTCTGGACATTGTCATCCAGT

TTGATTTTGAGCCTTTAATTTGAACAGATTGTACAGATCCAGCCCCTCCTACATTG

CTTATCATCAATAGCTCAAAATAGTTCCTTCCATTTATTGTGAATCTAACTCCACC

TTTTTTCACGCAAGGAATCCTGTAAAAAAAACACCCAAATTTTCAAGTCAAATTG

CAAAGAATTATGTCCAAGCACTGAGCCAAGACCAGATATGTATTAACTGACAAC

AATTTGAATTCCTAAATTTATCGAAAATAACCTCTACCTTCATAAGATAAGGGTA

AAATTTGCATACGCACTACCTCCCCAGACCCATTTGTGAAATTAGTCTGGATTTGT

TATTATTGTAATTTGAGCAGACTTAGGGGTATGAAATGGTCAAGTTGAACTAAAT

TTAGTAAGCGTTTGGACATAAAAATTATAAAATTCCGAAAAAATGTGGGGGAAA

AAATTTCAAGTGAAAATCGTATTTGAAAACTAAGTTATGTTTGGATATGAATACA

ATTTTGGGCTATTTTTGAATTTTTGTGGGTGGTCTGGAATGAAATTTTTGAAAAAT

AATTTTTTGGAGTTTTCCAAATTTTTGAAAAATTCTAAAATTCATCTTTAACTGAA

TATTAAAAATTTTATGGCCAAACACTAATTTTGAAAGAAGGTGAAAAAATTTCAG

AAAAAAAGTAATTTTTTTTTAATGGCTAAATTGGTTGAATCAATAAACAAATGAG

TCATAATCTGCCCAAAACTTATTGCTTCAAGATAGGCAGATTAATTTGACTAAAC

AATACTCAATCTATCCAACTTAAATCATTTATCTTTTTCTTATTTTTATAATTTTAT

AATTTTTGTAACTACCAAATCAAGCTAATAAAAGTACTTTTCATTTATTATCATAA

CTATATCTAACCAACCAAACCTAAAAAAAACTATATTTATATTTTTTAATAAGTTT

CTTTATTGGTCGATTTGGGTTTGTACTAATAATAATTACACATCAGTCTCAAACAA

TTGATCTCCAAAATTGATCCAACCTATTAATGAATATATGCATAAATCGATCGGT

CTATCCAAACGTGAAGGAACTAGACAAATTATATTTTCATGCGCTAAATTTGACA



CACTTAAATTAAAGTGAGAGAAGTAAACTAGTAAAATACCTTTGGTATAGGACA

GGAACAATGCCACCTCTGTAAATGCCAATGTTTTCCCAAGCAGGTTGAGCCATGT

CAAAATGTGGTCGAGGGGGATTGCACCATCCACCATTGTTGCTAGGAAGTGCATA

ATTTGGTGGACAAAAATTTGTGGCTGTAATTGTAACATATGTTCCTTTTCTACACC

ATTTAGGATCTTGATTGTAATCACACATAATCTTGTAACATTGACCACATGATCCT

CCATCGTTGAACAATGCAGTACTCAATGCAGCAGTGTTTGTACCATACCCTGTTG

AATACAAATTTCCATATCCGCAAGCACCCCCTGTCCCACACAAGAAACAAAACAC

AGTCAGTCCATCTTTATAACAGTCTGTAATCTATAATAACATTTACTATAATGGCC

AAGTTTTCTTTGGAATCAATTTTTCATTTTATGTTATAATATATGTTCTCTATAAGA

GTACTTTACTATAACAATCAAATTTTTTTAGAACAAACGAGGTTATTATAAAGAA

GTTTGACTGCATATTACTTCTTAATTATCAAGATTAGCTCATTTTTACTTTTCCCTC

ATTTTATTTTATATGGCGATATTTGACAGGCTGAAAATGAATGAGTGTCATATAA

AATGAAACAAACAAACCAAATTTCTTCCTACATAAAATTTTGTGCTTACCCATTGT

GCCAGAAGCATCAGCTCCACCATAAAAAGTGGCATGAGCACTCTGCCATCCAGA

AGCAGAGAAACCATTTGCATTGAAAAAAAGGTTACAAAATCCAAATATGAAACC

CAATGCTAAAATGCCAATGTTGGCCATTTTCTTTTGTTAAAGCAAAGCAGCAGAA

GAAGAAATATTGAGATTTTTGTGGAGAAAGAAAGATTGAGGAATTGGAGTTGGG

ATCACTTGTGTACAAATAATGGCTTAGCCAAGAAAAGTAGCTTGCTACTTATAAT

AGGGGGTTGCAAACTATTTAATACAACTACCTCACATGTGATCACTGCAATTGGG

TTTGGAAGAAAAAAAGGACACCATTTATTTAATATTGTAAGGGATAATTACACTT

TTAATCCCTCAATAACTAATATTTTCCGATTTTGATCCTTGTGATATTTCACTAAG

CTCTTTTTAATATTAAATTAACAAAAATATATGTTTTTGGACCCCTTACATGGAAG

AAATGTTATACACTCAAACCTCTCTATAACAGTTTCGTTTGTTCCGAATATTTTTG

GATGTTATAGCGAAGTGCTGTCATAGAGAACATATATTATAACATAACATAAATA

TTGGTTCCGGAAAAGCTTGACTTTTATAGTGAAGTGTTATTGAGGGATGTTATAG

AGAGGTCTAATTGTGTCGACATTATATTTAGTACTTTATTACTTTCATATATGGAA

TAGCAATACAAATTTAATATAATACTACTTGGTAATTAAATGATTTAATCGT 


