IDENTIFICATION
Species: Arabidopsis thaliana
Locus: AT3G29030

Gene Model: AT3G29030.1
Description: AtEXPA-20
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES

TAIR: https://www.arabidopsis.org/
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T00041
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EXTERNAL RESOURCES
https://www.gabipd.org/database/cgibin/GreenCards.pl.cgi?Mode=Show&QueryKey=197c0e
939ecd1d29302d8a4a92c1bc3&x.Overview=1&Start=1
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Superfanilies PLNO0OOS0

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00050 super family ci31535 expansin A, Provisional 38-253 1.01e-121
SEQUENCES

Peptide

>AtEXPA-20

MGVLVISLLVVHLLAFSVCVQGGYRRGGHHPGGHMGPWINAHATFYGGGDASGTM
GGACGYGNLYSQGYGLETAALSTALFDQGLSCGACFELMCVNDPQWCIKGRSIVVT
ATNFCPPGGACDPPNHHFDLSQPIYEKIALYKSGIIPVMYRRVRCKRSGGIRFTINGHS
YFNLVLVTNVGGAGDVHSVSMKGSRTKWQLMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFVV
TTSDRRSVVSFNVAPPTWSFGQTYTGGQFRY

CDS (coding sequence)
>AtEXPA-20

ATGGGAGTTTTAGTAATCTCGCTTCTCGTGGTTCATCTCCTAGCTTTTTCCGTCTGC
GTTCAGGGCGGCTACCGTCGTGGCGGACACCATCCCGGCGGTCACATGGGACCTT
GGATCAACGCTCATGCCACTTTTTACGGCGGCGGTGATGCTTCCGGCACTATGGG
TGGAGCATGCGGGTACGGCAATCTGTATAGCCAAGGTTATGGACTGGAGACGGC
AGCGCTGAGCACAGCGTTATTCGACCAAGGACTTAGTTGTGGCGCATGTTTTGAG
CTGATGTGTGTCAACGATCCTCAATGGTGCATAAAAGGCCGATCCATTGTGGTCA
CTGCCACTAACTTTTGTCCTCCTGGTGGTGCATGCGACCCTCCCAACCACCATTTC
GATCTTTCTCAGCCGATCTACGAGAAAATTGCTCTCTACAAATCCGGTATCATTCC
CGTTATGTATAGAAGGGTTCGGTGCAAGAGAAGTGGTGGGATAAGGTTCACGAT
CAACGGCCACTCATACTTTAACTTGGTGTTGGTCACAAACGTGGGTGGAGCCGGG
GACGTACACTCGGTCTCAATGAAAGGGTCGAGGACAAAATGGCAATTAATGTCG
AGAAATTGGGGGCAAAATTGGCAAAGCAACTCTTATCTCAATGGTCAAAGTCTGT
CGTTTGTTGTTACCACAAGTGATCGTCGAAGTGTCGTCTCTTTTAATGTTGCACCA
CCCACTTGGTCCTTTGGCCAGACCTACACCGGAGGGCAGTTTCGGTATTAA
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Nucleotide

>AtEXPA-20

TATCTGATACGCATTTATTTCAATTTCTTGAGTGACCTTTACGATAGATTCCAACT
CATTTTGACAATTTTTCTTTGGTCCAACTCTTACATATTAACATTCACCTTCCTTTT
TGATTTTCGTCGGTTCTACATGTTAAACCCTTCAAAAATTAAATTATAATAAGTAT
AGTGAAGACCAATAAGCAGTTGCATGGACCCTGATTGATTCATTACCGCTAAAAC
TTTGTCTGAATCCTTCTTCCTATTTATACCACTCTCTTCTTCTTCTCCAGTTTCATCA
CACCAAACTTCTCACATCTCCTCATTCTGTATTTTGACAAAAAAAAAACACCCTTT
GTTTTTTCTCTCCTTTGCATGTTGTGATTGTTTTTGCTTCACAACATGGGAGTTTTA
GTAATCTCGCTTCTCGTGGTTCATCTCCTAGCTTTTTCCGTCTGCGTTCAGGGCGG
CTACCGTCGTGGCGGACACCATCCCGGCGGTCACATGGGACCTTGGATCAACGCT
CATGCCACTTTTTACGGCGGCGGTGATGCTTCCGGCACTATGGGTACGCTTAGCG
ATAACTTCAATAATCATTTTCACTTGCATCACCTTAATTTAACTAACAAAGGGTAG
TTTAGTCATTTCAGTTTTTCAGAGCTAGCTTTCTATTAACATGCAACATTGTCAAC
GGCCAATGAGAAATATATTTATTAATGTCTCAATTGTTCCGAATGTTAATTGTTAT
ATATGATTAAAAATTACAGACTTTTGTGATATAAACATGCATTTTTTATTTAATTT
CATACAAATTCTACTGTTTAAAACAATAAAAATAAATACAAACGCAAACATATAA
TCTAGGACCTAATTTTTTGTTAATGATTTTGAACATTGATCTGCCTAATGAACTAA
ATTAGGTGGAGCATGCGGGTACGGCAATCTGTATAGCCAAGGTTATGGACTGGA
GACGGCAGCGCTGAGCACAGCGTTATTCGACCAAGGACTTAGTTGTGGCGCATGT
TTTGAGCTGATGTGTGTCAACGATCCTCAATGGTGCATAAAAGGCCGATCCATTG
TGGTCACTGCCACTAACTTTTGTCCTCCTGGTGGTGCATGCGACCCTCCCAACCAC
CATTTCGATCTTTCTCAGCCGATCTACGAGAAAATTGCTCTCTACAAATCCGGTAT
CATTCCCGTTATGTATAGAAGGTACAAAATTTACTAACCCTGTTTAGAACCTTCAC
AATGGTGTTATTTAATGGTATGCACAGAACTGAACTATAGTGTATAATCTATACG
AAGGCAAAGTAAGATTTCTTCTTACCTTCCTTAGTTATTGTTTCTGACTTTTCCATA
GAACATATGTGTCGAAAACACACAAAAGCCGCGTATAGTGAAACATTTATAATC
AGCTTTTGGTCCTATAAATACGCATTTAATACTTTTGGACCAGTTGATACATGTGG
TAGAAATAAGGTATTAAATTATTTAATAGGCCCAAAACTGAATAATAGTGACATA
CCAAACTTGCTAGTGGTGCTTTCTCATTACCCCTATTTCATAAATATTGAAAACTT
TCATAACATATAGTTTTTATTTAAATAATTTTGTGTTATATAGGGTTCGGTGCAAG
AGAAGTGGTGGGATAAGGTTCACGATCAACGGCCACTCATACTTTAACTTGGTGT
TGGTCACAAACGTGGGTGGAGCCGGGGACGTACACTCGGTCTCAATGAAAGGGT
CGAGGACAAAATGGCAATTAATGTCGAGAAATTGGGGGCAAAATTGGCAAAGCA
ACTCTTATCTCAATGGTCAAAGTCTGTCGTTTGTTGTTACCACAAGTGATCGTCGA
AGTGTCGTCTCTTTTAATGTTGCACCACCCACTTGGTCCTTTGGCCAGACCTACAC
CGGAGGGCAGTTTCGGTATTAATTATATATAATCGGTTCGGTTTGTTATTGTGCTT
[TTTTTTTTTTTTCGGTTCCAAGTTGGGGACTCTTTTTTGGTAACCAATTGAGATTG
GGACTGATAGTGATATGTAGCGAATATATGTGTGGGAACGAGAAAAAGAGAAGT
TTTATTAATTCTCGTTTTATAATATAAGAAAATGAAAGTGATGTTATGTATTTTGC
TTTTTAATTAATTTGAGTACTAAGTGGTGAAAATTCTCATGTTATGGAAGCATGAA
ATTTGTTTTTTCTGCCAAA




