IDENTIFICATION

Species: Arachis duranensis
Locus: XP_015945084

Gene Model XP_015945084.1
Description: ADEXPA-26
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis
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DOMAIN ARCHITECTURE

Superfanilies PLN0O0OOS0O

List of domain hits kl
-+

Name Accession Description Interval E-value

[+] PLN00050 super family expansin A; Provisional 18-253 3.73e-132

SEQUENCES
Peptide
>AJEXPA-26

MAIIAASAISLLFVALNLCLRGTFADYGGGWQGGHATFYGGGDASGTMGGACGYGN
LYSQGYGTNTAALSTALFNNGLSCGSCYEMRCNGDPKWCLPGAITVTATNFCPPNFA
LSNDNGGWCNPPLQHFDLAEPAFLQIAQYRAGIVPVSFRRVPCVKKGGIRFTVNGHS
YFNLVLITNVGGAGDVHSVSIKGSKTGWQTMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFQVT
ASDGRTITSYNVAPSNWQFGQTFEGSQF

CDS (coding sequence)
>AJEXPA-26

CAAACCCTTTTGCTAAGCATTAAGCAACAAGCAACAAGCAACAAGCAACAAATA
AAGCATCTCTCTCTTTCTCTCTCTCATATCCTAGATCCCGTTAGCTTTCTAGTAGCT
AGCACCACACGACAATGGCAATTATAGCAGCCTCTGCCATCTCCCTTCTCTTCGTT
GCTCTCAATCTATGCCTTAGAGGCACATTTGCTGACTATGGTGGAGGATGGCAAG
GTGGCCATGCCACATTTTATGGTGGTGGAGATGCATCCGGCACAATGGGTGGTGC
TTGTGGCTATGGAAACTTGTATAGCCAAGGATATGGGACTAACACTGCAGCACTC
AGCACTGCTCTATTCAACAATGGCTTGAGCTGCGGGTCTTGCTATGAGATGAGGT
GTAACGGTGACCCCAAATGGTGCCTCCCCGGCGCCATCACCGTCACCGCCACGAA
CTTCTGCCCACCTAACTTTGCCTTGTCTAATGACAATGGTGGCTGGTGCAACCCTC
CCCTCCAACACTTTGATCTTGCTGAGCCTGCTTTCCTTCAAATTGCTCAATACAGA
GCCGGAATTGTCCCCGTTTCTTTCAGGAGAGTCCCCTGTGTCAAGAAAGGAGGAA
TAAGGTTTACAGTTAATGGACACTCATACTTCAACTTGGTTCTGATTACAAATGTG
GGCGGAGCCGGAGACGTTCACTCGGTGTCTATCAAGGGATCGAAGACAGGGTGG
CAAACCATGTCAAGGAACTGGGGCCAGAACTGGCAGAGCAACTCATACCTCAAT
GGCCAGAGCCTCTCCTTCCAAGTCACAGCCAGTGATGGCAGAACAATCACTAGCT
ACAATGTTGCTCCTTCCAATTGGCAATTTGGACAAACATTTGAGGGGTCACAATT
TTAGAAACCCCCCAATTCAAACTTTGTTTGTGCATGTAATATAGTATTGCCATTTG
CTTTTTGCTTGTTGGAGTTGGGAGAGTGTGGGAGTTAAAAGAAAAGGAGAGGTA
GAATTAGGAGGGAGGAGTTAAAAGTTAAAAAGTAAAAAGGCCAACATGGTCTTT
ATGCTGTGGTGGCTATATGGCACCCGCTAGGCCTAAATATATATAATATATAGTT
GTTTTTGTGTCACGGGATATATGAATATCTCATTGTCATTGATCATCATCCCCTAG
TTGTTATGTTATAGGTGATGGTGATCCCAAATTCTCAATAGCTTTGTATATTTGAT



CCCCAAATGGTAGAAAAACTAAGTTGGGGGCGATTTGATTCAATATCATGCTGCT
TTTTTATTTGCAA

Nucleotide
>AdJEXPA-26

AATCATATATTATTAGATATAATTTCACATCATTAAAAATACTAATAATAACTAAT
TAATAATTACAAATTACAAAATTTATTAACCTAACACTTTTCTTAAACAAATAATT
GAAGTAACCATCCAACAAATCTAAATTGATTAAAGAAAAACCATATTACTATATT
AGTACTGGTTTCATACATAAGCATATATATTAGTTAATTAAGAATATGATATGAG
AAAAGAAAAAACAAGAGGGGAAATGCATGTGCCATGTGGGGCCGTAGATTAAGC
AGTTGGTAGTGTAATAACCGAAACATGTGCATGTGCGCCTTGATTCTTGCAACTC
TCGACGATGTGATGAATACGTGAATGAGAGAGCGAGTGAGAGCGAGTGATTGAA
AGTCGAAACCCTTTCTTGGCTCATAACTTGTCTTTTCCAACCCCATATAACCCCAC
ATACATAGTCCCTAATGCCCTTAACCTTATGCTAAAGTTTTCCTATATAAGTACCA
AGCCAAACCCTTTTGCTAAGCATTAAGCAACAAGCAACAAGCAACAAGCAACAA
ATAAAGCATCTCTCTCTTTCTCTCTCTCATATCCTAGATCCCGTTAGCTTTCTAGTA
GCTAGCACCACACGACAATGGCAATTATAGCAGCCTCTGCCATCTCCCTTCTCTTC
GTTGCTCTCAATCTATGCCTTAGAGGCACATTTGCTGACTATGGTGGAGGATGGC
AAGGTGGCCATGCCACATTTTATGGTGGTGGAGATGCATCCGGCACAATGGGTAT
GCTCATTAAGTGTTACTCTACATAATCACCCTATGGTTTTAAAATAACTATGTCTA
AAAAAATTAGTACATCAATATACTATTTAAATATATTAATTCTTTAATGCCTAGTT
TCATCTAAATTGGTAATTATTGTTGAAAAAATACTATAACAACCATATTACGTAC
ACCTAACAAAATCAATCACTATATTAGCTATTTGTACATAATACATTTAGAATAC
AACATACACATTAAAAATAAATTAAAAAAAAAAATTTTTTGCATACACTAATTAT
TGTGCCTAGCCTTTTTATTTGGACATATGGGGTCCCAAGGTGGTGCCTTTTAAGGG
TTTGAATCAAGCATTATTTAGACTTTCTTTTAATGAGAGTTAATGATTGCAGGTGG
TGCTTGTGGCTATGGAAACTTGTATAGCCAAGGATATGGGACTAACACTGCAGCA
CTCAGCACTGCTCTATTCAACAATGGCTTGAGCTGCGGGTCTTGCTATGAGATGA
GGTGTAACGGTGACCCCAAATGGTGCCTCCCCGGCGCCATCACCGTCACCGCCAC
GAACTTCTGCCCACCTAACTTTGCCTTGTCTAATGACAATGGTGGCTGGTGCAACC
CTCCCCTCCAACACTTTGATCTTGCTGAGCCTGCTTTCCTTCAAATTGCTCAATAC
AGAGCCGGAATTGTCCCCGTTTCTTTCAGGAGGTAAATTCCGATAACGGTCTCTG
GACAGAAATACAAAAACTTTTAATTATTTTATCCAATGAGTAAAGCCCACATAGC
TTCATCATAAATACCACATTGGATTTGCTTAACTACCCAATGTGAGACTTGTAACT
TTTTTCTAAGCTCTTTTAGCTCTAAGTATTGACTAGAATCATGCATTGACTTTTTTT
TGTGTGTGAAACAGAGTCCCCTGTGTCAAGAAAGGAGGAATAAGGTTTACAGTTA
ATGGACACTCATACTTCAACTTGGTTCTGATTACAAATGTGGGCGGAGCCGGAGA
CGTTCACTCGGTGTCTATCAAGGGATCGAAGACAGGGTGGCAAACCATGTCAAG
GAACTGGGGCCAGAACTGGCAGAGCAACTCATACCTCAATGGCCAGAGCCTCTC
CTTCCAAGTCACAGCCAGTGATGGCAGAACAATCACTAGCTACAATGTTGCTCCT
TCCAATTGGCAATTTGGACAAACATTTGAGGGGTCACAATTTTAGAAACCCCCCA
ATTCAAACTTTGTTTGTGCATGTAATATAGTATTGCCATTTGCTTTTTGCTTGTTGG
AGTTGGGAGAGTGTGGGAGTTAAAAGAAAAGGAGAGGTAGAATTAGGAGGGAG
GAGTTAAAAGTTAAAAAGTAAAAAGGCCAACATGGTCTTTATGCTGTGGTGGCTA
TATGGCACCCGCTAGGCCTAAATATATATAATATATAGTTGTTTTTGTGTCACGGG
ATATATGAATATCTCATTGTCATTGATCATCATCCCCTAGTTGTTATGTTATAGGT




GATGGTGATCCCAAATTCTCAATAGCTTTGTATATTTGATCCCCAAATGGTAGAA
AAACTAAGTTGGGGGCGATTTGATTCAATATCATGCTGCTTTTTTATTTGCAAGTC
TTGTCCCAATTCACTGTTTAATTGTTGCATACTACCGTAAGTTTATAAATTAGAAT
CTTATTACAAATTAAATCCTCAATCCAACACATAACATTTTAAAGTACTAGTTGAC
CATCTTATTTTTTTTTCCTATAACATTAAAAAGGGAACGCAGATAAAGTAGCATTA
AACTTGAAGAATTCCAAGAAATAGAGCAATTTCCGGTGGCATATGTTTGACTTGG
ACTATAAATGGAAACTATCAAGAGTAGAAATGCATCGATTTCATATGGCTTCTAT
AAAATCTTTCTTCCCAAATCCCAATTATGAAGTAGAGTAATTTCATTTTAATTTTG
TGAATCTGTCGGTCGTTATTTTGCGATAACTACCTTCCACCAAATACATTCATGGA
GGTCTAGCCATGTGAAACCTACTGGCACAAGATTCTGTGAGAAAAGATAGTCGCT
GAATGATTAAATTACAAGTTAGAAAAACAAAAAATATTAAGTACCTACTTAA






