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binding site §
Specific hits L Pollen_allerg_1
Superfanilies DPBB_RIpA_EXP_N-like superfamily Pollen_allerg_1 superfanily

List of domain hits i
Name Accession Description Interval E-value
[+ DPBB_EXPB_N 122275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily, Beta-expansins ... 94-226 1.28e-72
[+ Pollen_allerg_1 pfam01357 Pollen allergen; This family contains allergens lol PI, Pl and PIIl from Lelium perenne 234-312 2.08e-26

>0OstEXPB-10

MPAAAPRVASAASGSASATRGVRVARDKSGGGKLEERTAVAVAVKVVVVDPQRLR
MAAFEPHRLQLLYFIAITVLASVFQPCTSIELHRELSGWSNGIATWY GDPNGAGSEGG
ACGYQYAVDQPPFSSRIAAGSPY1TYDSGKGCGSCYRVVCAGNEACSGIPVTVVITDQG
PGGPCLEELVDGQCMNEAAHFDMSGTAFGAMARPGQADQLRGAGLLQIQYTRVEC
EWTGVGLTFVVDSGSNPNYLALLVEYDDNDSDLAAVDIMPIGAGASGSWIPMQQSW
GAVWRLNSGSALQGPFSVRLTFSSGQMFVASNAIPAGWNPGMAYQPGGVAMRVRG
RNGGRRGYEAVGMLGGLCHLLLLLLLMLFEL*

CDS (coding sequence)
>OstEXPB-10

ATGCCGGCCGCCGCCCCTCGCGTGGCCTCTGCCGCCTCCGGATCCGCCTCAGCGA
CGAGGGGCGTGCGGGTGGCGAGGGACAAAAGCGGCGGAGGGAAGCTGGAGGAG
CGGACGGCCGTTGCAGTTGCAGTGAAGGTGGTGGTGGTGGATCCGCAGCGCCTGC
GCATGGCGGCCTTCGAGCCCCATCGGCTTCAGCTCTTGTACTTCATTGCCATTACA
GTGCTCGCTTCGGTGTTCCAACCTTGCACGTCCATTGAGCTCCACCGTGAGCTCTC
TGGCTGGTCGAATGGCATTGCTACATGGTATGGCGATCCTAATGGTGCAGGAAGT
GAAGGCGGTGCATGTGGGTACCAGTATGCTGTTGACCAGCCACCGTTCTCATCCA
GGATTGCTGCTGGTAGCCCCTACATCTATGACTCTGGCAAGGGATGTGGTTCGTG
CTACCGGGTGGTGTGTGCTGGTAATGAAGCTTGCTCTGGTATCCCTGTAACCGTTG
TCATCACTGACCAGGGGCCTGGTGGCCCATGCTTGGAAGAGCTAGTCGATGGTCA
ATGCATGAATGAAGCAGCTCACTTTGACATGAGCGGGACAGCATTCGGTGCCATG
GCGAGGCCTGGCCAGGCTGATCAACTCCGTGGTGCTGGCCTCCTCCAAATTCAGT
ACACCCGTGTGGAGTGTGAATGGACTGGAGTAGGGCTAACCTTTGTCGTGGACTC
TGGCTCCAACCCGAACTACCTGGCCCTGCTGGTGGAGTACGATGACAACGACAGT
GACCTTGCGGCTGTCGACATCATGCCGATTGGTGCTGGTGCTTCGGGGTCATGGA
TTCCGATGCAGCAGTCATGGGGCGCAGTGTGGAGGCTCAACTCCGGCTCCGCCCT
GCAGGGCCCGTTCTCCGTCCGCCTGACGTTCAGCTCCGGCCAGATGTTTGTTGCCA
GCAACGCCATACCGGCAGGGTGGAACCCCGGCATGGCGTACCAGCCCGGCGGAG
TGGCGATGAGGGTTAGGGGAAGAAATGGTGGTCGCCGGGGCTACGAGGCCGTCG



GGATGCTGGGTGGCTTGTGTCACCTTCTACTGCTGCTGTTGTTAATGTTGTTCGAG
TTGTGA

Nucleotide
>0OstEXPB-10

ACTTCAGTCTCGCTACCTCCGCAGCTTCGCCACGCACTCCCACCCCCAATGCCGGC
CGCCGCCCCTCGCGTGGCCTCTGCCGCCTCCGGATCCGCCTCAGGTACGCTCTCCC
GCTGCCACCCCGCGAGGCCGCTAGCTCATTCTCCGCTGGATTTTTTTTCCCTCAGT
CGGTTCACATTTTCCGGCTCTCTCTCTCTTTCTCTCTCTGCAGCGACGAGGGGCGT
GCGGGTGGCGAGGGACAAAAGCGGCGGAGGGAAGCTGGAGGAGCGGACGGCCG
TTGCAGTTGCAGTTGCGTGCTTGCTGATTCGAGTCGTTGGCTTTATTAGCTACTGC
AATGTGCTGAACTCTGCTGTGTTCTTGAGTGGGCAGGTGAAGGTGGTGGTGGTGG
ATCCGCAGCGCCTGCGCATGGCGGCCTTCGAGCCCCATCGGTAAGAGGATGCAGC
ACGATGCCCCCCCCACCCCCCACCCCCCCCCCCCAAAAAAAAAAGCTACTACTAC
TACTACTAGCACAATGCATTTTTGGTCTACAAGTCTGAATGGGTCAGTTATTAGCT
TTCGAGCTATGGCCTTGGGTTGTTCTACAACTGATTGTTTACTTACCAGGAGGCAT
TTTTTTGTTGCATGGATGGTTGGATCCGCTTTATTCCTTTGACATAGTCACTTTAAT
TGGAAGATAAAAGTATGTACTGTATGTTGGCTCCAAGCATTGTATTTTGTCTAGGT
GATACTCCCTCCTTTTTACAATGTAAGTCATTCTAGCATATATGTCTAGATTCATT
AACATCAATATGAATATGGGATAGATATATATGTCTAGATTCATTAATATCAATA
TGAATGTGGGAAATGCTAGAATGACTTACATTGTAAAACGGAGGAAGTAATGCTT
GTATTTTTTTTCTCAAACATTTGCTGTTCTGTTGGTAGTCTTCATGAATAGTGTTTC
ATATTTCATTTTGTGTAGTACTGTTAGCGAATAAAACTTTGTCATTTCTATCTTTCT
ATTTAGAAAACGAACTGAATATAACATGATCGGTATGCCTTTTTCAATCAATGGA
GTAATGGCTTACTGTGCCATTTGCTCTTTGGACTTAAACAGTATGCTCTCGAAACT
TCTTCAAGACATAATTATTTAAGGTTGGGCATGTGTTTCTTTTGGTTAGTAGCTAG
GTGCTATGTTTTTGGGTAATGGTGACAAATCGTAAAGTAGAAACTAAAGGTTAAT
CAGCTGACAATGGTCATCAGTAATTGGAAATTTTCTAACACCCTCCTTTACATGTT
TGCCATAATCCATGACAACAACTTTTTGTAATTCACGGCACATTGCCCTTCTTGTC
TATCATCTCCTTAAAATCCATTTTTTATTCTAACTTCAGAAAACAGCTGTACCACA
TTTATGGCATTTTCATTTTCTTCAGTGGAGTGTTTTTTTAATGAGAACTCAGTGAA
GTGTTGTTATGAAAACATTCTCAATGCTGTGAATTATGTTCTGAGGCGCAATTGA
AGCCAAAACAATAACCTTTCTTGCTGTCCTGTTCTTCATTACCTCCAGCACAAAAT
ATGCCCATTGAATACATATCATACAATCTATACTTGTGTTGTTGACCTTGCAAACC
AACAGTGTGTTAGTCCTTATCAGCCATAATGTGACAGAGTGCAGCACATGGCTTC
CAGGCTTCAGCTCTTGTACTTCATTGCCATTACAGTGCTCGCTTCGGTGTTCCAAC
CTTGCACGTCCATTGAGCTCCACCGTGAGCTCTCTGGCTGGTCGAATGGCATTGCT
ACATGGTATGGCGATCCTAATGGTGCAGGAAGTGAAGGTATGGTAGATACCACA
AAAAATAAAATCTGTGAATATACGCACTCTACTCAAAGCGGCTTGTGGTGCGAAA
ATGTGATGTCTCATGCATAAATTTGTTGTAGGCGGTGCATGTGGGTACCAGTATG
CTGTTGACCAGCCACCGTTCTCATCCAGGATTGCTGCTGGTAGCCCCTACATCTAT
GACTCTGGCAAGGGATGTGGTTCGTGCTACCGGGTGTGTATCCATTGACCATTAG
CAGCTGAAGCTATGCTCATTCATGCATGTCTGCCATTTGACATTTGGAAATAACTG
ATTTATCAGGTGGTGTGTGCTGGTAATGAAGCTTGCTCTGGTATCCCTGTAACCGT
TGTCATCACTGACCAGGGGCCTGGTGGCCCATGCTTGGAAGAGCTAGTCGATGGT
CAATGCATGAATGAAGCAGCTCACTTTGACATGAGCGGGACAGCATTCGGTGCCA




TGGCGAGGCCTGGCCAGGCTGATCAACTCCGTGGTGCTGGCCTCCTCCAAATTCA
GTACACCCGGTACACATGAATAATGGATCATCATATATAGTACACAGGCACTCAG
CTACACTATTATTCTTGGCTGCTGCAACGGCCAAGTACATATGACACTTCACGCA
GATATGCAAACTGTCTGGTTTTCGCTATGTTTCTCATCATGTAACAAACAGTATGT
TTAATCTTTTCTGTTACTTTTGTGGTGTACAGTGTGGAGTGTGAATGGACTGGAGT
AGGGCTAACCTTTGTCGTGGACTCTGGCTCCAACCCGAACTACCTGGCCCTGCTG
GTGGAGTACGATGACAACGACAGTGACCTTGCGGCTGTCGACATCATGCCGATTG
GTGCTGGTGCTTCGGGGTCATGGATTCCGATGCAGCAGTCATGGGGCGCAGTGTG
GAGGCTCAACTCCGGCTCCGCCCTGCAGGGCCCGTTCTCCGTCCGCCTGACGTTC
AGCTCCGGCCAGATGTTTGTTGCCAGCAACGCCATACCGGCAGGGTGGAACCCCG
GCATGGCGTACCAGCCCGGCGGAGTGGCGATGAGGGTTAGGGGAAGAAATGGTG
GTCGCCGGGGCTACGAGGCCGTCGGGATGCTGGGTGGCTTGTGTCACCTTCTACT
GCTGCTGTTGTTAATGTTGTTCGAGTTGTGACTTGTGATGCACTAAAAACATGTGC
TGAAACTTTGGTGCTTTCTGTAGGACTAGCCATGGTTGGATTAGCCTGGCCGTGCT
CTCTTGTAGCTCAGATGATGTATTGCCCGCAGCCTTGGAGACATTATCAATTTGTC
ATGTGCTGGATTAATGGAATAAGTAGTATTCCACTGTTCTTACTTCTAGCTACTGT
AGTTCAGGTTTGATAGTCTCTGTAAATATGTTCCTTGGAATTGTTGGGTTATTTTC
AAGCTCTTTCCTTAAGTTTGAAGATGCGTTGTTGATCTTTCTTTC





