IDENTIFICATION

Species: Nicotiana tomentosiformis
Locus: XP_033515735

Gene Model: XP_033515735.1
Description: NtmEXPA-20
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05025

EXTERNAL RESOURCES



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis
https://www.genome.jp/entry/gn:T05025
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DOMAIN ARCHITECTURE

1 s
Query seq. nlI GNOVLFRHGFG CYQVLEND PH SRKPIRVSLTDEFA NNMF DILPNOQMFGAIWSAHINPNTQ MPF LRLTSEYKHO k NNIIPWOWAOSRTIYKSNVYNFP NPL
Superfanilie: 5 BB _F1pA_ERP_N-1ike s

PLNI3023

Name Accession Description Interval E-value
[+] DPBB_RIpA_EXP_N-like super family 141724 double-psi beta-barrel fold of RIpA, N-terminal domain of expansins, and similar domains; The 1-42 1 B’er
[+] PLN03023 super family ci33621 Expansin-like B1; Provisional 4-111 12e-08

SEQUENCES
Peptide
>NtmEXPA-20

MITAGNQVLFRHGFGCGACYQVLCNQSPHCSRKPIRVSLTDEFANNRKFSDILPMQQ
MFGAIWSAHINPNTQKPPFSLRLTSEYKHQIKANNIIPVDWQSRTIYKSNVNFPNKL

CDS (coding sequence)
>NtmEXPA-20

ATGATAACCGCGGGAAATCAAGTTCTATTTCGGCATGGCTTTGGATGTGGCGCAT
GCTATCAGGTGTTATGCAACCAGAGTCCACATTGCTCAAGGAAGCCAATAAGAGT
CTCTCTCACAGATGAATTTGCTAATAACCGAAAATTTTCGGATATCCTTCCAATGC
AACAAATGTTTGGTGCAATTTGGTCTGCTCATATTAATCCAAACACACAAAAACC
TCCCTTTTCACTTAGGTTAACTTCAGAGTATAAGCATCAAATTAAAGCTAATAATA
TCATTCCTGTCGATTGGCAATCAAGAACAATTTACAAATCAAATGTCAATTTTCCT
AATAAATTATAG

Nucleotide
>NtmEXPA-20

TCCTTGTGCATTTATGGTAATACCATGTCTATATGTAAATTAACATTTAAATTTTC
ATGGCATATAACAGCACACATCTCTCAACCAGCTGCTCTACTTTCATAATTCCTTA
GTTTAATTTGCAGGCATGATGATAGAGAGAGGACTAATGAACTTTTCCATGTGCC
CTCAGAATAGATTTATAATAAAGAAAAACAGACACTACAAAAAAAAATGGAATT
AACTACGAATTTCGTCACTAATCTGTCGTTAAATTGTTGTAGGTAACAAAATTTTG
TGATGATCTGTTGCTAAATAGGATTAGCGACGGATTTTTCTGTTCAACTATAAAAC
TTGTCCGTCGCTAATTCCTATTTTTTTTTTTAGTAGTGTGAGAATTTCGAACTTGAT
ATCTAAAGAATTTTCTTTAATATATCATAGTGTTGGTTTGCAAAATAAATACAACA
TTTCACTTTGTAATCTCAAATTCCTCTCCAATCAGCCAAATTAATATTAAAAGACT
ATAATTTATTAGGAAAATTGACATTTGATTTGTAAATTGTTCTTGATTGCCAATCG
ACAGGAATGATATTATTAGCTTTAATTTGATGCTTATACTCTGAAGTTAACCTAAG
TGAAAAGGGAGGTTTTTGTGTGTTTGGATTAATATGAGCAGACCAAATTGCACCA
AACATTTGTTGCATTGGAAGGATATCCGAAAATTTTCGGTTATTACTTTAGTTTTA
ATAGGTGTTTGTCCGAAAATTTTCTACCATATTTGAATTTTGTTTTGAAGGATTGA
CAAATATTTACACTGTTTTTACTTTTTTCCTAAAAGGTATATATTGCAAATTTGAC




TAATTCTTTTTTGGAGGAAAAAAGATTTGAATTACTACAAATGGAGGATCATTTC
TTCTTATTTTACAACATTCACAATGTAGCCCTTAAAATTCTAGTTTAGGGGAAGAA
AATAAACCTCTTTGAGAGTGGATTTTGTGTTGTAAATTTTTGATATTTTTGCACTC
CCTTTTATATTAGTTCATATGTAGGTCAATTAGTCAAGATTAACTTCTACATAACA
CCTGATAATTTCACTGGCGAGCCAGAATTTTTTTTTTTTGGGGGGGGGGGGNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNTTTTTTTGGGGGAGGGGGGAG
GGAGGGGAGGTCAAAATATATATAAAGAAGTAAGCCCACGAAGAAGTCAATGGA
AGTCAATATGTATACATATATACATACATACATACATATATATATATAGAATACA
TGTGGTGCGCGTCAGATCTTTCGATCCCAACAATTTTCTAAGTAATCATATTAGAT
TTGTTGTAAAGAGTTATGTGTAGATCACTTAATTTGATGATGTAAGAAGCTTATAT
ACTGGCAATGCATAATCTTAAATTCCTAGAAATATTAATATTTTAGTTTGTTGTGA
ATACTCACCTTTTGTAGGAACGCAAATTCATCTGTGAGAGAGACTCTTATTGGCTT
CCTTGAGCAATGTGGACTCTGGTTGCATAACACCTAAAAAAGAATTCTACTCATA
CAAACATGTTATATAGTACATTTATTCTCTAAATTTTAATAATTTCAACTATGCAT
[TTCTATTTTCTTTTTGCAATTTCTTTGTCTCTCATTTTTCAAGTAGTACTAGTGGA
TATAAATTTATTAGACGTTGTGGATTTTGAATTAATTATAGAGTGAGTTCTGAAAT
ATTGTATATTTAACTCCATGAATACTTGTTTTTGTGTGCGCGCATATATATATATA
TATATNTTAAGAGTAATGCTCACACCTGATAGCATGCGCCACATCCAAAGCCATG
CCGAAATAGAACTTGATTTCCCGCGGTTATCATAGCATTGTATGGAGCTTTTGCTA
CACCATCTTATAGTCCGCATGCTCCCCCTGAACACCAAAAGCGACACAAATATTG
TACAGTAATAATCATTTTGTTTGTTTGTTTGTTTGTTTGTTTCAGTGTTTTAACGAC
TTTTTTTGGGATTTGCTCGGGGCTCGCCCCTGAACTGGACACTATCAAAAGACTCA
TATATGGGGCTTAGTTCTGTGAGGTTTATGCCTTAAGCGCCCGACTGTACGTCTTA
AATACACGTAAAGCCCAATGCTCGAGGCTCGCCTATCAGTTCTTACTCAAATCAT
GTATTAATTTTCCTAATTAACACTGTTGACCCTCAAAATTCAAACAAATGAAGAA
TTAAAGTTTTATTCATCTATAGGAATATGAATATTGAGAATAACTCAAATTACGA
GTCATGATATGTCACGATCAGAAATTCCCACCTTCGGGACCGTGATGACGCCTAA
CATTTCACTTGCTAGGCAAGCCAACATTAGAAT




