
IDENTIFICATION 

Species: Trifolium pratense 

Locus: Tp57577_TGAC_v2_mRNA40567 

Gene Model: Tp57577_TGAC_v2_mRNA40567 

Description: TprEXPA-10 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense_v2  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense_v2


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>TprEXPA-10 

MASIIFLLMVLLTMFSSAYGYGGGWVNAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNLYSQG

YGTNTAALSTALFNSGLSCGSCFEIMCVGDRKWCLPGSILVTATNFCPPNNALPNNN

GGWCNPPLHHFDLAQPVFLRIAQYKAGIVPVSYRRVPCRRRGGIRFTINGHSYFNLVL

VTNVGGAGDVHSVAIKGSRTGWMPMSRNWGQNWQSNNYLNGQTLSFKVTTSDGK

TVISNNVAPAGWSFGQTYTGAQFR* 

CDS (coding sequence) 

>TprEXPA-10 

ATGGCTTCAATTATTTTTCTCTTGATGGTGTTACTCACAATGTTTTCCTCTGCTTAT

GGCTATGGTGGAGGATGGGTTAATGCACATGCAACCTTCTATGGAGGAAGTGATG

CATCAGGAACAATGGGTGGGGCATGTGGATATGGTAACCTTTACAGTCAAGGGT

ATGGAACAAACACTGCTGCTTTAAGCACAGCTTTGTTCAACAGTGGTTTAAGCTG

TGGTTCTTGTTTTGAGATTATGTGTGTTGGTGACCGTAAATGGTGTCTTCCTGGTT

CTATTTTGGTTACTGCTACTAATTTCTGTCCACCAAACAATGCCTTACCTAATAAT

AATGGTGGGTGGTGTAACCCTCCTTTGCATCACTTTGATCTTGCTCAACCTGTTTT

TCTGAGAATTGCTCAATACAAAGCTGGAATTGTTCCTGTTTCTTACAGAAGGGTA

CCCTGCAGAAGAAGGGGAGGAATTAGGTTCACAATCAATGGACATTCCTACTTCA

ATTTAGTTCTAGTAACAAACGTGGGAGGTGCTGGAGATGTACATTCAGTGGCTAT

TAAAGGATCAAGAACAGGGTGGATGCCAATGTCAAGAAACTGGGGGCAAAATTG

GCAAAGCAACAATTACCTTAATGGCCAAACCCTATCTTTCAAGGTCACAACAAGT

GATGGCAAAACAGTAATTTCCAACAATGTTGCCCCTGCTGGTTGGTCCTTTGGTC

AAACCTACACTGGTGCTCAATTCCGCTAG 

Nucleotide 

>TprEXPA-10 

ACATTGAGAGAGATTGAAATAATAATTTTTTTGTTTGTAAATAAAGCACTTAATT

AAACTCCTAGCGGTTTTTGGTCCCAACATTTTAAAAGCAGTAGTTAAAGTTGTAA

CTGGCCCAATCTTTTCTATCCCTTGTGTATCTACTTTCACTCTCTCCAAAGGTCTAT

AAATTAATCACCACTCCCCTTCATTTTTCTTCACTCATCCACTTCACATTCTCTCTC

ACATTACTTCATTTTCCCCCCCTCCATTCATCAAAGTAATTACATTTCATTTCTCTA

CTAAAAATATTACACAATTTCATTTCAGCTAAATATTGTAACTAGGAAAAAAGTA



CACTAGAACAAATTCACTAACTTTTTAATTCCAATTTTGAATTTTCAGGAAAAAAT

GGCTTCAATTATTTTTCTCTTGATGGTGTTACTCACAATGTTTTCCTCTGCTTATGG

CTATGGTGGAGGATGGGTTAATGCACATGCAACCTTCTATGGAGGAAGTGATGCA

TCAGGAACAATGGGTATGTACTATATAACTATGTATCCAAAAATTATAAAAAAAA

AAGATTACATTTTTATCACTTATTAAGCAATTTAAACAAAACCCATTTGACATTAA

GCAATTTAAACAAAACCCATTTGACTAATTTGCTTAAAAATCAATTTTTTTTTTAG

GTGGGGCATGTGGATATGGTAACCTTTACAGTCAAGGGTATGGAACAAACACTGC

TGCTTTAAGCACAGCTTTGTTCAACAGTGGTTTAAGCTGTGGTTCTTGTTTTGAGA

TTATGTGTGTTGGTGACCGTAAATGGTGTCTTCCTGGTTCTATTTTGGTTACTGCT

ACTAATTTCTGTCCACCAAACAATGCCTTACCTAATAATAATGGTGGGTGGTGTA

ACCCTCCTTTGCATCACTTTGATCTTGCTCAACCTGTTTTTCTGAGAATTGCTCAAT

ACAAAGCTGGAATTGTTCCTGTTTCTTACAGAAGGTAACTTTTTTATTTTATTTTTA

TTTTTATAATTTTTTAATTTTTTTTGTTGTACTTTTGAATTTGATTTGTATATTGGGC

TGCTTGCTCTCCTTGTCACTTTCAGATTGTAAAATAGGTTTTTTTATTTCTATTTTT

AAATCACATGGTTTTGGAAGTTTCCTAACTATTTTTTATGTTTTTAGTTACATGGT

AGTTTCTTAGATTTTAACTTTATCTAGGTAGTAAGTGGGGTTCCTTTTGGAGTTGG

TAATTTTAGTGTGAAAATGCTGTTTTTTTTGCTAAATGGGTTGTTGATTCATGAAA

TTACTCCTTTTATTATTTTTAGTTACTGTTTTAACTTTTAAGGTTATTTTTTTTGGTA

ATATTATTAGTTAATTTTTTTTATATTTGTTTGATGAATTTCTTAATCTTACTCTTA

ACTGTTAAATGTTAATTATATCATTGCAGATCTCTAAAAACATAATTTTTATAAAA

TAATAATTAATATTGTTTTAAACTTTGAAATTAACAATAGAAAAATTAAAAAACA

ATTTCAAAAAATAAAATATTTTTTACAAAAAATAAAAAAGGACACATAGAAAGA

AACAGAAGGAATAACTAAGTTGTAGGCAATTTAATTCTGGTGTTTATTAAAAATA

ATTAATTTACTTTTTTGTGGATTTATGTAGGGTACCCTGCAGAAGAAGGGGAGGA

ATTAGGTTCACAATCAATGGACATTCCTACTTCAATTTAGTTCTAGTAACAAACGT

GGGAGGTGCTGGAGATGTACATTCAGTGGCTATTAAAGGATCAAGAACAGGGTG

GATGCCAATGTCAAGAAACTGGGGGCAAAATTGGCAAAGCAACAATTACCTTAA

TGGCCAAACCCTATCTTTCAAGGTCACAACAAGTGATGGCAAAACAGTAATTTCC

AACAATGTTGCCCCTGCTGGTTGGTCCTTTGGTCAAACCTACACTGGTGCTCAATT

CCGCTAGACACATCATTTCAAAGTTCCAAGTCACATAATTAGTCACATACAATTT

ATTATAAAGTACGGTTTTAATTAATTCCCTAAATTAAGTATTAGTAGTATAATATA

ACTCAATAGTATACTAGGGTATTAGATAGTATGCTAGTTTTGGAGGTTGATCGAG

GAGGTGAAGTTGGTTGGTAAGTTCTTAAAATGAAATTTAAATTTAAATTCTAGGG

TTAGAAAATGTGAAGGGCTTTTTTTATATTGGCCTTTCATCATTTTGATTGTAACA

AGATGGTTCATATTTTTTGGGCCTTCTTGATTATTGGGTTTTTTTTTTTATATCAAT

CTTCACCTAGTAAAGAAGCTAGCAAAGAAGATTATGATATTTTATATTTTATGTTT

ATGTTGGTATATTTTACTAAATTGGAAGAGGTGGAAAATAATACCACCCGCCATA

TGGTATTGTAAGAAGCATTGTTTGCTTCACTAATTTCCTTGTGAGCAACCTTAGCT

GAGTATGTTTGTGTCCTAGGGAATGTTATTGTAAATTTTCCTATTTATGCAAGTAA

TGAAAAATTGAAGTGATTTACTAGTATATTTTTACTACCTCTTGTTATCTAATGTG

ATTATAGTAATGGAAATATTTAAATTTGTTAGCTAAGGGCGAAGAAGTTAAGCGT

TTGTTTGGTTAAGCGT 




