
IDENTIFICATION 

Species: Solanum pennellii 

Locus: XP_015075739 

Gene Model: XP_015075739.1 

Description: SpnEXPA-14 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130  

EXTERNAL RESOURCES 

https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome  
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>SpnEXPA-14 

MAVYYSLSTFSIFHLLLIFISLCFNESFGDNGGWQSAHATLYGGGDASGTMGGACGY

GNLNSQGYGTNTAALSTSLFNNGLTCGACYKLKCNNNDDKLCLPGKTITVTATNFCP

PNPSLSNNNGGWCNPPLQHFDLAQPAFLKIAQYKAGIVPISFQRVPCMKKGGIRFTIN

GHSYYNLILVTNVGGAGDVHSVSIKGSKNGWQLMSRNWGQNWQNNAYLNGQSLSF

QVTTSDGRTITSNNAAPSNWQFGQTFEGAQF 

CDS (coding sequence) 

>SpnEXPA-14 

TTGTTAATTATCAATAATAATGGCTGTTTATTATTCTCTTTCAACATTTTCTATTTT

TCATCTTCTTCTCATCTTCATAAGCTTGTGCTTCAATGAGAGTTTTGGTGATAATG

GAGGATGGCAAAGTGCTCATGCTACTCTCTATGGAGGGGGTGATGCATCTGGTAC

AATGGGGGGTGCTTGTGGTTATGGTAATTTAAACAGCCAAGGTTATGGTACAAAC

ACTGCAGCATTAAGTACATCCTTATTCAACAATGGATTGACATGTGGTGCTTGCT

ACAAACTCAAATGCAACAATAATGATGACAAATTGTGTCTTCCAGGAAAAACAA

TTACTGTCACAGCAACAAATTTTTGTCCACCAAATCCATCATTATCTAACAACAAT

GGTGGTTGGTGCAACCCTCCTTTGCAACATTTTGATTTGGCACAACCTGCCTTCTT

GAAAATTGCACAATATAAAGCTGGTATTGTCCCAATATCATTCCAAAGGGTACCT

TGCATGAAGAAGGGAGGAATAAGGTTTACAATAAATGGCCACTCATATTACAAC

TTAATTTTAGTGACTAATGTTGGTGGTGCTGGTGATGTTCATTCAGTTTCAATTAA

AGGTTCTAAAAATGGATGGCAATTAATGTCAAGAAATTGGGGCCAAAATTGGCA

AAATAATGCATATCTTAATGGACAAAGTCTTTCATTTCAAGTGACAACAAGTGAT

GGAAGAACTATCACAAGCAACAATGCTGCACCATCTAATTGGCAATTTGGACAA

ACTTTTGAAGGGGCTCAATTTTAGTTTTTCATCGTCGAAATAACGTCTGATTGTTT

TTCAGCTTCATATAGTTTTATATTTTACAAATGAAACTTCATGATGATATTATAAA

TCTAGAGTTTTACTTTGTAGAATTAAGACTCAGATGACATTTGTTATTTTTATTATT

AGGAAAAGTGGGTAATTGTGAATTTTGTTCCATTTCACCACTTAAAAAAAGGCCA

TGAGAAAAAGAGAAGGCATCTAAGTATTTAAATATTAATAGTGTACAAAATTGTG

TTGCTCCTATTAGAAATAAATAAAAATAGTG 

Nucleotide 

>SpnEXPA-14 



AAGTAATAATAAAAGTTAAAAGACAAAAAAATTGGTTAATTCTAGTAGTGTTCAC

ATTTTCTATATAATTGTTCAATATTTATATGAGTTTAAGTCTTAAGTATTGATCGT

ATATATTATAAAAATATTATTTTAAAACGTCAGTACAAATAATTTTATTTGACAGT

ATTAGTTTATAACTTATTAACATACATAATAAGTAACTTACTATATGAGTTAAATT

ATACGAATAATATATAACAAAAATATTAATTTTTTTATTTTAAATTATCTGTCATA

TTTCACTCAACTTTTAAATTAATTAAAATAATTTTTGAGAAATGAAGAATATCATT

ATATTTGAAATAGATAAAACATATATTATCAGTGTATATAATTTAAAGCAGCGCG

ATTAGCTTTTTCGTACCCCCTCAACTATATATATAGCTAGCTACTGCCATTTAATT

AATTAGTACAACTCTCTAATCCTTTCTATATCATTAATTAATTACTTTGAGAACTT

GTTAATTATCAATAATAATGGCTGTTTATTATTCTCTTTCAACATTTTCTATTTTTC

ATCTTCTTCTCATCTTCATAAGCTTGTGCTTCAATGAGAGTTTTGGTGATAATGGA

GGATGGCAAAGTGCTCATGCTACTCTCTATGGAGGGGGTGATGCATCTGGTACAA

TGGGTATGTTTTTTTTTCTTTTTTTAGTTTTTCACGTGATGTTCGATATCTGTATTA

GAGTTTCACTATATGTTTCATATTCGTGCCACGTAAGGCTCCATTCAGGGTTGAGC

ACTCTCTGCTGAGAATTTTTACTTACTCAAAGCTCTAACTCGAAACTTCTGATGGA

GCAATTCCACCCATGGCTAATTGCACCACAATCTTTGCTTTAAACATTAATTGTCC

TTAGCTAAATGATGAGTTCCCCTTATTATATACCGCTTCAACAGGTTTTTATCTCA

ATTTATGTGATATATATATTTTTTATCAATATCAACAAAAAAAGTGACACAATTTT

ATATTTAGCAATGCTGGATTATACATATTTTCATTCTTCTTAAAATTTTTGCCAAA

TCAAATAACATCACATAAATTGAAACAGATGATGAAGTATGTATTATGCAACAAA

GATTGTGGGTGGAGCCATAAATACACCTCATGTATGAATCCTTAAAATGAAATCG

CCTTTAATAGGAAGCGTTATACCTGTATATCAAAGTAGATCTTTTTTTAAATCTCT

CAACCAAACAATAAGTACTCCTAGTTCCTAATTTGCAACGACATTATGGTAAAAT

GGTAAATACTTTTCCATTTTTAATTAAAGTAGAGTCGTCTCCGATAAGAAGCGTGT

TTTATTTATCACGTGAGATTTCTCAATCTGAATCGGGATCAAGTTGGACCTAAAGT

AAGTCGATGATCTATCAGAATCAGTTTCTCTATCCCTCAAAAAACAGAAAAAATA

TCTACGTATACTCTACGCTTTTCGGACCCTACTTATAAAAACACTGAATATGCTAT

TGTTATGACGTAGAACTAGTGACACAATACTCTATATAAAGTACTAATGATTCAA

AAAAATAATGCAGGGGGTGCTTGTGGTTATGGTAATTTAAACAGCCAAGGTTATG

GTACAAACACTGCAGCATTAAGTACATCCTTATTCAACAATGGATTGACATGTGG

TGCTTGCTACAAACTCAAATGCAACAATAATGATGACAAATTGTGTCTTCCAGGA

AAAACAATTACTGTCACAGCAACAAATTTTTGTCCACCAAATCCATCATTATCTA

ACAACAATGGTGGTTGGTGCAACCCTCCTTTGCAACATTTTGATTTGGCACAACCT

GCCTTCTTGAAAATTGCACAATATAAAGCTGGTATTGTCCCAATATCATTCCAAA

GGTAAACTTTGTCTCTTTTCCTTAGTATATGACATAGTTTGCGATGTGACGATATT

TGATTGAGCATGATTTAATTTGGATATATCGAAAGTAATATCAGTTTATGACATTA

AGCTTATGGAGAAAAATATTTAAATCGTCTCTAAACTCTGTGAAACTGAACAAAA

ATATCCTCAGTTAACAGTTGGATCTAAAAATATCTGTATTATTACTTAGTTGATGA

AAATGTGCTTTTTTTTTTTTTTTTCCAAATAAATATCTTATTTATTTTCTTTTTAAAA

ATATATTTTATTCCAATAATAGTGTAGACTTTTTGCTTTTATATAAAGGGAATATG

GTAAAAAATGAAATTAATAAAATTAAATCATTCTCAAATATGTAATATTCTTGTT

GAGATATAGACTATAAGGGAGAAAATAACACCATCTTATGGTGAAAATTGAAGT

GATAATTATTCCTTCATTCTTATGTTTTTGATAGAAGTCCTGAAAGTATCATTTTG

GGTCGGAACTAGGAAACGCTCCTCTAATGCTTCTTACCATTCTGGCACGACTTTA

AATTAATTGAATTTTCGAAAGGCATTAAACATCAAATGAGAAATCAAAAAAAAT

ATCGTATAGAATAAGAAACACCCCCTCAATGCTTAGCATTCTGGAGCGACTTTGA

ATTTATTGAGTCTCAAAAGAGTATAAAACACCAGATGAGAAATAAAAGAAATAT

CGCATAAAGTAATATAAATGAAAGACACTTCTTGTTCAAGTTAGTGCATATACTC

TACAAAAACAACGTGAATTACATGAGGATCAATATGAAAATTTGGAGAAAATTT

ATTTTCCTGCAAATGTTCATACTAATTCTTAAGAAAATCCTCATGTAATTCACAGT



TTTCTTACAGTGTTATTGAATTCATATTCTATACCAGATGCATATGTTATAAGTAA

TTTCTATTTATTAATATGTGATTTTTTTTTAAATTTATTTATAGGGTACCTTGCATG

AAGAAGGGAGGAATAAGGTTTACAATAAATGGCCACTCATATTACAACTTAATTT

TAGTGACTAATGTTGGTGGTGCTGGTGATGTTCATTCAGTTTCAATTAAAGGTTCT

AAAAATGGATGGCAATTAATGTCAAGAAATTGGGGCCAAAATTGGCAAAATAAT

GCATATCTTAATGGACAAAGTCTTTCATTTCAAGTGACAACAAGTGATGGAAGAA

CTATCACAAGCAACAATGCTGCACCATCTAATTGGCAATTTGGACAAACTTTTGA

AGGGGCTCAATTTTAGTTTTTCATCGTCGAAATAACGTCTGATTGTTTTTCAGCTT

CATATAGTTTTATATTTTACAAATGAAACTTCATGATGATATTATAAATCTAGAGT

TTTACTTTGTAGAATTAAGACTCAGATGACATTTGTTATTTTTATTATTAGGAAAA

GTGGGTAATTGTGAATTTTGTTCCATTTCACCACTTAAAAAAAGGCCATGAGAAA

AAGAGAAGGCATCTAAGTATTTAAATATTAATAGTGTACAAAATTGTGTTGCTCC

TATTAGAAATAAATAAAAATAGTGTGTGTGGTTTAGTAACCTAAAAAATTAGATA

TAAATTATCTATTGTACTTAGATTACAAGTTGCATTTATTATGCAAAATTATTTTG

TATTGACTCTCTATGTGATTTACAAATTCTACTTTGACATACATTATTTCGTTTGAT

TCTAAGTCTTAAAATTATTTTTGATCTGTCGCATGATATAACAAGTATTTTCAATC

TCTTGTAAGAACATGAATTCTTGATAAAAAGTCAGAAGTATTGAAACCTCTCTAA

ATTTGATGAAAATTTAAAGGTAAATTTCACTCATGTTGCAAGAAAAGGGTATTTA

AGTTCAGTTAATCAAATAAATGAATGTTTTAAGGCTATTAATACTATGAGAATAA

AATTAATAATTCACGCCAAATTTAAAAGTGTTTTCAATACTTCTCTCATTTTGTCA

TAAAAGAAAAAGCTGAGGTTTTGTGTTGGAACTACGAATACAATTGTACCATTGC

AATGCTTGTGATGAGATTGTTCAA 


