
IDENTIFICATION 

Species: Daucus carota 

Locus: DCAR_009742 

Gene Model: DCAR_009742 

Description: DcEXPB-01 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Dcarota_v2_0  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05350  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Dcarota_v2_0
https://www.genome.jp/entry/T05350


GENE STRUCTURE 

 
DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>DcEXPB-01 

MDGFHHLFLLQLLLCFQLLLLPINSFSAAVDWHPAVASWYGSPEGDGSDGGACGYG

PMVDAVPLRGRVAAVSPILFKGGEGCGECYNVMCMDKSICSPRGVTVIVTDECPGCP

ARTQFDLSGAAFGSLANPGERDQLRNRGTIPVLFRRTSCVSPGKNVAFRVNEGSTAY

WLSLLVEFEDGDGDIGSMHIKQAGSSEWLEMSHSWGANWIMNGGPLRGPFSVQLTS

LSNAKTLIAMDVIPQDWKPLATYVSRQSYYF* 

CDS (coding sequence) 

>DcEXPB-01 

ATGGACGGTTTTCACCACTTGTTTTTACTACAACTCCTCCTCTGTTTCCAGCTGCTG

CTGTTACCCATCAATTCTTTCTCCGCTGCGGTGGATTGGCATCCAGCTGTTGCTTC

ATGGTACGGTAGCCCTGAAGGCGATGGCAGTGATGGTGGTGCATGCGGGTACGG

ACCGATGGTTGATGCGGTACCATTGAGGGGCAGAGTTGCTGCAGTGAGTCCGATT

CTGTTCAAAGGTGGCGAAGGTTGTGGTGAATGTTACAACGTCATGTGCATGGACA

AGTCCATCTGTTCTCCGAGAGGCGTTACTGTTATCGTCACCGATGAGTGTCCTGGC

TGCCCTGCGCGCACTCAGTTCGATCTAAGTGGTGCTGCATTCGGCAGCCTGGCTA

ATCCTGGTGAACGCGACCAGCTACGTAATCGCGGCACTATCCCAGTCTTGTTTAG

ACGGACATCGTGTGTGTCCCCGGGGAAAAATGTTGCATTTCGGGTGAATGAAGGG

TCAACAGCTTACTGGCTTTCTCTATTAGTCGAATTCGAGGATGGAGATGGTGATA

TCGGATCTATGCATATCAAACAGGCAGGTTCAAGTGAGTGGTTAGAGATGAGTCA

TTCATGGGGAGCGAATTGGATCATGAACGGAGGACCATTAAGGGGACCATTTTCA

GTGCAGTTAACCTCACTCTCAAATGCAAAAACTCTCATAGCAATGGATGTAATTC

CTCAAGATTGGAAGCCGCTGGCTACTTATGTCTCCCGTCAGAGTTATTACTTCTGA 

Nucleotide 

>DcEXPB-01 

ATGGACGGTTTTCACCACTTGTTTTTACTACAACTCCTCCTCTGTTTCCAGCTGCTG

CTGTTACCCATCAATTCTTTCTCCGCTGCGGTGGATTGGCATCCAGCTGTTGCTTC

ATGGTACGGTAGCCCTGAAGGCGATGGCAGTGATGGTATTTTCGTTTTATACTTTC

GGTTTCTAGCAATTCTAATAATTCGACATTTTTACAATTTTTTTATGCACGAACTG

TTTATTATGTCCGGGATACGAGATTGAACCTGTGATTTTATTGCGAGAATGTCGTG



AACCATTAAAATAATTGTTACAGGTTACCTGATTTAATTTTTCGAATTGAAAAAC

AGGTGGTGCATGCGGGTACGGACCGATGGTTGATGCGGTACCATTGAGGGGCAG

AGTTGCTGCAGTGAGTCCGATTCTGTTCAAAGGTGGCGAAGGTTGTGGTGAATGT

TACAACGTCATGTGCATGGACAAGTCCATCTGTTCTCCGAGAGGCGTTACTGTTA

TCGTCACCGATGAGTGTCCTGGCTGCCCTGCGCGCACTCAGTTCGATCTAAGTGG

TGCTGCATTCGGCAGCCTGGCTAATCCTGGTGAACGCGACCAGCTACGTAATCGC

GGCACTATCCCAGTCTTGTTTAGACGGTACCTGCTTTAATTTTTTTGTCTCCACTCT

TTTTGTCACTGCATTTGAGGCTTTTGCTTAGTAGGCCCTTCACTATTTTTAGTAGTT

TCGTTCTTGAGTCAATAGACTATGTCATGAGTATGATCAGCTGTTTTGTACCAGTA

GTTTGACCAAAAAAAAGTAGTTCTGATGTACTATACCAAAATTGTTGAAGCATGA

TCTGAGGGCAATGTCGAAAGAAGAATCATGGTTTGTTCCTTGTTAGGCTACTTGA

TTAATTGTCGATTTTGTAGGACATCGTGTGTGTCCCCGGGGAAAAATGTTGCATTT

CGGGTGAATGAAGGGTCAACAGCTTACTGGCTTTCTCTATTAGTCGAATTCGAGG

ATGGAGATGGTGATATCGGATCTATGCATATCAAACAGGTATTATTATTCTTGTA

ATTTTCTTGATGACTCAATTTAATATTTCACTTTGAATCTTTTGTGACATGGACCA

AATTAGTAAACTCAATTTACTGGTGTGTGCACTGTGCACTCTGCAGGCAGGTTCA

AGTGAGTGGTTAGAGATGAGTCATTCATGGGGAGCGAATTGGATCATGAACGGA

GGACCATTAAGGGGACCATTTTCAGTGCAGTTAACCTCACTCTCAAATGCAAAAA

CTCTCATAGCAATGGATGTAATTCCTCAAGATTGGAAGCCGCTGGCTACTTATGT

CTCCCGTCAGAGTTATTACTTCTGA 




