
IDENTIFICATION 

Species: Lactuca sativa 

Locus: Lsat_1_v5_gn_4_178600 

Gene Model: Lsat_1_v5_gn_4_178600.1 

Description: LsEXPA-17 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Lsativa_V8  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05352  

EXTERNAL RESOURCES 

https://lgr.genomecenter.ucdavis.edu/  

https://www.lettucegdb.com/  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Lsativa_V8
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>LsEXPA-17 

MGFLTFALSVNGYYVTPWSNAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQGYGTNTA

ALSTPLFNNGLSCGSCYELRCVNDPQWCLPGTIVVTATNFCPPGGWCDNIHFDLSEPV

FLHIAQYRAGVVPVAYRRVPCRRSGGIRFTVNGHSYFNLVLITNVGDAGDVRSVFIK

GSRTGWQPMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFKVTTGDGRSVVSYNVAPPNWSFGQT

FTGNQFR* 

CDS (coding sequence) 

>LsEXPA-17 

ATGGGGTTTCTCACATTCGCATTATCGGTTAATGGTTACTATGTAACTCCATGGAG

CAATGCCCATGCGACCTTCTATGGTGGTGGTGATGCCTCTGGGACAATGGGTGGG

GCTTGTGGGTATGGAAATTTATACAGCCAAGGGTATGGTACAAACACTGCTGCAC

TAAGTACACCCTTGTTTAACAATGGATTGAGTTGTGGATCATGTTATGAGCTTAG

GTGTGTTAATGATCCACAATGGTGCCTTCCGGGCACCATTGTGGTCACTGCCACC

AATTTCTGCCCACCAGGCGGATGGTGTGATAATATTCATTTTGATCTGTCTGAACC

GGTTTTTCTTCACATTGCTCAATACCGAGCCGGAGTTGTGCCCGTTGCTTACCGAA

GGGTACCCTGCAGGAGAAGTGGGGGGATTAGGTTCACAGTAAATGGGCACTCCT

ACTTCAACTTGGTCCTAATCACAAATGTAGGTGATGCAGGAGATGTGAGATCTGT

ATTTATTAAAGGGTCAAGAACAGGGTGGCAACCAATGTCAAGAAATTGGGGGCA

AAATTGGCAAAGCAATAGTTACCTCAATGGACAATCCCTATCTTTTAAGGTCACC

ACAGGTGATGGTAGAAGTGTAGTGTCCTACAACGTGGCACCACCCAATTGGTCTT

TTGGACAGACATTTACCGGGAATCAGTTTCGTTAA 

Nucleotide 

>LsEXPA-17 

ATGGGGTTTCTCACATTCGCATTATCGGTTAATGGTTACTATGTAACTCCATGGAG

CAATGCCCATGCGACCTTCTATGGTGGTGGTGATGCCTCTGGGACAATGGGTATG

TACATGTTTTCATGCACTAACACAATGTTTGAATTAGGGTTAATTTGTCTTTTTAC

AATGTGTATTATGTTTAAGAAATCTAGAGAAATTTAAAGATTTTAAAATAAAAGG

ACAAAACTTAGAATTTTCTTGTTCTTTTGAAGATTTTTACTAAAAGAGAAGCAATA

TTAACCACAACACATTAAAAAGGAGCCAAGGAGGCTAAATTTAGATAACAACTT

GCCTCCCAAATATAGACAAATTTGATTATACGAAGAGAAAAGAATGAAGCGGCT



TTATATATTTCTAAATGACGAAACTACTCTTAAGCTTTTCTTTTCCAATGACAAAT

TGTGCAAAATTTGGTATGATTATTAGCTTTCTCCTCCTTTGTGTTCTTTTACTCCAA

AATAATAAAAATGATTATTAGGCTTTGTTTTCATGTAAGGGTATTTTGGTAATTTG

ACTGTTTTTTTTTTGTAGGTGGGGCTTGTGGGTATGGAAATTTATACAGCCAAGGG

TATGGTACAAACACTGCTGCACTAAGTACACCCTTGTTTAACAATGGATTGAGTT

GTGGATCATGTTATGAGCTTAGGTGTGTTAATGATCCACAATGGTGCCTTCCGGG

CACCATTGTGGTCACTGCCACCAATTTCTGCCCACCAGGCGGATGGTGTGATAAT

ATTCATTTTGATCTGTCTGAACCGGTTTTTCTTCACATTGCTCAATACCGAGCCGG

AGTTGTGCCCGTTGCTTACCGAAGGTATTTTCCCAATCTTTAAGGGTAATTTAGTC

ATTTTTACATTACAAGTAATGTAAAACCGTTGCTTTCAAGGGCAATTTTGTCTTTT

CTTGTGAATTCACGTTAACGATTTAGCGTCTTTACATTAGCTATGAGAAAGGTACC

TTTGTTATTTGTCGAGGATGGTTTGGTCATTTCCCGTAGGTATTTTGAACACCGTC

GGCTTTAGGGTGATTCTGTCTTTTCACATGCCGACCACTTATTCACTTCCATGGTT

TTGTTTTTCCGTCGTTTCATATAATTAGTAATATTCCAACCATGCATAGCTTTTGTA

ACACTATCGTTCTCAAGGGTAATTCCGTCACTTCGTCTAAGTAGTTTGATCCTACA

TGCATGGCTTAAATTAACTAAGGAGTCGTTATCAAGGGCAATCTGGTCAGTACGA

GTCTTTATGCAACCAATCACGGCTGTCGTCAAGGGTAGTTTCACTGTTTCAGTCTT

TTAACATCCACATCTAAATGTTCATACATTTATGATACGGTTTTACGAGGGTAATT

ATTTTGTCCTTTTATTGCATCTAATTCCGATAGGTGCAACACATTATGTTAGCTAT

AAGTCGCAAACTCATTACAAATGACTTAAAGTCCGAGTTAATACTCTTATTAATG

ATTTTTGGGTTTTAGTATATGAACCGAGTGTGTCCATGTCGGTAATGTAACATGCT

AAAAATATAAGATATTTTTTACAAAAGTAAAAATAGATTATATTGATTTTTCAGTT

AAAAGAATGAAAAATATTAAATATTTTTATGAAATTTTCCAATTTTAAATTAAAA

AAATAGTGTTCGACAATCCCACCCATACTAAGGTTGTGTTTGGCACACCACAACT

ATTTGATAGACTAACTTATTTTTCGAGTTTTTTTAAGTTGTTATGTTTGGCAAGCC

AAAAGGTAGCTTATTAGCTAGCTTATAAGTTGGGTTTTTAAAAAGCTACTTAGAC

TAGCTTTTTAAGAGTTTTTAAAAAAAATTCCAAATATACTCCTTAATTAATTATAA

AAACACATTCTTTTAAATGTCCTTTTATGTTATTTTATATTTTTCAGCTATATTTTC

AGCCAGTTTTACCAAACAACATTTTTAATCATTTAGTTTTTTAGCTAACAACTAGC

TTTTCATTTAACAGCTAGCTTTTCAGCTAGTACGTCAAACATAGTTTAAAATTCAG

AGGCGGATTTACTATGTTGCATGGGGTAGTATGGTTTACCCCTCAAATTTTCCCAT

CAAATGTAAATTTAATAAAAATTCGTTAGAATCCATCACAAAATACGTTTAAAAT

CCGTCACAAATCTGTTAGCAATCCATCACAAAGTGTGAAAATTGTGAATTTAGTA

AATTTGTCGGTTTATTGACGATTTTGTGACAGAAAGTGTGTTCATAAATGAGTTTT

TTTTTTTTTTTTCTAGTAATACAACCCCTAAAAAGTTTGTGCAGCTTCAAACTTTTC

TTTCTGTATCCGCCACGGCTAAAAATTGTCTTATATACATTGGGTAATTTTATCTT

TTTTCTTTTATATAACAAAATACCATTTTGACCTTTTTTTTTTCTTTTCCTTTTCCAT

TAATTTTATTTATTTTCTTTTATCCAACAAAAATACTATTTTGTCCTATTTTTCTTTT

CCCTTTTAAATTATTGGTGTGTGTACCAAATGGCAATTTTTACCTTTTTGTTTTATC

TTATAAAATAATCATGTTGTGGTTGTACTTGTAGGGTACCCTGCAGGAGAAGTGG

GGGGATTAGGTTCACAGTAAATGGGCACTCCTACTTCAACTTGGTCCTAATCACA

AATGTAGGTGATGCAGGAGATGTGAGATCTGTATTTATTAAAGGGTCAAGAACA

GGGTGGCAACCAATGTCAAGAAATTGGGGGCAAAATTGGCAAAGCAATAGTTAC

CTCAATGGACAATCCCTATCTTTTAAGGTCACCACAGGTGATGGTAGAAGTGTAG

TGTCCTACAACGTGGCACCACCCAATTGGTCTTTTGGACAGACATTTACCGGGAA

TCAGTTTCGTTAAACTGTCAGAAATTTAGTTTGATGGTATTTAATTTGGTATTTTG

AATAACCTTGAAAAAGGTATGAGTTCAATTAGTTCTCTTGGTTTTATTTTTATAAA



GGAATCAATAGGCGGGGATGATGGAATTAAATAAACTTATGTAATGATGTTTTAT

AGTGTATACTTATACGAATTTGATGAGTATAGTGTTGTGTTTTGCTTGTATAATTG

GGGTATCGTATGTGTTTTTTTCCGTCG 




