IDENTIFICATION

Species: Trifolium pratense

Locus: Tp57577_TGAC_v2_mRNA3103

Gene Model: Tp57577_TGAC_v2_mRNA3103
Description: TprEXPA-02

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense v2
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense_v2

GENE STRUCTURE
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+ Name Accession Deseription Interval E-value
[+] PLN00193 super family 3342 expansin-A_ Provisional 34-291 212e-123
SEQUENCES

Peptide

>TprEXPA-02

MEKTIFICVIVLVGLFTSELRVAVGESGGDPTVATANWQHAHATEYGGSDASGTMVI
NLFRFVGGACGYGNLYKDGYGIKTAALSTALFNDGKSCGGCYEIVCDARQVPQWCL
RGTSIRITATNFCPPNFDLPSDDGGWCNPPRPHFDMSQPAFQMIAKYKAGIVPILYRK

YAFVLANLLFNVVLYQCRVGCKKSGGIRFTINGRDYFELVLISNVGGVGDISKVWIK

GSKMKKWESMSRNWGVNWQSLRY LNGQSLSFRVQLSNGKTRTAINVVPSSWRFGQ
SFTSKVQF*

CDS (coding sequence)
>TprEXPA-02

ATGGAAAAGACAATTTTCATTTGTGTAATAGTGCTTGTGGGGTTGTTCACCTCAG
AACTAAGGGTAGCTGTTGGGGAGTCCGGGGGTGACCCAACAGTAGCCACAGCAA
ATTGGCAGCATGCTCATGCAACTTTCTATGGTGGAAGTGATGCCTCAGGAACTAT
GGTAATTAACTTGTTTCGATTTGTAGGGGGTGCATGTGGATATGGAAATCTATAC
AAAGATGGTTATGGAATAAAAACAGCTGCATTGAGTACTGCTTTGTTTAATGATG
GTAAATCATGTGGTGGTTGCTATGAGATTGTTTGTGATGCACGTCAAGTTCCCCA
ATGGTGCCTCAGAGGAACTTCCATAAGAATTACTGCCACTAATTTCTGTCCCCCA
AACTTTGATCTCCCTAGTGACGATGGCGGTTGGTGTAATCCTCCTAGACCACATTT
TGACATGTCTCAACCAGCTTTTCAAATGATCGCGAAATATAAAGCTGGAATTGTT
CCAATCCTTTACAGAAAGTATGCTTTTGTGCTAGCTAACTTATTGTTCAATGTTGT
GTTGTATCAATGCAGAGTTGGGTGCAAAAAAAGTGGAGGCATAAGATTTACAAT
CAATGGAAGAGACTATTTTGAACTAGTGCTTATAAGCAATGTAGGGGGAGTAGG
GGATATTTCCAAAGTTTGGATCAAAGGGTCTAAAATGAAAAAATGGGAATCCAT
GTCAAGGAATTGGGGTGTTAACTGGCAAAGCTTAAGATATCTAAATGGTCAGAGC
CTATCCTTCAGAGTACAACTCAGTAATGGAAAGACTCGTACAGCTATTAATGTGG
TACCCTCAAGTTGGAGATTTGGTCAGTCTTTCACCAGCAAGGTTCAGTTCTGA

Nucleotide
>TprEXPA-02

CTCTTATTCACATCCACATGCCTGTATTTATTTAATGCATGTATATCACAATAATT
CTTTCTGTAATAAGAATAGAATAAGTTTTCAGTCAACATCACATTCTTTATTCGAC
AATTTGCTAAACATCCTCATTCCTCAACTAGAGTTATAAAAACCCACATGAGTGT



ATCATCTTAAGCACAAACTTAAGAAATTTTAACACCAAAGGAATGGAAAAGACA
ATTTTCATTTGTGTAATAGTGCTTGTGGGGTTGTTCACCTCAGAACTAAGGGTAGC
TGTTGGGGAGTCCGGGGGTGACCCAACAGTAGCCACAGCAAATTGGCAGCATGC
TCATGCAACTTTCTATGGTGGAAGTGATGCCTCAGGAACTATGGGTAAAATGCAA
CTACACTTTATCTTGTGTGTGTTTTTATCATCATTTCAAAAATCCATTTGGAATAA
CAAATACAAAACAATAGTATTTTTGAATTTCCATATATGATATATAGTTTCAAATT
GCGGCTTTGGTCGTGGTTACACTGCAAAACTTTATATTGCGGTAAAATGCTCCAC
AATTGTGGTTGTGATACTAATACATGCGAGACCTCTAGACCGTTACATTGCAGCT
GTAATTGCGATTACATGCCGCAATTTAGAACCATGTAAGTGAGTAATTAACTTGT
TTCGATTTGTAGGGGGTGCATGTGGATATGGAAATCTATACAAAGATGGTTATGG
AATAAAAACAGCTGCATTGAGTACTGCTTTGTTTAATGATGGTAAATCATGTGGT
GGTTGCTATGAGATTGTTTGTGATGCACGTCAAGTTCCCCAATGGTGCCTCAGAG
GAACTTCCATAAGAATTACTGCCACTAATTTCTGTCCCCCAAACTTTGATCTCCCT
AGTGACGATGGCGGTTGGTGTAATCCTCCTAGACCACATTTTGACATGTCTCAAC
CAGCTTTTCAAATGATCGCGAAATATAAAGCTGGAATTGTTCCAATCCTTTACAG
AAAGTATGCTTTTGTGGTCACTTTCTTTTTTTTCAACAACAAAATAATCCCTTAAA
TGACACACAATGCAATTTTACACCTTTATTGTTAAAGTGATGAAGCTAGCTAACTT
ATTGTTCAATGTTGTGTTGTATCAATGCAGAGTTGGGTGCAAAAAAAGTGGAGGC
ATAAGATTTACAATCAATGGAAGAGACTATTTTGAACTAGTGCTTATAAGCAATG
TAGGGGGAGTAGGGGATATTTCCAAAGTTTGGATCAAAGGGTCTAAAATGAAAA
AATGGGAATCCATGTCAAGGAATTGGGGTGTTAACTGGCAAAGCTTAAGATATCT
AAATGGTCAGAGCCTATCCTTCAGAGTACAACTCAGTAATGGAAAGACTCGTACA
GCTATTAATGTGGTACCCTCAAGTTGGAGATTTGGTCAGTCTTTCACCAGCAAGG
TTCAGTTCTGAAATATTAGTATCTAGTATACATTAGTCTTAGTATCCATTTCAATT
TACTGATT






