IDENTIFICATION

Species: Populus deltoides

Locus: Podel.17G089000

Gene Model: Podel.17G089000.1.p
Description: PAEXPA-24

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/PdeltoidesWV94 v2 1
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/PdeltoidesWV94_v2_1
http://www.ocri-genomics.org/bolbase/login.htm
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Query seq,
Superfanilies PLN0O00OS50

4 Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN0O0050 super family ci31535 expansin A; Provisional 1-246 552e-133
SEQUENCES

Peptide

>PdEXPA-24

MAPFGFLLVGFLSIVSSVHGYYGGWINAHATFYGGGDASGTMAWLFTFQGGACGYG
NLYSQGYGANTAALSTALFDNGLSCGACFEIRCVNDPKWCLRGSIVVTATNFCPPGG

WCDPPNKHFDLSQPVFQHIAQYRAGIVPVIYRRVRCRKSGGIRFTINGHSYFNLVLITN
VGGAGDVRSVAIKGSRTRWQAMSRNWGQNWQSNAYLDGQSLSFLVTTSDGRRVVS
YNVAPAGWSFGQTYSGGQFRY™*

CDS (coding sequence)
>PAEXPA-24

ATGGCTCCTTTTGGGTTTCTTTTAGTGGGGTTTCTCTCCATTGTCTCGTCTGTTCAT
GGATATTATGGAGGTTGGATTAACGCACATGCCACTTTCTATGGAGGTGGCGATG
CTTCAGGGACAATGGCCTGGTTATTTACGTTTCAAGGCGGGGCTTGTGGCTATGG
AAACCTCTACAGCCAGGGTTATGGAGCTAACACAGCAGCACTGAGCACTGCATTG
TTTGACAATGGTCTGAGCTGCGGGGCTTGTTTTGAGATCAGATGTGTGAATGACC
CTAAGTGGTGCCTGCGTGGCTCCATTGTGGTCACTGCCACTAACTTTTGCCCTCCC
GGAGGCTGGTGTGATCCTCCCAACAAGCATTTTGATCTCTCTCAACCTGTCTTCCA
GCACATTGCCCAATATAGAGCTGGAATCGTCCCAGTAATTTACAGAAGGGTAAGA
TGCAGGAAGAGTGGAGGCATTAGGTTCACCATCAATGGCCACTCATACTTCAATT
TAGTCCTGATCACCAACGTTGGCGGCGCCGGTGATGTGCGTTCTGTGGCCATCAA
GGGTTCAAGAACTCGATGGCAAGCAATGTCAAGAAACTGGGGCCAAAATTGGCA
GAGTAATGCTTACCTTGATGGGCAAAGTCTCTCTTTTCTAGTTACCACAAGTGACG
GTCGCAGAGTGGTTTCTTACAATGTTGCCCCTGCTGGCTGGTCCTTTGGACAGACA
TACAGTGGAGGGCAGTTTAGGTACTAG

Nucleotide
>PdEXPA-24

ATTTCCCACAATTACTATCTTTTTCCAAGGTTTTATCATTTTCTACTAACACTATCT
ITTTCCTTTTGTTTTCCTTAGTTACTAGCAAGAATTTTTATTTATTTAGTATTGCTG
TACTTTTATTTTTAAGCAGGTGAAATGTGACTTTGCCTGAGGGATTCATATAATTT
CATGCAGGAAAATGGCTCCTTTTGGGTTTCTTTTAGTGGGGTTTCTCTCCATTGTC
TCGTCTGTTCATGGATATTATGGAGGTTGGATTAACGCACATGCCACTTTCTATGG
AGGTGGCGATGCTTCAGGGACAATGGGTATGTTACTCGTGTATGTTTTTTCCCAA




GAAAATCATATTGTACATGCAAGTTCTATCATGTGTAATCTCCTTAAACTACCGTC
CTAGCTAACCTTAGCCTGGTTATTTACGTTTCAAGGCGGGGCTTGTGGCTATGGA
AACCTCTACAGCCAGGGTTATGGAGCTAACACAGCAGCACTGAGCACTGCATTGT
TTGACAATGGTCTGAGCTGCGGGGCTTGTTTTGAGATCAGATGTGTGAATGACCC
TAAGTGGTGCCTGCGTGGCTCCATTGTGGTCACTGCCACTAACTTTTGCCCTCCCG
GAGGCTGGTGTGATCCTCCCAACAAGCATTTTGATCTCTCTCAACCTGTCTTCCAG
CACATTGCCCAATATAGAGCTGGAATCGTCCCAGTAATTTACAGAAGGCATGTTA
AGCAACAACTTACCGTGTCTTCATTTAATTTATTAATTACGTTTAGTGTTTTTTTTT
TTTATCTAATCAATAAGGTCATGGTTTATCATATATAGGGTAAGATGCAGGAAGA
GTGGAGGCATTAGGTTCACCATCAATGGCCACTCATACTTCAATTTAGTCCTGATC
ACCAACGTTGGCGGCGCCGGTGATGTGCGTTCTGTGGCCATCAAGGGTTCAAGAA
CTCGATGGCAAGCAATGTCAAGAAACTGGGGCCAAAATTGGCAGAGTAATGCTT
ACCTTGATGGGCAAAGTCTCTCTTTTCTAGTTACCACAAGTGACGGTCGCAGAGT
GGTTTCTTACAATGTTGCCCCTGCTGGCTGGTCCTTTGGACAGACATACAGTGGA
GGGCAGTTTAGGTACTAGACACGATCACACAGCACAGCTACAAGAGTAAGATAT
ATAGATATATATATAGGGTTAATATTTGCTATGAATTGGCCCTTCGCTTTCCTATA
ATTGTGAGTTTCTGCAGTTGATGGCTGGCATTCGAATTCGAGCCTCGAGACTGCA

ITTTTTTTTTATGCAAGAGTGAGTAATATGTGCGTCCAGAGGCAGCTGCTAGGAC
ATTAAAATACAAATAGAACTGCAAGTAAATTAAAATGTTTGTGGTGACAAAAAG
AGAGATAAAATAAGGCATTAATTCTTCTTGCTTGAGTTGAAAGCGTGTGAGGTCA
CAGTAGTTCACTGTGCCCCAGCTCGTCTGTATTCAATCGATCAGCTATTAAATGCA
CAGGCAGGCAATGTCATTTGTAACGAAAGGGAGATCTCAACCTTCTCTTTAATTT
CCTCTCTTTTCCATGTTGATTACTTT






