IDENTIFICATION

Species: Nicotiana sylvestris
Locus: XP_009788740

Gene Model: XP_009788740.1
Description: NsSEXPA-25
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026
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Query seq.

Superfanilies PLNO0OOSO

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNO0050 super family 31535 expansin A; Provisiona 8-257 229%-124
SEQUENCES

Peptide

>NsEXPA-25

MAVTKILCIAATLLCFLTAVNAKIPGVYTGGPWQGAHATFYGGSDASGTMGGACGY
GNLYSQGYGVNNAALSTVLFNNGLSCGACFEIKCVDDGKWCLPGNPSIFVTATNFCP
PNFALPNDDGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIGQYRAGIVPVTYRRVPCRKAGGIRFTI
NGFRYFNLLLVTNVAGAGDIQKVLIKGTNTQWIAMSRNWGQNWQTNAVLVGQALS
IRVKASDHRSVTSTNVAPPNWQFGQTFEGKNFRV

CDS (coding sequence)
>NSEXPA-25

CCCTCCCGCTCTTCATTCACCTCCAAAATCCCTTTTCCTTTTCCATTTCCATTTCCC
TCTTCTCTCTCCCTGTTTACTTGTTCACACACTGAAACACTTTAGTGTGTGAGAAA
ATGGCTGTAACTAAGATACTCTGCATTGCTGCTACTCTTCTCTGTTTTCTCACCGC
CGTCAATGCAAAAATTCCCGGAGTTTACACCGGCGGCCCCTGGCAAGGCGCCCAT
GCCACCTTCTACGGTGGCTCCGACGCCTCTGGCACTATGGGTGGAGCTTGTGGAT
ATGGAAATCTGTACAGCCAAGGGTACGGAGTGAACAATGCAGCACTAAGCACAG
TCCTATTCAACAATGGACTAAGCTGTGGAGCTTGCTTTGAAATTAAGTGTGTTGA
CGATGGAAAATGGTGCCTTCCCGGTAACCCGTCCATTTTCGTCACGGCTACAAAC
TTTTGCCCACCAAATTTTGCTTTGCCGAACGACGACGGTGGGTGGTGTAACCCAC
CCCGTCCTCATTTTGACTTAGCTATGCCTATGTTTCTCAAAATTGGTCAGTACCGT
GCCGGGATTGTCCCTGTCACTTACCGCCGAGTACCATGCAGAAAAGCAGGAGGG
ATCCGATTCACAATAAACGGGTTCCGTTACTTCAATTTACTATTGGTGACAAACGT
GGCAGGTGCAGGGGACATCCAGAAGGTTCTTATTAAAGGCACAAACACACAGTG
GATAGCAATGAGCCGAAACTGGGGGCAAAATTGGCAAACCAATGCTGTTCTTGT
GGGCCAGGCCTTGTCCATTAGGGTTAAAGCCAGTGACCATCGCAGTGTCACCTCG
ACCAACGTGGCACCACCTAATTGGCAGTTCGGACAAACCTTTGAGGGCAAAAATT
TCCGGGTCTAGAATATCACTAACCCGACCCGAAAACAACGAGCAGAATTACTTAA
AAGTTATACCACAAAATTTTAAGAAGAAAAAAATTCCTACGTCTGATTTTTCCTA
GGCTTCAGTGTTTCTCTTTTTTACTGGGAAATTTTGAAGTCCGAGGGGGAAGTAGT
ATCTTCTTTGTCAACTATTGTTTTTTCTTTTTTCTATTACTTTAGTGTCTTTTTGTTA
TGAAGTGGTGTGATGGTAAAAGTGAAAAAGATAATGGAGGCTGAAGCGGCTGCA
AAAGCACCCCAAAAAGAATAGGGTAAGCATGTAAGCCCGCAGCTCTATTTGCAT




GTTAGTAGTGATGTGTAATGGAACATCATATGTTTCCTATGAATACGAAGATAAT
ATACTTTCTATTTTATATA

Nucleotide
>NSEXPA-25

GAATATACAACGACGTAATAAAAGAAAAAATTGTTTGGCATTACAAATATTAATA
ATATCATATAAAACGAAACAAATAAACGATAATAGGAATTGTTATTTTATTTCAC
ATCTAGTGTCCGACTAATTTAAATTCGTATCATGTAAGGTACATTAAAGGAGAAA
ACACTCCCTATTAAGATTTTTTTTATTCTTAGGATTCGAACCTTCTTTCATCCCACC
ACAATCCTAATCCTAGTATTAAAAAATTATGCTAACCACACAATCAACAATCTCC
CGGTTCTTTAATACAATCTTCAAGAGCTAGGTCTCTTCATCACCACGTGCAACTCA
CATGTCTTACTTGTAACACAAAATTTCATTCATAAAAAGAATTTTGTAAAAACAA
TTAAATTTACCAACAAAAAAAAAAAAAACATAGCATTAATTACATGCCCTGCCCT
TGTGACTTTCCTTCTAAGCCTTTAGACCCTCTCCGCTCAATAAGTACCCCCTCACT
TCCCTCCCGCTCTTCATTCACCTCCAAAATCCCTTTTCCTTTTCCATTTCCATTTCC
CTCTTCTCTCTCCCTGTTTACTTGTTCACACACTGAAACACTTTAGTGTGTGAGAA
AATGGCTGTAACTAAGATACTCTGCATTGCTGCTACTCTTCTCTGTTTTCTCACCG
CCGTCAATGCAAAAATTCCCGGAGTTTACACCGGCGGCCCCTGGCAAGGCGCCCA
TGCCACCTTCTACGGTGGCTCCGACGCCTCTGGCACTATGGGTATTTACTATATAT
TCTCTCTCCCTGCACATTATCGACATTTAATTAGGTGTTTTTTTTAATGTATGGGCG
AATGTTTGAAATTTTTTGACAGGTGGAGCTTGTGGATATGGAAATCTGTACAGCC
AAGGGTACGGAGTGAACAATGCAGCACTAAGCACAGTCCTATTCAACAATGGAC
TAAGCTGTGGAGCTTGCTTTGAAATTAAGTGTGTTGACGATGGAAAATGGTGCCT
TCCCGGTAACCCGTCCATTTTCGTCACGGCTACAAACTTTTGCCCACCAAATTTTG
CTTTGCCGAACGACGACGGTGGGTGGTGTAACCCACCCCGTCCTCATTTTGACTT
AGCTATGCCTATGTTTCTCAAAATTGGTCAGTACCGTGCCGGGATTGTCCCTGTCA
CTTACCGCCGGTAAGTTTTCCGATACACATTCCTATCCTTTTTCTGTTGCTACTTCT
TTATTGCTCTTTACTAGGAGGTTTCACCAAACCCGGTTTTTGATTTAAATCAAAAC
CAAACTATTAATCGGTTTTTAAAATTTTAACACCAAAACTAAACCAAATTACATA
CAAACTATCGATTTGGTTGTTGTTGATTTGGTGCGATTTTTCGGTTCCTAGTAAGC
TAATGATAAGGCGATAATAGTAAAACAACACTAGACAACAATCTAAAAATAATT
TGCTAAATTATGCTTTTTTATATATTTATTTTGGAACTGAAAGTTTATTTATCTAGT
TATACGAGAAATGAACAAAAAACAAATTAAAAGTTTACTTTCTCAAGCTTTAGCT
ACAATAGTCTTGCAATTTGAGTTTGTTTTCTTTACTCTTGTCGTAGATTTTTTTTTC
TAACTCTATTATTAGGAAAAAAATATGTGTGTAGGTTAGAGAATTAGATTCTTTC
AAGGAAAAGAAAATTGGCTGATTCCTATTTTTTTGGGCTTAGACAATCTTTTAAG
ATATAAGTAATATAAATCAAAATTCAAAATAATAATTAAAATGCATAAAGTATTT
AAAATTATTTAGAAAAAATATTATATCATATATCAATAATTATTCATATTTTTATA
TAATTAATCGGTTCGGTTCGGTTTTTTTGATTTTTTATAATAGAACCAAATTTTTTA
TAATAGAACCAAAACCAAATCAAATATTATCGATTTTTAAAATTAAAACCAAAAT
CAATTCAAATCAAGAAAAATATCGGTTTACTTAATCGATTTGGTTCAATTTTCGAT
TTGGATTAGTTTTCTTTCAAAATACAGTCCTACTCTTTACGTTATTCGCCTAACTGC
TTTTGTGGTTTGCACCAATATGTAATGTCCTTTTTGTCTTGCATAAAAATACTTGG
CTCTTTTATGAGGGGTATTTTTGACATTGCAGAATTGCGTATGGGAAAAGATAAT
TTTTTTTCCTTATGTGAAAAGATTTGATGTGTTGAGAAAATCGTGGGATGGGGAA
TTAATGGGGATAGCGGCCAATAATAAGATTTTATTTTATGGGCAGAAAATAAGAT




TTTATTTTATGGCCACCTATTTTTCACAATTTTTAACCATACTGTAATTCAATGCTA
ACCCTTGAGAGTATGTTGAACTATAACTAACATAATAGTGTTCCATTTCAAGTTAT
AATTCCAATCTTAGTATCACAAGTTTGTATTAGCTTCTGAATTACTGTTACTCATT
TACACAAGTATTTATTATTTTGGATATAACTCAACACAAGACTTAATTTTTTTTTTT
GAAATTTGTGATCTTAAATATTAATGTATAGTTGCAAGTTTTTAAATTTATGGCAT
TAAAACCATGAATGCATGAAAAAAGATTTGTATGGCTACGAAAGCTTCTTATTAA
ATTTAAATGAAAAAAAGTTAAATTATTTTAAATATAAAATTATATTAATTCTTATT
AAATTAAACTAATAAAAGAATAAAAGGACAGCCTGGTGCATTAAGCTCGCGCTA
TGCGCGGAGTACGGGAAATGGCCGGACCACAAGGGTCTATTGTATGTACGCAAC
CTTACCCTGCATTTCTGCAAGAAGCTGTTTCCACGGCTTGAACCGAAGGTCACAT
GGTAGCAACTTTAGCAGTTATGTTAAGGCTCCCCTTCAAACTAATAAAAGAATAA
TAACATATAAATTGTAATTGATGGATGGAATGTGATGGAGTACCATATTTTATCC
TATATTGCTCGAACTTTCTTTAAATATCTCTAGGTGTGTGTTGAATTTTTCAAAAA
TAGTATATTTTTTAAGGATCCGACTTGAATATATATAATTTTGAAAAATTCGCGCA
ACATAAATTTTAGGTGGTTCCATTTGGGGCACCAACAACAATTATAGGTTTGCAT
TAACTAGCCACCAATTCTCTAACATGTTGAGGGTGGTTTTATTATCACTATAATTA
TTGAATTAGGGTTTGGTCCCCTACCAAGAGGTAAATATGGACCAACAAAGAAAC
ACGCGTTTTCGTACACCGCGCAAGTAAGGGAATGTTAAAGTTGCAGTTTTTAGGT
GATTTTGAGGGTAACAAGGGAATTGTCTCATTCCTAACTGTAAACCTAAGGAAGT
TGGGATTTGTTCCTTGCTTCGAATTCAGGGATTCGAAACATGGCTCACGTTATCCC
ACGCGCTTGTTGGCCCCACCATCCATGCACCTATTCACTGGGCCCCATTTTACCTG
AAATAACGGTCAGCCTAGTGTTTATTACTAACAATTTTTTTCTTTAGTTCTATTTTT
GTTGTAATTCAATATTTTTTGAAAATAATTATGATGTTCGACTCAGCTTGCACTAC
CAGAATAATTTTATGTGTATTGAGAATTAAACTTGAGATTTTCATAATTTTTAACG
CACTTCATTAATCATTAAGTTAATATTTTTGGGGTGTTAATAATTGTCGGCTATTA
TATTTAGGAGCGATTAAAATATATACTCCTTTTGTTTCAGTTTATGTGAATCTATT
TTCTTTTTGGTTCGTTCCAAAAAGAATGATCCCTTCCTAAATTTAAAAATAATTTA
GTTTAAACTTTCAATTTTACTCTTAATTAGAAGTTTTTATAACCACACAAATACTC
TGACATGTCTACTATCACAAGTTTCAAAAGAATTATAGCCATACAAATATTCTTAT
TTGTTTAGAACTACAAATTTCAAAAGTCTTTATTTTTTTCCTTAAACTTTGTGTCAG
TCAACAGGTTCACGTAATTGGAACGGAAGGAGTATTTTATATAAAAAAATTATAG
CTACACATTTATTATCATTTTATCACACCTTTGATGCTTATTGCTAATTGTTTTTTA
TATTTTAAAATTTTCAGAGTACCATGCAGAAAAGCAGGAGGGATCCGATTCACAA
TAAACGGGTTCCGTTACTTCAATTTACTATTGGTGACAAACGTGGCAGGTGCAGG
GGACATCCAGAAGGTTCTTATTAAAGGCACAAACACACAGTGGATAGCAATGAG
CCGAAACTGGGGGCAAAATTGGCAAACCAATGCTGTTCTTGTGGGCCAGGCCTTG
TCCATTAGGGTTAAAGCCAGTGACCATCGCAGTGTCACCTCGACCAACGTGGCAC
CACCTAATTGGCAGTTCGGACAAACCTTTGAGGGCAAAAATTTCCGGGTCTAGAA
TATCACTAACCCGACCCGAAAACAACGAGCAGAATTACTTAAAAGTTATACCACA
AAATTTTAAGAAGAAAAAAATTCCTACGTCTGATTTTTCCTAGGCTTCAGTGTTTC
TCTTTTTTACTGGGAAATTTTGAAGTCCGAGGGGGAAGTAGTATCTTCTTTGTCAA
CTATTGTTTTTTCTTTTTTCTATTACTTTAGTGTCTTTTTGTTATGAAGTGGTGTGAT
GGTAAAAGTGAAAAAGATAATGGAGGCTGAAGCGGCTGCAAAAGCACCCCAAA
AAGAATAGGGTAAGCATGTAAGCCCGCAGCTCTATTTGCATGTTAGTAGTGATGT
GTAATGGAACATCATATGTTTCCTATGAATACGAAGATAATATACTTTCTATTTTA
TATATGTTTTGGCATTATTTTAATACATTTTTTTATATATTGTTGTCCTGTTTTTCAT
TTACACAAAACTGAGGGATAATATCCCTAATGCAGCAAAATATTTGACCTCCTCA




GTATATAATTGCTTCTTTGATTGAAAATTGAGTATTCATCAAAAACTTCAAAGCTA
TAGACTACTGAACGACGGTTTAAGTAATAATCTTTATGCGGTAATAACCAATAAG
AATATTTAATCAAAAACTTTTTATAGCAATAAATTACTGAGCAATGAATGTAGTA
ATCACTATACTTACTACACTCAAGGTGTGCCCCGGAGGTTAATGAATCGGGCAAA
ATTCGTAAGAAGAGATAAGAGTTTAAAATCTAATAGAATTTACTCGATGCAAGTA
GCGGGTCTTTAATGAAATAGTCGATATGTGAGTAAACTAATCTTAGCACTAAAAA
GGTAACCACTACTCCATTCCTCTCAAATTAGTTGTCATGTTTCACTTTTGGAAAGT
CAAA




