IDENTIFICATION
Species: Olea europaea
Locus: Oeu021697

Gene Model: Oeu021697.1
Description: OeuEXPB-05
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Oeuropaea vl 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05244

EXTERNAL RESOURCES
http://olivegenome.org/
https://genomaolivar.dipujaen.es/db/index.php
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DOMAIN ARCHITECTURE

Specific hits

|- |
Superfanilies PLNG3023

DPBB_RI1pA_EXP_N-like superfamily

List of domain hits e
Name Accession Description Interval  E-value
[+] DPBB_EXPB_N 122275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the bet; pansin subfamily, Bet: P S 44-167 3.82e-71
[+] PLN03023 super family 133621 Expansin-like B1; Provisional 7272 4.95¢-42

>0euEXPB-05

MASLSQFSFSHMLVFILLAFFCFSNLCFCFKPKHFNLSTQAVHWSSAGATWYGSPDG
AGSDGGACGYGNIVSQAPFSSLVTGIGPSLYNSGKECGACYKIKCTKHPMCSGKPVR
VVITDFCPGGPCASESAHFDLSGTAFGSMAIPGEENKLRDAGVLQIRYARVACDYSG
KTIMFHVDPGSNHEYFAVVVEFEEGDGDLARVDLLQASSEPDEWWEMNQSWGAVW
QLNAGTELHPPFSIRLTSQYSGQTLVAKNVIPIGWQPGATYRSLVNYL*

CDS (coding sequence)
>0euEXPB-05

ATGGCAAGTTTATCCCAATTCTCCTTTTCGCATATGCTTGTCTTCATTCTACTTGCC
TTCTTTTGTTTCTCCAACCTGTGCTTCTGCTTCAAACCCAAACATTTCAATCTATCC
ACTCAAGCTGTGCATTGGTCATCCGCCGGCGCTACTTGGTACGGTAGCCCTGATG
GTGCCGGAAGTGACGGAGGAGCCTGCGGATATGGAAACATAGTGTCACAAGCAC
CATTTTCTTCTCTTGTCACTGGAATTGGCCCATCCCTCTACAACTCAGGCAAGGAA
TGTGGAGCTTGCTATAAGATAAAATGTACAAAGCACCCGATGTGTTCCGGCAAAC
CGGTGAGGGTCGTTATCACTGATTTTTGTCCCGGAGGCCCATGCGCATCGGAATC
AGCTCACTTCGATCTAAGTGGAACAGCATTTGGTTCCATGGCCATCCCGGGTGAA
GAAAATAAACTTCGCGATGCAGGAGTATTACAAATTCGATATGCAAGGGTTGCGT
GTGATTATTCGGGGAAGACCATCATGTTCCATGTGGATCCGGGGTCCAATCACGA
GTATTTCGCGGTGGTGGTCGAGTTCGAAGAAGGAGATGGAGATCTTGCTAGGGTT
GATCTGCTGCAAGCATCAAGTGAACCTGATGAATGGTGGGAGATGAATCAATCAT
GGGGTGCAGTGTGGCAATTGAATGCTGGTACAGAATTGCATCCTCCATTTTCAAT
CAGGTTGACATCTCAATATTCTGGCCAAACCCTGGTGGCGAAAAATGTAATTCCG
ATTGGTTGGCAGCCTGGTGCTACTTATAGATCCCTAGTTAACTACCTTTGA

Nucleotide
>0euUEXPB-05

ATGGCAAGTTTATCCCAATTCTCCTTTTCGCATATGCTTGTCTTCATTCTACTTGCC
TTCTTTTGTTTCTCCAACCTGTGCTTCTGCTTCAAACCCAAACATTTCAATCTATCC
ACTCAAGCTGTGCATTGGTCATCCGCCGGCGCTACTTGGTACGGTAGCCCTGATG



GTGCCGGAAGTGACGGTATGTCAAAGATTAAGTTTAAATAAATCCATTTGTTCGT
CCTCCATACCAACTCAAACTTTTAAATGAAACGATTCAATATCGTAATAAAAGTC
CTGAGTTCAAGTTAAGGTTCTTCTCATTTACGAAATTTGTGTACATAAAATAAGCG
TGTTGATTTAAAGCGGTAAGGTAGTCATGGTGTACGAATAGCTTATGTTTAAGTA
TACTAAAGAGTGACATAATATCATTGCATGCAGGAGGAGCCTGCGGATATGGAA
ACATAGTGTCACAAGCACCATTTTCTTCTCTTGTCACTGGAATTGGCCCATCCCTC
TACAACTCAGGCAAGGAATGTGGAGCTTGCTATAAGGTATATACAAATCACCCAG
TTCTATAAAAACTTTCGAGATATATTTAGTACACAGTATTAGACTGGAATGAACG
ATAAGCACAACCGTGTTAAGTTTTTAATGCATTTAACATTTTTCTTTCCTGTTGTC
AATTCAATAGTGTGGACTGTACCTAAAACTTTCAATTAGCCAATTATTAAATTAG
GGAAAAGATAAATATATTTATACTATAGTTTTCAATAACTGGACTACATTTTAATT
ACATGAGATGCTCATAATTTTTATACGCTATCACATTTATGTCTTAAACTTTTTGA
CATGATAATCTTATTATCAAATTAATATAAATTGTTCCTGATTATAATTTCTCTCT
AAACTTTTCTTTAAGATAGAGTAAAAGGACTCACTTTCTCATAATATTTTTGAATA
AGCAAAACAAATAATACTGGATTATACTATTTGTACATAAAAAATTTACATAAAG
AATTACATAAAATGAAATGGAGGAAAAAGATTTGTTGAAAAAGTTGATTGTGTTT
CAAACTGATAAATGATGGCGTGACATGTGGTATTATGTAATTCATTATGTAAAAT
TTAATATACATGTAACAAAGTCCAATAATACTACATAATGTGATTAAATATTTGA
CATTCATTTTAAAGTATGTTAACAACATTTTTGGACGGAGACCAAAATTAAGGAC
AAAATTTTCTTATCATTAATGACAAAAAAGTTATGAATATAAATTTGATAACGAT
AAAGGTTAATGATCTTTAATATAATTAAAATAGTGTATTTAAAAAAAAAAAAACA
CATATGATAACCATCCTTAAGAGAAATAATGACCAAGTTAAAATAATAAAATCTA
ATATTTATTGTTTTTGTCATTCTTATATGTGTAATATATTCATGTTCCAATAATTGT
TAGATAAAATGTACAAAGCACCCGATGTGTTCCGGCAAACCGGTGAGGGTCGTTA
TCACTGATTTTTGTCCCGGAGGCCCATGCGCATCGGAATCAGCTCACTTCGATCTA
AGTGGAACAGCATTTGGTTCCATGGCCATCCCGGGTGAAGAAAATAAACTTCGCG
ATGCAGGAGTATTACAAATTCGATATGCAAGGTAAGTTGACGGCCTATTACCACC
AACGACGATGCAAGAAAATTTCAAAATGGCTAACATTTTATTTCGAATATGTTTC
AAAAACTAAAATACTTTTCGAAAACTCTAAAAAGGTTTCAAAAACTTGAAAAAA
AAAAAAACGTTAATATTTTTTATTTGGATTAATCTTGTTGTACATTGGCTTCTACA
TAAGGGTGTTCATCAACGTCTCGACATTGGTCGAGGCGCCTGTGGGCCGGGGCGT
GATGTCCATAATGGACATCCTTATATAGAAGTCAATGTACATGTAACATCTTTCTT
TTTATTTTTAAAGAAATCATAATTTTAAAGAAACTATAAATAAAAAATATAGATA
GATTGGAATGGTGGTCATTAACTAGGAATACAATTGACAGCGGGCTTTAACTTTT
TATAAAAAAAGCTAACAAATAATTTAGAACTTTTTCCAGTGATAGAATGAATAAC
TTTTAATATATATGCCATAATGCATCGAGTTAATATCTTGATTTGACAGTTCGAAT
GGTTCTGTAATTTTTAATATTTGATTAATGTTAAATTTTTTTTAAATAAATTATTGA
ATTATAATGACTATCATATATATTTTCTCTCGTTGTTTTGTGTCCTTTTGCCAACAA
AATAACTCTTCCATATATCATGTCACATTTTGGTCTGGTCTATGCATAAACTATCA
AGCATTATTCTCAATTCCTAAAAAATGGAATTAATGTTCTCGTCACATTTAAAAGT
TAAAACCCTTAATATCACGACTCCGCCTTGATCATTTTTGTGGTAGGGTTGCGTGT
GATTATTCGGGGAAGACCATCATGTTCCATGTGGATCCGGGGTCCAATCACGAGT
ATTTCGCGGTGGTGGTCGAGTTCGAAGAAGGAGATGGAGATCTTGCTAGGGTTGA
TCTGCTGCAAGCATCAAGTGAACCTGATGAATGGTGGGAGATGAATCAATCATGG
GGTGCAGTGTGGCAATTGAATGCTGGTACAGAATTGCATCCTCCATTTTCAATCA
GGTTGACATCTCAATATTCTGGCCAAACCCTGGTGGCGAAAAATGTAATTCCGAT
TGGTTGGCAGCCTGGTGCTACTTATAGATCCCTAGTTAACTACCTTTGA






