IDENTIFICATION

Species: Solanum pennellii
Locus: XP_015066660

Gene Model: XP_015066660.1
Description: SpnEXPA-03
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130

EXTERNAL RESOURCES
https://solgenomics.net/organism/Solanum pennellii/genome
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Query seq.
Superfanilies PLN0O00S0

+ Name Accession Description Interval E-value
[+ PLND0050 super family 535 expansin A; Provisional 35-262 5.63e-89
SEQUENCES

Peptide

>SpnEXPA-03

MLLLSLLVAFALFSPTPFVHSHYNWSPSSSSTSNFQSEWRPARATYYAAADPRDVVG
GACGYGDLERNGYGKATAGLSTVLFDKGQICGACYEVRCVEDLRWCIPGTSIIVTAT
NFCAPNYGFDLDGGGHCNPPNAHFVLPIEAFEKIAIWKASNMPIQYRRIKCRKEGGVR
FTLGGSGIFLSVLISNVAGSGDIVAVKVKGSRTGWLPMGRNWGQNWHINADLKNQP
LSFEMTSGDGATLTSYNVAPKNWNFGQTFEGKQFGS

CDS (coding sequence)
>SpnEXPA-03

TAAATAGTTTGAGACAAATTTGTATAATGGTTCAATTTAAAAAGAGAGAGAAAA
AGGGGCGCCGACAAAGCCCAATTGGCAAAGTTCAAAAAAGCAGTGAAGAAACAT
GACCATCCATGGCAATATCTCTGCAAAAAGTGACAAACTTTCCCTTTTCTCATAAT
TCCCTGCATAGTGAAACAACTCATCAGATTCAAGAGTTTAAGCAAAGCAACAATT
TTTCATCTCTTTGATAGTGAAGAAGAACATATACACTCCATTTGTAAGTATGCTAC
TACTGTCACTTTTAGTAGCATTCGCACTCTTTTCTCCAACCCCATTTGTCCATTCTC
ACTACAACTGGTCACCTTCTTCTTCCTCCACCTCCAATTTTCAGTCCGAGTGGCGT
CCTGCACGCGCCACCTATTACGCCGCCGCGGACCCACGTGACGTTGTGGGTGGCG
CCTGTGGATATGGGGATTTGGAGAGAAATGGGTATGGAAAAGCTACAGCTGGGT
TAAGTACTGTGCTTTTTGACAAGGGTCAGATCTGTGGTGCTTGTTATGAAGTGAG
GTGTGTGGAGGATCTGCGGTGGTGCATTCCGGGTACTTCTATAATTGTTACAGCC
ACTAATTTTTGTGCACCAAATTATGGGTTTGATCTAGATGGTGGTGGTCACTGTAA
TCCACCTAATGCCCATTTTGTGCTACCCATTGAGGCTTTTGAGAAGATTGCCATTT
GGAAAGCTTCTAATATGCCCATTCAATACCGCAGGATAAAGTGCAGAAAGGAAG
GTGGAGTTCGATTCACTCTTGGTGGCTCTGGTATATTCTTGTCAGTTCTAATCAGT
AATGTTGCAGGTTCGGGTGATATAGTGGCAGTAAAAGTTAAGGGTTCAAGAACA
GGCTGGCTTCCTATGGGTAGGAACTGGGGCCAAAACTGGCACATTAATGCTGACT
TAAAGAATCAGCCGCTTTCTTTTGAGATGACTAGTGGTGATGGGGCCACCTTAAC
ATCTTACAATGTAGCTCCCAAGAATTGGAATTTTGGTCAGACCTTTGAAGGCAAG
CAGTTTGGGTCTTAGACTCATGCCAAAATTGTATCTATTGCTCATCTTTTGTTTTG
GATTGCTCAAGATTGGCTAGCAATGTTGGGACATTTTTGTTCGAGTTCATGTTGGA
CAAGTGACCACCTGATTTAGTTGTTGCAGAGCAAAGCTTTGCGATTGTGCTGTAT
GTTGTTGTTCACTCAATCCTTGTGAACTTGAATGTAACCAGAGAAGAAACTTGCC




ACTTGCAAGGCAATTTTATCAAGCAATTGTTTTGCCAGTCAAATGTTGCAGAACC
TGAATCAAAGTTGTTAGAACTGTTGATTTGTAGATTAAGAATGTTCCTTTTTGAAT
CTGATGAAATTTATGAACTCATCAAAAGGAGACAAATATTTCCTTGTTATTGTAG
ATTTTTTTGTCAAACGATCAAAACATTATCCTTA

Nucleotide
>SpnEXPA-03

TATCCCTTGAAAACTTATAATTATATAAATCTCTCAAAATGGATACAATAATATA
AGCACTGATACATTAATCTAATGCGCGAGATACATTAATTTAATGCGCGAGTTAC
ATTTTATACATGATACACTAATCTAATAAGTGAAACACATTAATTTGATGCGCGA
GGTACATTTCATACATGATACACTAATCTAATGCGCGAGATACATTAATGTGATG
CTCGAAAATGAGGAATTTTGAAAATTTGTAAAACTCATAAGGGATAATGATAATA
AGAAAACTAAAAGCTAAGATTTTCGTGATAAATAAATTACTAGTTTTTGCATATC
AACATACATCATAAAAATATTGATCAAAATTCTTATAATTTAACTCTAGAAAAAA
ATTTATGATAATTAATTATAAACGGAAGAAATAGACTCTATTCACCAATTTTCTTC
GTTAGAGAGGACCTAAATGGTAACAATTATAATGCAAATTGCCTGAACCAATGCA
CCCCTAAATAGTTTGAGACAAATTTGTATAATGGTTCAATTTAAAAAGAGAGAGA
AAAAGGGGCGCCGACAAAGCCCAATTGGCAAAGTTCAAAAAAGCAGTGAAGAA
ACATGACCATCCATGGCAATATCTCTGCAAAAAGTGACAAACTTTCCCTTTTCTCA
TAATTCCCTGCATAGTGAAACAACTCATCAGATTCAAGAGTTTAAGCAAAGCAAC
AATTTTTCATCTCTTTGATAGTGAAGAAGAACATATACACTCCATTTGTAAGTATG
CTACTACTGTCACTTTTAGTAGCATTCGCACTCTTTTCTCCAACCCCATTTGTCCAT
TCTCACTACAACTGGTCACCTTCTTCTTCCTCCACCTCCAATTTTCAGTCCGAGTG
GCGTCCTGCACGCGCCACCTATTACGCCGCCGCGGACCCACGTGACGTTGTGGGT
GGCGCCTGTGGATATGGGGATTTGGAGAGAAATGGGTATGGAAAAGCTACAGCT
GGGTTAAGTACTGTGCTTTTTGACAAGGGTCAGATCTGTGGTGCTTGTTATGAAGT
GAGGTGTGTGGAGGATCTGCGGTGGTGCATTCCGGGTACTTCTATAATTGTTACA
GCCACTAATTTTTGTGCACCAAATTATGGGTTTGATCTAGATGGTGGTGGTCACTG
TAATCCACCTAATGCCCATTTTGTGCTACCCATTGAGGCTTTTGAGAAGATTGCCA
TTTGGAAAGCTTCTAATATGCCCATTCAATACCGCAGGTTCGTGCAGCAACTAAT
ATATGCTTGTTTTTAGAAAATATTCAACTGATTCTATCTTTCTCCTAATCCAAGAA
TCATACTTGTAGAATACAGTTATTCCATTTTAATTTGTTTGTCCGATTATGACTTG
ACGTGGAATTTAAGAAAGCAAGAAAGACTTATCAAAATGTATTCTAATTTTCTAG
TGTTAAGCAGGTTAGGTGAAAAGTTGAAAATAAATAGTTGCCAATAAAGGGAAG
AGGCTAACAATCTAAACAAACTAAAAACGAAAGCAAGACAAACAAATTGAAATG
GACTGAATATTATTTAGCGTTAGAATGAAATAGAACTGAGAAAAGGGGAATGGA
TTCATTTTCATATAGCTGAACTCAGATAATATAGGATTGAGGTTTAGTTGTTATAT
TGATTTACCCATTTATAGCCAAAAGTTTTACCAACTGTCAGCTAAAACATTCTCTT
AACTAGTTTGCTTACAGCTTAAAAACATTAAGTTCTTACAGCTGTAGTTGAGGTTG
AGGACCGGGAGAAGAGTTGTGTTTGAGATTCTTGAATATTTAATGATGGGTAGAA
ACAAAAAGGAAGTAGCTGAAGGACATTTACTGATAACAGAAATGAAATTTGAAT
GAATGCTAAGGACAGGTAGAAATGAAAAAAAAAATAGACATTGCAATTGAGAGT
ACAAAAAGAATGAAGGGGGAAAGGAAATAGAGATGTAAAGTATAATGGGCCCT
AAAGGAAAAAGCCAATGAAATCTCCTGTTGATGAACTACACGAACCTAGCTATTA
CTTGTGATTTCATTGGCTTTTTCCTTTAGTAAGTAATTTCAATGACTTCCAGGGAG
GGAGCAAATCTTTTTCTAATATTTATGATATGCATGTTCTATATCAGAAGAATCAT
TATCTATGTATTGATTTCTGTAGATTCTCATATCTTCTATTTGTTTCAAAAGTTATC
CTGAATTATAATGTGAATGTTTCTCTTCAAGGGAAGTCTCTAATAACCTTTTGGCC
AACGCATGTGAATAAATATATGCATATGGAACATCCAAACAAATGTATTTATAAA




AATATCCTGCTGAAGATGATCTAAAGTTCATTTGTATTGGAAAATGAATTGAGAG
CTTCCGGAGAAATGGGAATTAAACAGCACTATTGGTTCTGGCTGTGACTACCTCC
CTATCAGTTTCACTTCTCTATCCTGTCCTAATAAAAGAAATTCTACAAGCGAGAGC
TTTAGACCCATTCATTTGCTTAAGTCAATGGTGATTTATGTCCAAATAGATATAGG
ATACACTCACAAGAGGTATTCCATGTCGCAATCCACCAAATATGCACCTTTTGGT
ATTATTGGCATTCCATAATATTTTGTATAGAAATTAGATGTACTTCCCAACCAAGA
AGCACCATGAAAAGATTTGAGACTGATTACACCATCCACCTTCAAGTGTCTTTTCT
TTCCGCTTGTCCATTCAGTACAATTTTCTGCAAATTTCATGTAGTCCTTCTGATCCC
AAAAGAGGTCTCCCTTTTTAATTCGACAATGCAAGTAATTCCCAGAATTCATTTGT
TGTAGACCTTTTATGTATGGCACCTAACCATATGCTTGGTTTCTTAATTCTGAACA
GGATAAAGTGCAGAAAGGAAGGTGGAGTTCGATTCACTCTTGGTGGCTCTGGTAT
ATTCTTGTCAGTTCTAATCAGTAATGTTGCAGGTTCGGGTGATATAGTGGCAGTA
AAAGTTAAGGGTTCAAGAACAGGCTGGCTTCCTATGGGTAGGAACTGGGGCCAA
AACTGGCACATTAATGCTGACTTAAAGAATCAGCCGCTTTCTTTTGAGATGACTA
GTGGTGATGGGGCCACCTTAACATCTTACAATGTAGCTCCCAAGAATTGGAATT
TTGGTCAGACCTTTGAAGGCAAGCAGTTTGGGTCTTAGACTCATGCCAAAATTGT
ATCTATTGCTCATCTTTTGTTTTGGATTGCTCAAGATTGGCTAGCAATGTTGGGAC
ATTTTTGTTCGAGTTCATGTTGGACAAGTGACCACCTGATTTAGTTGTTGCAGAGC
AAAGCTTTGCGATTGTGCTGTATGTTGTTGTTCACTCAATCCTTGTGAACTTGAAT
GTAACCAGAGAAGAAACTTGCCACTTGCAAGGCAATTTTATCAAGCAATTGTTTT
GCCAGTCAAATGTTGCAGAACCTGAATCAAAGTTGTTAGAACTGTTGATTTGTAG
ATTAAGAATGTTCCTTTTTGAATCTGATGAAATTTATGAACTCATCAAAAGGAGA
CAAATATTTCCTTGTTATTGTAGATTTTTTTGTCAAACGATCAAAACATTATCCTT
ATCTTGTCACCTTTATTTATTAAATATTTGTTTCAGTGTCTGAAACCCACTGACTC
GTCTAATCTGGATTCAGAATGTATAAAGCCAGACTTCGACTCAAACTCGAAACTT
CTTTTTAAGAGGGGATGAACCTTTACACTTTTGGCAGTATTCCTGTCAAGGATATG
ATATGTTAAATAGCATGTCATCCAAAGTTCATTTTCCTTGTGTAGTTTTTTGACAC
ATGCCATACTGCTGTCCTAGTTACATCATCAACAAAGACTTGGATAAACTAGAAA
TCAAGACAGCAGATGATGCATTTTGTCAGTTTGTAGAACTCAAATCAAGGTTTCG
ATTAGGAGTCTATAGTTTAAAGAACCGGCGTGAGAAGACAAGTAAATATGGAGA
GGATCTACATTCACTTAGTACTACTAAACTGCAAGATGACAAAAAAGATAGTTTT
CTACTCCAGTTCACAACATTATGAAGAAGAAAAGAAGGCACAACAGTCTGCTTG
ATGAA



