IDENTIFICATION

Species: Solanum tuberosum

Locus: PGSC0003DMP400045511

Gene Model: PGSC0003DMP400045511
Description: StEXLB-05

Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Stuberosum_v4 03
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02981

EXTERNAL RESOURCES
http://spuddb.uga.edu/
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GENE STRUCTURE

SIEXLB-05
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Legend:
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Query seq. GACGFGEY GRKT Y DGKVSGYSRLYRNG TECGA CYOVRORYPGHC TCE GTHIVYTOHGEGIHT OF IL SWRAY SOMAT SGMANHLLAY GYVOVEYRRYPCTYY GYNLMIKVHEHERF CNYLA TP (SGAF DIEAY EVWORDCKE WRGMRKAYGAVIMIMPNPPRGSL TFRYOWSL NGEARKUIVIL ADVWL POEWKAGTAYDTYLMLD
Superfanilies PLN03023

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLND3023 super family cl33621 Expansin-liike B1; Provisional 1-205 1.37e-120
SEQUENCES

Peptide

>StEXLB-05

GACGFGEYGRKIYDGKVSGVSRLYRNGTGCGACYQVRCKVPGHCTDEGTKIVVTDH
GEGDHTDFILSVRAYSDMATSGMANHLLAYGVVDVEYRRVPCTYYGYNLMIKVHE
HSRFCNYLAIVPIYQSGAFDIEAVEVWQADCKEWRGMRKAYGAVWDMPNPPKGSL
TFRVQVSLNGEAAKWVQLADVLPDEWKAGIAYDTYLMLD*

CDS (coding sequence)
>StEXLB-05

GGAGCATGTGGATTTGGTGAATATGGAAGGAAAATTTATGATGGCAAAGTGAGT
GGAGTCTCTAGGCTCTACAGGAATGGAACGGGATGTGGTGCTTGCTATCAGGTTA
GGTGCAAGGTACCAGGTCATTGCACAGATGAGGGTACAAAAATAGTAGTAACAG
ATCATGGTGAAGGTGACCATACAGATTTTATACTAAGTGTACGTGCTTATTCAGA
CATGGCTACCTCAGGAATGGCTAATCATTTGTTGGCTTATGGTGTTGTTGACGTTG
AATATCGAAGGGTACCTTGTACGTACTATGGTTACAATTTAATGATTAAAGTTCA
TGAACATAGCAGATTTTGTAACTATTTGGCTATTGTACCAATTTATCAAAGTGGTG
CATTTGACATTGAAGCTGTCGAGGTTTGGCAGGCTGATTGCAAGGAATGGAGGGG
TATGAGAAAGGCCTATGGAGCAGTATGGGACATGCCAAATCCACCAAAAGGATC
ACTCACATTCAGAGTTCAAGTTAGTCTTAATGGGGAGGCAGCTAAATGGGTGCAA
TTGGCTGATGTTTTACCTGATGAATGGAAGGCTGGCATTGCTTATGACACATACCT
TATGCTAGACTAA

Nucleotide
>StEXLB-05

GGAGCATGTGGATTTGGTGAATATGGAAGGAAAATTTATGATGGCAAAGTGAGT
GGAGTCTCTAGGCTCTACAGGAATGGAACGGGATGTGGTGCTTGCTATCAGGTAT
ATTAATTATATTATAAAATACTCCTTCCATTTCAATTTGTTTAAGATTACAATATT
CAAAAATCTTCTTTATTTTCTTAAATTTCGTATCAAATTAAAATAGGATATTCAAA
TTGAAACAAAAAGAATACGTAGTAACTTTACTAAACATAATAATCCATTTAGCTA
GTTTGAACTTCAAAAACTAAAGGTAATGAAAATGACACCCACATAACCATACAC
AAGTGTACCACTTGACCTTATGAGAAAAGGCTCATCTATGTCATTATTTGTCAATT
GAAATAGTATATATGAGCCAAACTCAGATGGCATAAATGAGCCTTTTCTCAAAGT
TCGATGACATATTTGAGTTTTTTTTCTTTTAAAACATAATTTAATTAATGACGTGG




CCGAACCATAATTGACCACATGTAAAAAATAATTTTACAAAATCAGAACTATTTT
TTGTTAACAAATAATGAATGGATGAGTCTTTTCTCAAACGGAAATGACATATATG
AGCCGAACTTGTAACGGATGACACATATGAGCCTTTTCTTAAAATTTGATGGCAT
ATTTGAGTCTTTTCCTACAATAAATTACAGTTGAAAATAAATTGACAAAAATGAA
TAAATAATCATTTAGACTAATGCACAGATATCTCACTCTCTTTAAGAAGATTCAA
GTCCACTGCAGCATTATAATCTACACCGATCCAGCAGTATATCTTTAAAAAGGTT
TTTTCAGGATCTTAATTATTTTTTTTGAAAAAATTGAACCAAAAACATGATTTTTC
TATCCATTTCCCGCTTCACCAACTCCCTGAAAAAAAACACATGGTGAAAAACAGA
TTCTCGTCAAAATAATGAAAAAGCGCACTTTTTAATATTTTTTGTAAACGTACAAC
AGGTTAGGTGCAAGGTACCAGGTCATTGCACAGATGAGGGTACAAAAATAGTAG
TAACAGATCATGGTGAAGGTGACCATACAGATTTTATACTAAGTGTACGTGCTTA
TTCAGACATGGCTACCTCAGGAATGGCTAATCATTTGTTGGCTTATGGTGTTGTTG
ACGTTGAATATCGAAGGGTACCTTGTACGTACTATGGTTACAATTTAATGATTAA
AGTTCATGAACATAGCAGATTTTGTAACTATTTGGCTATTGTACCAATTTATCAAA
GTGGTGCATTTGACATTGAAGCTGTCGAGGTTTGGCAGGTACGTTTAGTTAGAGG
CGAATTCAAAATTTAAATTTGATTCAGTATAATTTGAGTCATAAAATAAACATTG
TGCAATATTAACTAGTTTATTGAATATTAAGAGTGTTTCAAGTGTCAGAGCTAGG
ATTTTCAAGAGAGTTTAAAATATAAAGAAGTAAGTAAACGCATGAAGTAGTCAC
AAATATATACTATCTATTACATATATATAGAAGAAAAAAAATCTAATCTTATCTT
ATATATATATATATATTATATAATTTTTCGACCAAGCTGTTTAATTTCACTACATA
CCAAAGGGAGCGGGAAAAAAAAATTTAGATCACCTATATATAAGTATATATTGG
TAATTCTCTCTCATTATTTGTTTAACTAGTGCAATTGCTAAAGTGTTATCTAAACT
ATATATAGAGTTGATTACTAAGCTGATTATTTAATTAATAGTTATAATTTCAAAAA
AGAAAACCACTTTCTTTATTGAAAAAAATTAAATTCAAGTAACGATATGAGAAAT
CTACTTCTAAAAGATTATATATATATCTACACGTAACGTACTAATATTGCATATAA
AGTGAAATTAGTAACCTGAAAAATAAGACGGGAGTTGTATGTATGTATGTGTAGG
CTGATTGCAAGGAATGGAGGGGTATGAGAAAGGCCTATGGAGCAGTATGGGACA
TGCCAAATCCACCAAAAGGATCACTCACATTCAGAGTTCAAGTTAGTCTTAATGG
GGAGGCAGCTAAATGGGTGCAATTGGCTGATGTTTTACCTGATGAATGGAAGGCT
GGCATTGCTTATGACACATACCTTATGCTAGACTAA





