IDENTIFICATION

Species: Nicotiana sylvestris
Locus: XP_009757427

Gene Model: XP_009757427.1
Description: NsSEXPA-15
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026
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+ Name Accession Description Interval E-value
[+ PLN00050 super family 535 expansin A; Provisional 6-259 1.35e-121
SEQUENCES

Peptide

>NsEXPA-15

MGSMGVITSIVGLIFLVSLVEARIPGVYSGGSWQTAHATFYGGSDASGTMGGACGYG
NLYSQGYGVNTAALSTALFNNGLSCGACFEIKCTNDPNWKWCLPGSPSILITATNFCP
PNYAKPNDNGGWCNPPRSHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVTYRRIPCRKRGGIRFTIN
GFRYFNLVLITNVAGAGDIIKVWVKGSKTNWISLSRNWGQNWQSNAVLTGQSLSFR
VKASDHRSSTSWNIVPSHWQFGQTFTGKNFKV

CDS (coding sequence)
>NSEXPA-15

TCTCTCTCTTCTCCCCTGCCTCCATAAGTACTACTTCGCCTTGCCAATTTTCTTCAC
TTTCAACTTCAATTCCTCTCATTTTGGCTATCAAAAGAAATGGGTTCAATGGGAGT
CATCACTTCCATTGTTGGTCTAATTTTCCTGGTTTCTCTTGTTGAAGCAAGAATCC
CCGGTGTTTATTCTGGTGGTTCTTGGCAGACTGCTCATGCTACATTTTATGGTGGC
AGTGATGCTTCCGGAACTATGGGTGGTGCATGTGGTTACGGCAATTTGTACAGCC
AAGGGTACGGAGTGAACACTGCAGCGTTGAGCACAGCTTTGTTTAACAATGGGTT
AAGTTGTGGAGCTTGCTTTGAGATTAAATGCACAAATGATCCCAATTGGAAGTGG
TGTCTCCCCGGAAGCCCATCCATTTTAATCACTGCCACCAATTTCTGCCCACCAAA
CTACGCAAAGCCCAATGACAATGGTGGATGGTGCAATCCTCCACGTTCTCACTTT
GATCTTGCCATGCCTATGTTCCTCAAGATTGCCGAGTACCGTGCTGGCATTGTTCC
CGTTACTTATCGCCGGATACCATGCCGAAAGCGAGGAGGAATCAGATTCACAATC
AATGGCTTCCGTTACTTCAACTTGGTATTGATCACAAACGTGGCGGGTGCAGGAG
ACATAATAAAGGTGTGGGTTAAAGGGTCAAAGACTAACTGGATTTCCCTGAGTCG
CAACTGGGGTCAAAATTGGCAATCAAACGCTGTCTTGACTGGTCAGTCCCTCTCT
TTCAGGGTCAAAGCCAGTGACCATCGCTCTTCTACTTCATGGAATATTGTCCCTTC
TCATTGGCAATTTGGCCAAACTTTCACTGGAAAGAATTTCAAAGTCTAAAATTAT
TCAAGACAGAGACAATTGACTGGCTATTTTCCCTACTCTATTTTAAAAATTTTGTT
CCCATTTTATTGTTCCAAAATATTTTTCCTCTTAAAAAAGTGAATGGAGGGGAAG
CATAGAGTGAAATCAAAAAAAATACTTCAGTGTGTGTGAGGAAATAGTGGGGGG
ATAAGTACTAATAGTGTAATTAGGTGATTTCGAGTGCTTGTATTGGCCTTTTTGAC
TAATATTGGAAAAGGAACAGTAGTATGCAGTATGGTTGATGGTTAAAGAGAAAG
CGAAAGGCCATCTGTAATAGAGCTTGAAGTGGCTGCAATTGATGTAGCCCGCAGC



TGCTTTTACTTTATCATATACTTGGGTCAATTTTTATCAATGTTTATCCCTTTGGTG
GATC

Nucleotide
>NSEXPA-15

AAGAGGGAGTGTTGGCACAACTTGCAATTAAAGCAAAGTGGCAATAACTGTTTC
ATCCTGCGGACCCACGTATCTTTTCCTTTTTAACCTGATATATTCCAATCAAATTA
AAGAATATATATTCTCTCCATGAATTTCCCACATTGCCCACAAAACCATGACTATC
AAATGCGAACATTTTTATTTTGTGTTTTATACAACTGACACTAATTGTACGAGACA
ACGTTTTTGTCTCACAATTTTGTGGACCAAAAAATATAAGATTGAGGTTCACAAA
TTTACGAGACAAAAAGGAGTCTCGTAGTGAAGTTGTATTAGACATCAAATAAAAC
TTGACAAGGATGCCAATTACGTCAAACGAAAATATATTTCCGTTTACCGTAGAGG
TTGAATTTTGGTATAGTTTACTTTCCGCCAATATGTCCGTTGATTAAGGAGGACCA
AATAGGGTATAGGCATAATTAAGGAGAAGATATGTCATGATTTTCTTTCTCGTCT
GTTCTCTCTCTTCTCCCCTGCCTCCATAAGTACTACTTCGCCTTGCCAATTTTCTTC
ACTTTCAACTTCAATTCCTCTCATTTTGGCTATCAAAAGAAATGGGTTCAATGGGA
GTCATCACTTCCATTGTTGGTCTAATTTTCCTGGTTTCTCTTGTTGAAGCAAGAAT
CCCCGGTGTTTATTCTGGTGGTTCTTGGCAGACTGCTCATGCTACATTTTATGGTG
GCAGTGATGCTTCCGGAACTATGGGTACAAATTAAATCCATGTCCATCCATTTCA
TATTTATTTTAATTTCCCTCTATGATTTTAATTAGCTTTGGTTATGTAATGCAGGTG
GTGCATGTGGTTACGGCAATTTGTACAGCCAAGGGTACGGAGTGAACACTGCAGC
GTTGAGCACAGCTTTGTTTAACAATGGGTTAAGTTGTGGAGCTTGCTTTGAGATTA
AATGCACAAATGATCCCAATTGGAAGTGGTGTCTCCCCGGAAGCCCATCCATTTT
AATCACTGCCACCAATTTCTGCCCACCAAACTACGCAAAGCCCAATGACAATGGT
GGATGGTGCAATCCTCCACGTTCTCACTTTGATCTTGCCATGCCTATGTTCCTCAA
GATTGCCGAGTACCGTGCTGGCATTGTTCCCGTTACTTATCGCCGGTAATGCCCTC
TTCCTCTTTATTGCAATACATACTATTTTTGGACTATCGTAATGTTACTTACAAGT
ATGTTTTAAGCATATACCTTAGGTGTTTAGTTTGAAGACAAGTTATGCTAGGATTA
GTTATATTGAGATTATTTTTTATTGATTGTTGGGTTTGTTGTTTTAGAATAACTAAT
CTAGGGATTATTATTCTACTCTCTTTGTATGTATATGTTATTTCGGTACCATTTTTG
GGATAATTTAACCCAAACCAATAACCAAACAAGAAATAATACTAAATTTTTATCC
CAAAATTATATTTACTTATCCATCCTACCAAACGCCCCCTCATTAATTGCTACTGT
CATAGCTATTGCGGTAATTTGGGATGCTATAAAGTATCACGTTTGCCACTTTTCTA
TTCTTTCCAGTCCACAATAAGTGATCAATTTGCCTTTTTATTTTGATCCAAAATAA
GTATCCATTTATATAATCAATAAAAAATTCAATTTGTTTTTCCAAAATTACTCTTG
TACATATCCCTAAAAATTTTTTTACTCCTCACATTAAATTATGGTACAATATTTAA
TTAAGGGTAACTTAGTCACATTAATTATTTTTGTCTATAATTTAGTATTTCCTTAAT
ATACGTGCCCAAGATAAATCGATCACTTATTATGTACTGGACGGAGTATTTTATTC
GAGTAACTTGAAAAACCGTAAGATAGAAGAAAAATATCACGGGTTCACACCATG
AACATCAAATTTATCATGTGGACCATGGTATAATATAACCCACTTTGACTTTGGTG
TTGTACGAATACAAAATCTTAGTACCTACACACAAGCTTTTTCAAGAATCCCCAT
GTGCCTTACTATTTTTTCCTCTGATTTCTTCTTACCTTTTATCACATATAAGTGGGA
CCCTTTTGAAACCGCGTTTTAACACGTCAGTATAATAACTCCGTACACTATTCTTT
ACCTCAACAGCAAGTTTGTTCCCATTATTCTTAACAATGTATTTACCATTCTGTAA
TTCTTAGGATACCATGCCGAAAGCGAGGAGGAATCAGATTCACAATCAATGGCTT
CCGTTACTTCAACTTGGTATTGATCACAAACGTGGCGGGTGCAGGAGACATAATA




AAGGTGTGGGTTAAAGGGTCAAAGACTAACTGGATTTCCCTGAGTCGCAACTGGG
GTCAAAATTGGCAATCAAACGCTGTCTTGACTGGTCAGTCCCTCTCTTTCAGGGTC
AAAGCCAGTGACCATCGCTCTTCTACTTCATGGAATATTGTCCCTTCTCATTGGCA
ATTTGGCCAAACTTTCACTGGAAAGAATTTCAAAGTCTAAAATTATTCAAGACAG
AGACAATTGACTGGCTATTTTCCCTACTCTATTTTAAAAATTTTGTTCCCATTTTAT
TGTTCCAAAATATTTTTCCTCTTAAAAAAGTGAATGGAGGGGAAGCATAGAGTGA
AATCAAAAAAAATACTTCAGTGTGTGTGAGGAAATAGTGGGGGGATAAGTACTA
ATAGTGTAATTAGGTGATTTCGAGTGCTTGTATTGGCCTTTTTGACTAATATTGGA
AAAGGAACAGTAGTATGCAGTATGGTTGATGGTTAAAGAGAAAGCGAAAGGCCA
TCTGTAATAGAGCTTGAAGTGGCTGCAATTGATGTAGCCCGCAGCTGCTTTTACTT
TATCATATACTTGGGTCAATTTTTATCAATGTTTATCCCTTTGGTGGATCTTTTTTC
TTCTCCTTGAGTTTTCATAATCATATTATTTGGCCATTTTCGTGGTATACTATTACC
TAAATATAAGCAGTTATCTGGAAAAGCTTACTAAAGAATCCGCTTATGCAGAAAA
TGTGGCTGGTTTTGTTCAAGACAAGGCAACAACAAAATTAGAAAGCGAAGTAATT
AAAATGGATACTTGCACAAATTTAATGGTACAAATATCATGTTGAGATGTATCGC
ATTCTCTTGAATGATAAATAAGCTCATTACGATTTAACTCCAAATTGCTATGTAGC
AATAATATGCTTCATTATTTAAGTCCACTTAACTAAGAGGGTGTTTGGCTAACCTT
ATAAGCTCGTCAAACTAGCTTATAAATATTTTTTTGGCTTATTTATGCGTTTGATA
AAGTTAAAAAGTGCTTATAAGTCAAAAATAAGCTAAAAGCCATACTGGTCACCTA
ACTTATGAATTTTTAGCTTATAAGCATAAGTTTGACCAAAATTTTTAC



