IDENTIFICATION

Species: Solanum pennellii
Locus: XP_015073830

Gene Model: XP_015073830.1
Description: SpnEXPA-12
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130

EXTERNAL RESOURCES
https://solgenomics.net/organism/Solanum pennellii/genome
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https://www.genome.jp/entry/gn:T04130
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DOMAIN ARCHITECTURE

Superfamilies 95

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNO0193 super family ci33423 expansin-A; Provisional 6-257 1.41e-162
SEQUENCES

Peptide

>SPNEXPA-12

MAKIGILTLGFIFVFCNILVSTANAFSASGWMSAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNL

YSTGYGTNTAALSTALFNDGASCGQCYKIMCDYNQDSKWCIKGTSITITATNFCPPNF
ALPSNNGGWCNPPRPHFDMAQPAWEKIGIYRGGIVPVMYQRIPCVKKGGVRFTINGR

DYFELLMISNVGGAGSIQSVQIKGSRTNWMTMARNWGANWQSNAFLNGQSLSFKVT
TSDGVTKTFLNVASSNWRFGQTYSSSVNF

CDS (coding sequence)
>SpnEXPA-12

TTGGCTTAAACCATTATTTCTACAACACATACCATTTCTTCTTCCTCAATTTTTCTT
CTATATTTTTCTTAAGAAAATGGCCAAAATTGGCATTTTAACATTAGGTTTCATAT
TTGTTTTTTGCAACATTTTGGTTAGTACTGCAAATGCTTTCTCTGCTTCTGGATGGA
TGAGTGCTCATGCTACTTTTTATGGAGGATCTGATGCTTCTGGCACAATGGGGGG
TGCTTGTGGCTATGGGAACTTGTATTCAACAGGTTATGGTACAAACACTGCTGCA
TTAAGTACTGCATTGTTCAATGATGGAGCATCATGTGGTCAATGTTATAAAATTAT
GTGTGATTATAATCAAGATTCTAAATGGTGCATTAAGGGAACATCTATTACAATT
ACAGCCACTAATTTTTGTCCACCAAATTTTGCACTTCCTAGCAATAATGGTGGATG
GTGCAACCCACCAAGGCCACATTTTGACATGGCTCAACCTGCTTGGGAAAAAATT
GGTATCTACAGAGGTGGCATTGTTCCTGTCATGTACCAAAGGATTCCTTGTGTGA
AAAAAGGTGGAGTTAGATTTACAATAAATGGAAGGGACTATTTTGAGCTATTAAT
GATAAGTAATGTAGGAGGGGCTGGATCAATTCAATCAGTACAAATTAAAGGATC
AAGAACCAATTGGATGACAATGGCTAGAAATTGGGGGGCCAATTGGCAATCAAA
TGCATTTCTTAATGGACAATCTCTGTCATTTAAGGTCACAACATCAGATGGTGTCA
CTAAAACATTCTTAAATGTTGCTTCATCCAATTGGCGATTTGGACAAACATATTCA
AGCTCTGTTAACTTCTAATTTAAAAAAAAACAAAAGTCGAAAACTTCGGAATTTG
AAGTTTATGAGTTTATATTTATACGTGTGATAGGCAGCGGCGTGCTTACTGTTTTA
CTGAAAGCAGCCCGCCCCCCTTCCTCTGTCTTCTTTTATTCGATATTCGAAATATA
CTGGCTCGATTATTGATGAAGTAAGTTCATGAACTCTAGTCCGAAGGTGCTGGAA
ACATAAATATATTTGAAATTTATTGTGTGTATGTAGTGTAGTGTGAAATTTGCATA
TTTATTTTTTATATATCAAAAGAATATAATAAGACCTTTTGTCTTTGATGCAAATG
TTTGTAGGTGCATCAAACATATATACTTCTAATTTTTATTTTAATTTTTGCCCTCTA




TTGTAAGCTTGTATTGTAATAAGGTCATGTTATACATATATTGTATCAAATGTTCC
TATGTTTTG

Nucleotide
>SpnEXPA-12

AAAGAGGAAGGCTAATGTTTTAATATAGAGTTGAACCAAAACAAGAAAAGGTAC
AATATCTCATATGTACTTTGAATAGAAATGTAATTGTCTCAATGTTAATAATTGGA
TATAGGGTTGAAAAGAAACAAGCAAAATGAAAATATAATATCTCACTTTACTTTA
AAGTGGAATGCTATTATTAATGCTCATTTGTGGATGGGGTTTTCTGTAATAATTAT
ACTGTTAATCTAACTGATAATTACAAATTACTCTTTTTGTCTATAATTATTTGACG
TATTTCTTTTTTATACGTTTTTTTATCTTTATTTATGTTTTAAGATATAATTACTCTT
TATTGAATGTTTTGATGTGACATTACCATAACTAAAGTGTTGTCAATAGTCTTCAA
AACAATTAAACGAAAAAAAAATCATCTTTAATTTCTACATGGACAAATAATTTGA
GAAAATTTTAAAATTCATAACAAATAGTTAGAGACGAAGAGAGTAATTTTGAAG
CAAAACATAGGAACATTTGATACAATATATGTATAACATGACCTTATTACAATAC
AAGCTTACAATAGAGGGCAAAAATTAAAATAAAAATTAGAAGTATATATGTTTG
ATGCACCTACAAACATTTGCATCAAAGACAAAAGGTCTTATTATATTCTTTTGATA
TATAAAAAATAAATATGCAAATTTCACACTACACTACATACACACAATAAATTTC
AAATATATTTATGTTTCCAGCACCTTCGGACTAGAGTTCATGAACTTACTTCATCA
ATAATCGAGCCAGTATATTTCGAATATCGAATAAAAGAAGACAGAGGAAGGGGG
GCGGGCTGCTTTCAGTAAAACAGTAAGCACGCCGCTGCCTATCACACGTATAAAT
ATAAACTCATAAACTTCAAATTCCGAAGTTTTCGACTTTTGTTTTTTTTTAAATTA
GAAGTTAACAGAGCTTGAATATGTTTGTCCAAATCGCCAATTGGATGAAGCAACA
TTTAAGAATGTTTTAGTGACACCATCTGATGTTGTGACCTTAAATGACAGAGATT
GTCCATTAAGAAATGCATTTGATTGCCAATTGGCCCCCCAATTTCTAGCCATTGTC
ATCCAATTGGTTCTTGATCCTTTAATTTGTACTGATTGAATTGATCCAGCCCCTCC
TACATTACTTATCATTAATAGCTCAAAATAGTCCCTTCCATTTATTGTAAATCTAA
CTCCACCTTTTTTCACACAAGGAATCCTGCAAACACACAAATAGCACGCTACAGT
CAAACCTCTATATAACAGTTATCATATATAGTAACATTTCACTGTGACAGTCATAT
TTTCTCTAAATTTAGTTATTTCGTGCTATGTTATATTATGTGGTAGTGGTCAACAT
ATCGGGACAAATTATATTATAAAGAGATTTGACAGTATATATTGCCTATTGAAAT
GTATATATGAGAATAGTGTATATAACTCTTACACTATTAACCTAATTTCATTGGAT
ATATTATTATTATAAATAAATATTGTGTTAAAATATGTGGTTTGAGCTGAATTTGA
ACGTGTTAAAATGGTTGAGGCATAATCTATGTAGGATTGTTTTGAATCAAGACAA
ACAGGCTAAGTTGGGCTAAATAATGAAAGTATTTATACCTCTTTAATTTTATAGCC
TTTTGTGCGGCTACTCTTTAAATTCTCTTAGAGTTAGCTAAGTGAAATAAATTGCC
TTTAAAAGTAGTTGGACGAGTTATCCTTTTTGTAGACAAAATCTTGCCCACTAGGC
TATTTAGAGGACAAATTTTAAATAGCCGCAAAAGTGGTTATTTATGCAAATGTTA
CATTTATAATCTAGCCCATCCAACTTGGGACCCATGGATATAACAATTTGTTCAA
ACTTAAAAAAAATTTGACAAATCATATTTTTTTTTGGGATGAATCAGACAACCTT
AAATCATATTTTTTTTTTCATTTCAATTTGTTTATTACTCTCCCTTTTAGACCGTCG
TTTCAAAATAAATTTTATTTTTTCTTTAGACAATTCTTTAATTCTGAATTTCTATAT
GACATGTTTAAGATTGAAAAACTTTGTGATCTATTCTACATATCTTTAATTGAAGC
CTAATATAATTACGTTCTTAAACTTCATGTCAAATTAAAACCAGACAAACAAATT
AAAACGAACGGTTACCTTTGGTACATGACAGGAACAATGCCACCTCTGTAGATAC
CAATTTTTTCCCAAGCAGGTTGAGCCATGTCAAAATGTGGCCTTGGTGGGTTGCA
CCATCCACCATTATTGCTAGGAAGTGCAAAATTTGGTGGACAAAAATTAGTGGCT
GTAATTGTAATAGATGTTCCCTTAATGCACCATTTAGAATCTTGATTATAATCACA
CATAATTTTATAACATTGACCACATGATGCTCCATCATTGAACAATGCAGTACTTA




ATGCAGCAGTGTTTGTACCATAACCTGTTGAATACAAGTTCCCATAGCCACAAGC
ACCCCCTGTTCCATACAATCATTTGTTAATAATCAGAATTCACGTCATAATTACTA
TCCTTCTATCTTATTTCGTAGAACAGTATCTGATTGAGCACAAAATATTTCGTGAA
AATAAAATTTGGGCTATTAAAAAAGATCCATATATTTTTCACTACTCTCCTATTTT
ACGGAGGGACAGATAAAGCTAAAGGATAAGAAGCGAGTTTGACAGAATTCTCTA
TTTTGACTAATACTTTATATTCGACTCAATAAATTTATTTAATATATACCATCAAT
TTAGAATCTAATGACTCAAAAAGACTAAAACTACAAAATCAAAAGTTTCAAATTC
TAATTTCGTAGAATATTTGAATGAACATGAATGATATATCAAAAGTATATCTAAT
AAAATCCATGGTCTTAAATATGACACATGACATTTCTATAGCTATTAAGAGCATG
TCATGATTAGTGATAAAATTGTATAAGTAGTTATTTCTATAACAGATTAAAAAGA
AAAGAGTGTCGTATAAAACCGAGTAAATTCTTGATATACAAAATTTTGTAAAACT
AACCCATTGTGCCAGAAGCATCAGATCCTCCATAAAAAGTAGCATGAGCACTCAT
CCATCCAGAAGCAGAGAAAGCATTTGCAGTACTAACCAAAATGTTGCAAAAAAC
AAATATGAAACCTAATGTTAAAATGCCAATTTTGGCCATTTTCTTAAGAAAAATA
TAGAAGAAAAATTGAGGAAGAAGAAATGGTATGTGTTGTAGAAATAATGGTTTA
AGCCAAGAAAAGTAGATGATACTTATATAGGGAAAATTTGGCTATTTAATGCAAA
CAACCTCACATGTGAACATTGCAACTTGTTTGTGAAGAAAAAAGGACACCACATT
TATTTTTTTTACAAAAATTGTAACTCATTAAAGTTTAAAATAATGAAATTTAAATT
ATAGTAATAATTTCTAGAGTAATTTTGAATAGATTAATGAATATATAATTTGAATT
TGAGCTATTAATTCAGTTGAATCCGTAAATTACACTGTTGAGACTGATCATATAA
GAGTTAACTATACTTTAATCATGTTTAATCTTAAGATATATAATATAACGTTACGA
ATTTAAGATTACACTCATTGATTAATTATAAATTCGATAATTTAATAAAAGATTTA
CGAGTAGGTATATTTGAGTTAAAGTTTTTAATATTATGAAGAAAAAAGTGAATTT
GGATATGTCGGTGAATGGAGAACAAAAAACAAATAATTCTTAAATAGTAATTTTT
TAGTGTA



