
IDENTIFICATION 

Species: Solanum pennellii 

Locus: XP_015084502 

Gene Model: XP_015084502.1 

Description: SpnEXLB-03 

Family: Expansin Like Beta 

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130  

EXTERNAL RESOURCES 

https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome  
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>SpnEXLB-03 

MVFNNSHCIIFLLVTIIIYPSICYGQEANSLYSRATYYGSPDCYGTPSGACGFGEYGRKI

YDGKVSGVSRLYRNGTGCGACYQVRCKVPGHCTDEGTKIVVTDHGEGDHTDFILSV

RAYSDMATSGMANYLLAYGVVDVEYRRVPCTYYGYNLMIKVHEHSRFCNYLAIVPI

YQSGAFDIEAVEVWQADCKEWKGMRKAYGAVWDMPNPPKGSLTFRVQVSVNGEA

TKWVQLADVLPDQWKAGIAYDTYLMLD 

CDS (coding sequence) 

>SpnEXLB-03 

ATCCACTTCTTGGAATCTTAATATTCCTTTTGAATAATTTCTTAGTAATTTTGAAA

ATTTTATCATAAGATATGGTTTTCAATAATAGCCATTGTATAATTTTTCTACTTGT

GACAATTATAATTTATCCTTCAATTTGTTATGGCCAAGAAGCAAATTCCCTTTATA

GTAGAGCTACTTATTATGGCAGCCCTGATTGCTATGGAACCCCTAGTGGAGCATG

TGGATTTGGTGAATATGGAAGGAAAATTTATGATGGCAAAGTGAGTGGAGTCTCT

AGGCTCTACAGGAATGGAACTGGATGTGGTGCTTGCTATCAGGTTAGGTGCAAGG

TACCAGGTCATTGCACAGATGAAGGTACAAAAATAGTAGTAACAGATCATGGTG

AAGGTGACCATACAGATTTTATACTAAGTGTACGTGCCTATTCAGACATGGCTAC

CTCAGGAATGGCTAATTATTTGTTGGCTTATGGAGTTGTTGACGTTGAATATCGAA

GAGTACCTTGTACATACTATGGTTATAATTTAATGATTAAAGTTCATGAACATAG

CAGATTTTGTAACTATTTGGCTATCGTACCAATATATCAAAGTGGTGCATTTGACA

TTGAAGCTGTTGAGGTTTGGCAGGCTGATTGTAAGGAATGGAAGGGTATGAGAA

AGGCATATGGAGCAGTATGGGACATGCCAAATCCACCAAAAGGATCACTCACTTT

CAGAGTTCAAGTTAGTGTTAATGGGGAAGCAACTAAATGGGTACAATTGGCTGAT

GTTTTACCTGATCAATGGAAGGCTGGCATTGCTTATGACACATACCTTATGCTAG

ACTAAATAATTACTATGCTGTATAATGTCATGTGGTGTGCAAAAGTGCTTTATTTA

GAAATTTATCAAATAAAAAAAATCATACAAAGATTAAGTAAAATTTGTAATGTTG

TAGGGTATGCATGCATTATGGTGAATTATATTGTGTGTTTGATATAAATAAATTAG

TCATATGCAAAATTTGCATGTGTTTCTCTATTATACACAA 

Nucleotide 

>SpnEXLB-03 

CTCTAAAATTTACTATTAGACCAGAGATCGGATTACGAAATTAAATTGGTACAAT

GGTATTGAACACAACTTATTTATAATACTCAACATGAAAGTGATTAAAATATTTTT



ACATAAGAAAGAGTAAGCAAAGATATTTATTGTTGTCGATAGTGGAAATTAAAA

ATATTTAATTATTAGTAGAAAATAATTATTTATTAAGCTTTTCATTCCTTCTTAATT

AAATCTTAAAGTGTCATTAATTGGAGTAACGCGTGATTGAATTATATTATAAAGT

GCCAAAAACAATGTACTTATCAAATTTAATTAGTACTTAACCCCATCTTCCACTTG

CTTAATCCCCCTACTCCTTAGTGGAACAAATCATGTAGAAATTTTTAGAAAAAAA

ATTATTTTATATGTATAGAAGAATAAGAATATTTTTATATTTCCCTTAATGGCTGC

TTTCTATAGTACAAAAATTCAACTATATATATAGCCTTTACATTTCATCATTTCTC

ATCCACTTCTTGGAATCTTAATATTCCTTTTGAATAATTTCTTAGTAATTTTGAAA

ATTTTATCATAAGATATGGTTTTCAATAATAGCCATTGTATAATTTTTCTACTTGT

GACAATTATAATTTATCCTTCAATTTGTTATGGCCAAGAAGCAAATTCCCTTTATA

GTAGAGCTACTTATTATGGCAGCCCTGATTGCTATGGAACCCCTAGTATGTACAA

TTTTCCCCTCAATATTTTCATTTTTTTTACGTGTCTACGCGCGATAGATATATATAC

TTATACGTGTATAGTCGTGGCAAATGAAATTGTCTAGATTGAATTTGAACAGGTT

AAAAATAGGTTGAAATGTTATGTTACATAACCAAGTAATTAACCAACATGCTCAT

ATTAATTATAATGTTATACAATCTCGTTTGCTAATAGATATCGATCTTAAGCAATA

TTTTATGGTAATTATGTTATGAAATATTATAATTAAGGTTATTAATTAACCTTATT

ATTATTGTTGTAACAAAAATAAAACAGGTGGAGCATGTGGATTTGGTGAATATGG

AAGGAAAATTTATGATGGCAAAGTGAGTGGAGTCTCTAGGCTCTACAGGAATGG

AACTGGATGTGGTGCTTGCTATCAGGTATATTCATTATATTATAATACTATATACT

TTCGTCATTTTAATTTGTTTAAGATTACAACGTTCAAAAATATTTTCTTAAATTTTA

TATCAAATTAAAATAAAATATTCTAATTGAAACAAAAAGAATAGGTAGTAACTTT

ACTAAACATAATAATCCATTTAACTAGTTTCAACTTCAAAAACTAAAAAGCAATG

AAAATGACATTCACATAACCATATACAAGTGTACCAATAACCTTACCAAAAAAG

ACTCATTTATGTTATTATCTGTTAATTAAAATGGCATAGATGAGCCAAATTTTTAA

TAGTAGATGAAACTTTTCTCAAAGTTTGATGACATATTTGAATATTTTCTTTTTGA

AAAATAATTCAATTAATGACGTGATCGAATCATAATTTACCACATGTCAAAAATA

ATTTTACAAAATCAGAATTATTTTTTGTTAACAACTAATGACATGGATGAGCCTTT

TTTCAGAGAGAAATGACACAGATGAGCCGAACTTTTAACGGATCAGAGCCTTTTC

TCGAAGTTCGACGACATATTTAAGTGTTTTCCTACGGTAAATAATTACAGTTGAA

AATAAAATGACAAAAATGAGTAAATAATAATTTAGACTAATGCATGGATATCTCA

CTCTCTTTAAGAAGATTCAAGCCCACTGCAACATTATAATCTGCACCGATCCAAC

AGTATATCTTTAAAAAGGTTTTTTTTTTCGGAATCTTTATTTATCTTTTTGAAAAAT

TTGAACCAAAAACACGATTTTTCTATTCATTTTTCTCGAAAAACACATGTTAAAAA

ACAGATTCTCGCGCTTCCTAATTTTTTTTTTTGCAAACGTACAACAGGTTAGGTGC

AAGGTACCAGGTCATTGCACAGATGAAGGTACAAAAATAGTAGTAACAGATCAT

GGTGAAGGTGACCATACAGATTTTATACTAAGTGTACGTGCCTATTCAGACATGG

CTACCTCAGGAATGGCTAATTATTTGTTGGCTTATGGAGTTGTTGACGTTGAATAT

CGAAGAGTACCTTGTACATACTATGGTTATAATTTAATGATTAAAGTTCATGAAC

ATAGCAGATTTTGTAACTATTTGGCTATCGTACCAATATATCAAAGTGGTGCATTT

GACATTGAAGCTGTTGAGGTTTGGCAGGTACGTTTAGTCAGAGGCAAATTCAAAA

TTTAAATTTTATTATTCTGAGTCATAAAATGAATTTTGTTGAAATAAATACCTCCA

CTTGGTATATATAAACTATGTGATATTATATGTTACATTGTAAATGGTATGCATAT

ATACCCTTAGTCGTACTTTTTGGAATTCATGCCCCTGTCGTTCAAAAACTAGAGTA

TATATATATCCTTTATACTAACGGATATACACGTGTCATAATCTTATCCATCGACC

GACATTTATTAAATATTGGATCGATGAATAGGATTACGTCATGTGTCCCTATTTAG

TCTTCATTTAGAGTGAAGGGCATATATGCTTGAGTTTTTGAATAGCGAGGGTACC

AATGTCCAAAAGCATGACGGATGGTAACTGCATACCATTTACGATAGTTTGACGG

TATATTTATCTTTTTTCCCTTTAAAATACAAAGAAATAAACAGATGAAGTAGTTCA

TAAAGATATACCGTCTATTACATATATATATATAGAAGGAAAACAAATCTTATCT

TATTTTATAAATATATAATATAATTTTTCGATGAATTTTGTTTAATTTCATTATATG



CCAAAGAGCGAAAAAAATATTTAGATCCAGTCATCCACCTATATATAAGTATATA

TTGGTAATTCTCTCTCATTATTTGTTTAACTAGTACGATTGCTAAAGTATTATCTA

AACTATAAAGTTGGTTTCTAAGTTGATTACTTAACTAATAGTTATTATTTCAAAAA

AATCTATTAGGATCAAGATGAGTGAACTTCTGAGATAACAACTATAAGTTGAGTA

ACGATTTCTCAAATCTATTCCTAAAAGATTATATATATCTGCATGTAACGTACAAA

CATTGCATATAAAGTGAAATTTAGTAACGTGAAAAATAAGACGATGATCGTATGT

ATGTATGTATGTGTAGGCTGATTGTAAGGAATGGAAGGGTATGAGAAAGGCATA

TGGAGCAGTATGGGACATGCCAAATCCACCAAAAGGATCACTCACTTTCAGAGTT

CAAGTTAGTGTTAATGGGGAAGCAACTAAATGGGTACAATTGGCTGATGTTTTAC

CTGATCAATGGAAGGCTGGCATTGCTTATGACACATACCTTATGCTAGACTAAAT

AATTACTATGCTGTATAATGTCATGTGGTGTGCAAAAGTGCTTTATTTAGAAATTT

ATCAAATAAAAAAAATCATACAAAGATTAAGTAAAATTTGTAATGTTGTAGGGTA

TGCATGCATTATGGTGAATTATATTGTGTGTTTGATATAAATAAATTAGTCATATG

CAAAATTTGCATGTGTTTCTCTATTATACACAAGTCAAGATAACAAGAAATCATA

AACGATTACTCTCTTTGTCTCAATTTATGTGACATATTCTAAATTTTGAGATTAAA

TAAATCTATCTTTGATCGTAAATTTTTCATATATCTATTACACATGTAGCGCATTA

ACCACTTTTAACTCTTTGCCTAAATTACACATGGCTTTATATCTTCCAAATTGATG

GTGATTGCTAAAATGTTAAGGTGGATGCTCTTCAAAATTAAAATCAAATAAGTTA

GAACGAAGTAATTTGTTCAGAGCGGAAAAATAGAATCGACTGAATTAATAAATG

AGCGGGTCAGAGGTTTGAGGGTTGGATATAAGTTGCGTCAAGTTGGTCCTAATAA

TAAGTTGGGAATATATCTATTTCCTTTAATCACATAGGGTCTATCGAGAATAATCT

CTTAATCTTACCTTAAGGTAATAATAAAGTCAACATACACTTTACCCTCTTCATAT

CTCACTTATGTAATTACACTGAATATATTTGTTT 


