IDENTIFICATION

Species: Nicotiana tomentosiformis
Locus: XP_009619445

Gene Model: XP_009619445.1
Description: NtmEXPA-23
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05025
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+ Name Accession Description Interval E-value
[+ PLN00193 super family 4, expansin-A; Provisional 40-295 203e-159
SEQUENCES

Peptide

>NtmEXPA-23

MVLTFSFGNLRWSVVQRRHRFCRRAGY GLGLPSLPVLLEMAKCGILALGFIIGFFSIFF
NANAFTASGWMRAHATFYGGADASGTMGGACGYGNLYSTGYGTRSAALSTALFNS
GGSCGQCYKIICDFYAEPRWCKKGVSVTITATNFCPPNYALPSDNGGWCNPPRQHFD
MAQPAWEKIGVYRGGIIPVFYQRVPCKKRGGVRFTINGRDYFELVLVSNVGGAGSVR
SVQIKGSRTNWMTMSNNWGANFQSNTYLNGQSLSFRVTTTDGVTKTFLNIVPANWR
FGQTFSSPTQFS

CDS (coding sequence)
>NtmEXPA-23

CACTGAGTACAATGGATGGTACTGACGTTCTCTTTTGGGAACCTACGTTGGTCTGT
GGTACAACGTAGGCACCGATTTTGCAGGCGGGCAGGCTATGGGTTAGGACTTCCC
TCACTTCCAGTGCTATTGGAAATGGCCAAATGTGGCATTCTAGCACTGGGTTTCAT
AATAGGTTTCTTTAGCATTTTCTTCAATGCAAATGCTTTCACAGCTTCAGGATGGA
TGAGAGCTCATGCCACTTTTTATGGTGGGGCTGATGCTTCTGGTACAATGGGGGG
TGCTTGTGGATATGGCAACTTGTATTCAACAGGGTATGGAACTAGAAGTGCTGCA
TTGAGCACTGCCCTATTCAACAGTGGAGGATCTTGTGGGCAATGCTACAAGATCA
TTTGTGATTTCTATGCAGAACCGCGATGGTGCAAGAAGGGAGTATCTGTTACCAT
AACTGCTACGAACTTTTGCCCACCAAATTATGCACTTCCTAGTGACAATGGAGGC
TGGTGTAACCCTCCTCGACAACATTTCGATATGGCTCAACCTGCTTGGGAAAAGA
TTGGCGTTTACAGAGGTGGCATTATTCCTGTATTCTACCAAAGGGTTCCATGCAA
GAAACGTGGTGGAGTTAGATTCACAATCAATGGAAGGGACTATTTTGAGCTAGTA
TTGGTAAGCAATGTAGGAGGGGCTGGATCAGTTCGATCAGTTCAAATCAAAGGGT
CAAGAACAAATTGGATGACAATGTCTAACAACTGGGGAGCCAATTTTCAATCCAA
CACTTATCTCAATGGACAATCACTTTCCTTTAGGGTCACTACAACAGATGGTGTCA
CAAAAACATTCTTAAACATTGTCCCCGCCAATTGGCGATTTGGGCAGACATTTTC
AAGCCCCACTCAGTTCTCATAAAGCAAAGGATTTTAGAGTTCTTGGATTCACAGG
CAGTGGTGTGCTTACATTTTAACGAAAGCAGCCCTACCCTGACCTTTGCTTTTTTT
[TTTTTTTTTTTGGAGTCTTGATTGTTGAGGAGTTAGAGGTAAATAAGCCCATAAA
CTCTTGTCCAAAGTTGGTGTAACAGGAGTTGTTGAAATACTTATTTCTTTGTATGT
AGACTACTGGCATTTCTCTGTAGTAGAAGATCAATAAGACATTTTGCCTCAGCTG




CAATCTTCAAGCTGAATACATGTGCTTTATATTTGTAACTTTACAATATGATAGTT
TTCATGTTATACATATTGTACCAATTGCCC

Nucleotide
>NtmEXPA-23

TCACAAGAAGAAGTTTTAGAAAGAAAAGATTTTTGGGAGTATCCTCTATTCTGAG
AAGGGTGATCGTCCAGGCCGAAGGTCCTAATCAAGGCGTTGACTTCCTGAAACTA
CTTGTGCCAAAGTAGGGAGCACACGAGCCGAGGGTCTCGTTGCTGAGAATTTACT
TAGTCAGGCTAAGGTATGATATATGAGCGTTGAGAACTATGAAACGAGTGACAC
CTCATGGATTGGGCCTATTCGATCAGGTTGGGATCGAACCCGTGCCGATCACATG
GTGACTAAGACAGAAATAAGTTAGGATAGTTGGAACTCCCGAAGTATAAAGTGA
AGTATTTTTTTTATAAGAAAGAAAAAGAAAAGAATTTCTTTTAGAATATTCATAA
ACTGTTGTTATACAATTATTTTAGAATTGTTTTTAGAAGCTTTATGTTTTCTATGCA
TTTAGAATATTTGCTCGTAATGTATATTTTATTAAAATTTTGTCCCCTGTCGTTGAG
ACTCACTGAGTACAATGGATGGTACTGACGTTCTCTTTTGGGAACCTACGTTGGTC
TGTGGTACAACGTAGGCACCGATTTTGCAGGCGGGCAGGCTATGGGTTAGGACTT
CCCTCACTTCCAGTGCTATTGGTGAGCTCCGCTTTTGTTCGTGGAGTACTCCTTTG
AGTCGTCATTATTTAGCTATTTCTTTGTTTACTTAGAAAACTGGTCAGGAAATCTT
ATGTCCTGAGCAGTGCGTCAGTTTATCAGTAGAGACTTCATAGACACAGTCGGTA
GGTTAAGATTCAGATGTTTTTAATAATAACTTTGCAATATTTCATTAGTTACTACG
AATAAAGTTTTGGAGTTGGTTTATTTTAGATATTTAAATTAATAATAAGTATTTGG
TTAAAGTATTGCCTGGTTGAATATAAAGTTTGAAGTTTTAATAGATTTGATAGGC
GCAGATGGTTCGCTCGGTCACGTTTAGTGATCGGGTGCCGGTCTCGGCTTGTTCA
GAAAATGAGTCGTAACAGAATCCCATAATTTTTTGTAGTACAAAACTATTAATTG
TAAGCTCATTAAGAAATGATTTTAGCTCGACCAAATGACTAGAATCTAACACTAG
AACGAATTCGAGACCTAGACCTTCAGTCCTTTCCCCACATCCTCCCTTTATGGAGG
AACTACATTGGCTGAAGAAGTTCCGCTTTGTCACAAAATCATATATACTATGCAT
AGGTTTTATTTTTTTCTTGAATATATTTTGATTGTTTAATCCCATTATAATACAACG
TAATTAAGTTTCAAGCGTAATAGCAAAGAGGTCCAAAAATATTTTAGATCGTGAG
TTCAACTTTAGCAGTGCTATTTCAGCATTTTTTGAATTCCTTGTTTATAGTACTGCC
AAAGAAATTTTTATCTTTTTAGTTTCGCAAAACCTTCTTCATCTATCTCAGAAAAA
GCGGAGAATCTCAGTAGTCCAATCGATTGGCTACTTGAAGTTCACCAAGCTGGTG
AATATTCGATTTCTACTTTATTATCCCTACCCTTTTCCCTATATATAATGATAATAA
TAGTAATAAAGTTAGAAAATAAATCTCAGGGAGGTAAGGTGCGGGTAGGGTACG
GTTCCCAAGAACATGATCATGATACAACATTTCCATACATTAGCTATTTCAAGAA
TTTAAACTCTGCAAAACGAGACACATTTAGGTACAAGTCATATCGGATATAGAAA
AGAATGAGCACATAGTATAAGCCATAAGGTACAAGAATTGCATATTATTAGACTT
GGAAGACAAGTAAAAACGAATTCACCAACATGCATGTGCTAATAGATGAAAGTG
ATGGGACTAAAGAATGTAAGGTCAAAGCAAAGGCATGTGAGTTTGTCTACAAAT
TCAAGGGAAAAAGTATATTTTATGTTGCAAGTGAGATGCTAGTCTTTTGTTTCAAT
AACAGAACTGATTAATTCACGGCTTATCTGTTGGGAAAACAGTGTGGACTTAGAG
GGAAAGGTAACGAACGTGGGAATAATTGATTTAATTCTGCAGAGAGAATTCATTT
TCAATATAAAATATTGTTTTTCTCCTAGCTCCCCTCACCCCCACTTGCAGTGATTG
GGCATGTGAGGTGGTTGCATTAAACAAACTGCACACCTATTTAAGTAGCAGCTAC
TTTTCTTGGTTAACCCATCAAATTATTAGAAACTCATCCCAATTCCATTTCCTCAA
TCTTATTTCTACTTCTGCTACTTGCTTCTACAAAGGAAATGGCCAAATGTGGCATT




CTAGCACTGGGTTTCATAATAGGTTTCTTTAGCATTTTCTTCAATGCAAATGCTTT
CACAGCTTCAGGATGGATGAGAGCTCATGCCACTTTTTATGGTGGGGCTGATGCT
TCTGGTACAATGGGTAAGTACCAATATTTTCCAAACAAACTACTCAACCTTTATTA
TATCATTATATCAACCAAGTATCTTTAACCCCAAACTAGTTCGACCATATGAATAT
AGTTTAAATATTTTTGTGTAACGTGCGACAGGGGGTGCTTGTGGATATGGCAACT
TGTATTCAACAGGGTATGGAACTAGAAGTGCTGCATTGAGCACTGCCCTATTCAA
CAGTGGAGGATCTTGTGGGCAATGCTACAAGATCATTTGTGATTTCTATGCAGAA
CCGCGATGGTGCAAGAAGGGAGTATCTGTTACCATAACTGCTACGAACTTTTGCC
CACCAAATTATGCACTTCCTAGTGACAATGGAGGCTGGTGTAACCCTCCTCGACA
ACATTTCGATATGGCTCAACCTGCTTGGGAAAAGATTGGCGTTTACAGAGGTGGC
ATTATTCCTGTATTCTACCAAAGGTAGAGTAATATCTTCTTAAAGAAAATAGTTTT
GCTTTGATTCAAGGTTCTTGGCTTTAATTATATCACGCAATCCACAGGGTTCAACA
AGAAATAGTAGTACTTAAAAATGACTTGAGCTTCTATACACTCAAATTGTATAAA
AGATTTTGCACCATCTAATCACCTAAACGATACTCCTTAGCGATCTGTAAAATAA
GACAGGTTACCTGCTATAACATGTTAAAATACTGATAGCGTAAAAGTTCTTTTCC
AATGTACGTGTATATATAAGCTAAATCCTACAAAAAAAAACATGAGCACTTGCTC
ATTCAATGACTTATAAATTACTTATTATAGCTCATCAACTATGAATAAGATTCTTG
GCAGTTAATACTAACTTTTTAGGCAAGTAAATTTGACAAAGTGGGTGTTTATAAA
TTTCTTGTTAATTTTGTGGAGCAGGGTTCCATGCAAGAAACGTGGTGGAGTTAGA
TTCACAATCAATGGAAGGGACTATTTTGAGCTAGTATTGGTAAGCAATGTAGGAG
GGGCTGGATCAGTTCGATCAGTTCAAATCAAAGGGTCAAGAACAAATTGGATGA
CAATGTCTAACAACTGGGGAGCCAATTTTCAATCCAACACTTATCTCAATGGACA
ATCACTTTCCTTTAGGGTCACTACAACAGATGGTGTCACAAAAACATTCTTAAAC
ATTGTCCCCGCCAATTGGCGATTTGGGCAGACATTTTCAAGCCCCACTCAGTTCTC
ATAAAGCAAAGGATTTTAGAGTTCTTGGATTCACAGGCAGTGGTGTGCTTACATT
TTAACGAAAGCAGCCCTACCCTGACCTTTGCTTTTTTTTTTTTITTTTTTTGGAGTCT
TGATTGTTGAGGAGTTAGAGGTAAATAAGCCCATAAACTCTTGTCCAAAGTTGGT
GTAACAGGAGTTGTTGAAATACTTATTTCTTTGTATGTAGACTACTGGCATTTCTC
TGTAGTAGAAGATCAATAAGACATTTTGCCTCAGCTGCAATCTTCAAGCTGAATA
CATGTGCTTTATATTTGTAACTTTACAATATGATAGTTTTCATGTTATACATATTGT
ACCAATTGCCCTACTGTATTTTCTGCCATATAGTGGTAGTAGTACGTGTGAACTTG
CTCTGGTTTCCCATATTTGCATTATACGTACTAATAGCTTGTTTGGTCAAACTTTTA
AAATTTGCTTATTTTGAAAAGTGCTTTTGTCAAAAGTGTTTATCAAAAACGTACTT
TTGGTGGGAAGTTGTTTGTGTTTGGCTAATTAATTTGAAAAATACTTTTGAGCAAC
ATGTTTGGCCAAACTTTTAAAAAGTGCTTTTAAGTGTATTTTTCTCAAAAGCGCTT
TTCAAAAAAATAATTTTGGAGAGAAACTATTTTTTTTTGCTTCTCTAAAACTGCTT
GTGCTTCTACTCAAAAACATTTTTTTCTTTCAAAAAGCTTGACCAAACACCTTAAT
TTTGGCAAAAAAATACTTTTGACTAAAAAAAAAAAGTGCTTTTGGCCAAAAAATA
AACTTGGCCAAACATACTATAAGTGTGCTAAAATACTTGTACAGTGACTTGTGCC
TTTTAATA




