IDENTIFICATION

Species: Nicotiana sylvestris
Locus: XP_009782073

Gene Model: XP_009782073.1
Description: NsEXPB-01
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026

EXTERNAL RESOURCES
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DOMAIN ARCHITECTURE

Query seq.,

Specific hits

Superfanilies PLNO0193
DPBB_RIpA_EXP_N-1like superfamily

List of domain hits ol
+ Name Accession Description Interval E-value
[+] DPBB_EXPB_N cd22275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily; Beta-expansing 35-154 8.05e-66
[+] PLN00193 super family cl33423 expansin-A; Provisional 12-258 1.95e-24
Peptide

>NsEXPB-01

MAFNLHLITFLALCLFQQCTCTHVKSLNASLAGFQPAVATFYGAPNGAGSDGGACG

YTNAVSQTPYNSFVSAGNAPLFRKGLGCGACYQVQCNLGPCSGNPVTVTITDECPSC

SGAVHFDLSGTAMGAMAKPGQADALRNMGNIGVSYQRVPCVYKNTNVAFKVDPGS
NANFLSVNVEFENGDGDLNLVELVPARSTQSITMNHVFGATWSTNINPSAQPAPYSIR
LTTEFNKKLTVPNVIPVGWKPGQTYNSNVNF

CDS (coding sequence)
>NsEXPB-01

AATAAACTCTTGTTCTATCTAGTAAATCAAGCATATTATGGCTTTTAATCTCCATC
TCATTATCACCTTTTTAGCTCTATGTTTGTTTCAACAATGCACTTGCACACATGTTA
AATCACTCAATGCATCTTTAGCTGGTTTTCAGCCAGCTGTAGCAACATTTTATGGT
GCTCCAAATGGAGCAGGAAGTGATGGAGGAGCTTGTGGATATACAAATGCTGTA
TCACAAACCCCATATAATTCCTTTGTATCTGCTGGAAATGCTCCTCTCTTCAGGAA
AGGCTTAGGCTGCGGAGCTTGCTACCAGGTGCAATGTAATCTAGGCCCTTGCTCA
GGAAACCCAGTGACTGTAACCATTACAGATGAATGCCCTAGCTGTTCCGGTGCTG
TTCATTTTGATTTAAGTGGAACTGCCATGGGAGCAATGGCCAAGCCTGGACAAGC
TGACGCGCTACGTAATATGGGAAATATTGGAGTCTCTTACCAAAGGGTACCGTGC
GTATACAAGAACACAAATGTAGCGTTCAAGGTGGATCCAGGATCTAATGCTAACT
TTTTATCAGTAAATGTAGAGTTTGAAAATGGAGATGGTGATCTTAATTTAGTGGA
GCTTGTGCCAGCAAGATCTACACAGTCGATAACTATGAATCATGTATTTGGGGCA
ACATGGAGTACTAATATTAACCCTTCAGCACAACCTGCTCCATATTCTATTAGGCT
CACAACTGAGTTCAATAAGAAACTTACTGTTCCCAATGTCATTCCTGTTGGCTGG
AAACCTGGACAAACCTACAATTCCAATGTCAATTTTTGATTGTATTCTTCAACACA
ACACAAAAATAATGAGTAAAATCAATGTCACAAAAACGACTTTGAAATGTTCTCC
TTTTA

Nucleotide

>NsEXPB-01



CAGAGAAAGCGAAAGAGACGGAGGAGTACGAGAAAGTGAAGGGGATGGAGGAG
TACAGAGAAACTGGAAGAAAACAGAGAGTAAAGAATCGGTGTGAAGACGCGGC
TGTGCATCTGAAGAGGTTTGTGTTTTTTGAGAGTTTTTTTGTTGTTCGCGCAGAGG
GAGTATCACTTTTAAAATGCTAAGTGTAGAGGCAGGAATTGGGATTTGCTGCTGA
ATTGGAGCGCCACGTCGCCGGGCTTAGGGCCCTCAATTATATATATATACACATT
GAATTATCCTGAATTTATAATTTTTAGCTGAAAATTTCAGGAAAAAATACGTACT
AACTAATCTCTAAATAGCAGACTTAAGAATAATTGTTCGTGTACTTCCCCCTTTCT
TTTTTACTTGCGAGGATCATACAGTAAGAGGGCAACAAAAAACATTAAAAAAAT
ACAAAAATAAAAAAATAGGACATTTGAATAATAATATTTGAAAGATAAATTTTAT
TAAACTCCTAAAAGGAGAACATTTCAAAGTCGTTTTTGTGACATTGATTTTACTCA
TTATTTTTGTGTTGTGTTGAAGAATACAATCAAAAATTGACATTGGAATTGTAGGT
TTGTCCAGGTTTCCAGCCAACAGGAATGACATTGGGAACAGTAAGTTTCTTATTG
AACTCAGTTGTGAGCCTAATAGAATATGGAGCAGGTTGTGCTGAAGGGTTAATAT
TAGTACTCCATGTTGCCCCAAATACATGATTCATAGTTATCGACTGTGTAGATCTT
GCTGGCACAAGCTCCACTAAATTAAGATCACCATCTCCATTTTCAAACTCTACATT
TACTGATAAAAAGTTAGCATTAGATCCTGGATCCACCTTGAACGCTACATTTGTG
TTCTTGTATACGCACGGTACCCTACAATAACAAGTACAACTGCTTATAACAAATA
TTCTTTGTGTTATCGGTATATAACTTTATTCACAAAGATACGTACCTTTGGTAAGA
GACTCCAATATTTCCCATATTACGTAGCGCGTCAGCTTGTCCAGGCTTGGCCATTG
CTCCCATGGCAGTTCCACTTAAATCAAAATGAACAGCACCGGAACAGCTAGGGC
ATTCATCTGTAATGGTTACAGTCACTGGGTTTCCTGAGCAAGGGCCTAGATTACA
TTGCACCTATAATTGAACAAGATGTACACGTCATGAGTATATAACATTGACGAGG
CAAATTAACGAAGTCTTAGACATTAGTGCAATTTATCAAAGGATTTCACTCTTAT
AACTGTTAATTAGTGCATTTTAATATGTTGTAACATGTTATTTGGAAGTGACGAAA
AACTAAATTATGGGCAAGTAATAATATGGACCTGGTAGCAAGCTCCGCAGCCTAA
GCCTTTCCTGAAGAGAGGAGCATTTCCAGCAGATACAAAGGAATTATATGGGGTT
TGTGATACAGCATTTGTATATCCACAAGCTCCTCCATCTTGCATGACAAAATAAA
AATCAATTTTATTGTCCAAATAATAACAAACCTCATAAAAACAATTAAAAAGATC
AACTTTAATTACCCTGGCAGTGTGTCGATAACAGCCTCTAATATAAAGAAATTAA
CGGAAAAAATATCGTATGCAAATTAAAAAAAAAATTTACATAGAGTATAACATC
ATTAATTACCACTTCCTGCTCCATTTGGAGCACCATAAAATGTTGCTACAGCTGGC
TGAAAACCAGCTAAAGATGCATTGAGTGATTTAACATGTGTGCAAGTGCATTGTT
GAAACAAACATAGAGCTAAAAAGGTGATAATGAGATGGAGATTAAAAGCCATAA
TATGCTTGATTTACTAGATAGAACAAGAGTTTATTGTCCTTAATATTTTTTCTAAT
TGCTTGGAGAAACTCTATGGTATGGGTGCTCCTTTTATAGTGGAGAAAACATAAC
GCTTACCAAATATTAAGGAATATTTGATATCTAAAAGATATTAATGATACTCCAT
GTTATACTGTAGTTTTACTTACCATAATGGCAATATATTAAAACTAATTACCAAAG
AAGTATATATATAAGTCTTAATTAATGGATATATAGTAAGTTAGAGCTAACCATT
GACTAAATTATCTTACACAAAGAAGATCTTGCTAATTTACCAAGATCATCCCTAG
GTTCATTAAGGGATGATAACTACTTACTATTTCACATGAAATTATCTAGCTCGTTG
ATCACTTGCCAATATTTTTTAATATATTTTTATCTATTCTATCAAAAGATCTTGAG
AATTATTTTCTGAATGCTATGATCTTTAGATACTCTTCAAACCCTGATATTCTGTT
AGTTTAGCACATCAATAAAAGTATAAAATATGTGT




