IDENTIFICATION

Species: Sphagnum fallax

Locus: Sphfalx0086s0083

Gene Model: Sphfalx0086s0083.1.p
Description: STEXPA-22

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Sfallax_v0_5
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Sfallax_v0_5

GENE STRUCTURE

SIEXPA-22
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Query seq,
Superfanilies

+ Name Accession Deseription Interval E-value
[+ PLN00193 super family expansin-A; Provisional 41-262 2 35e-113
SEQUENCES

Peptide

>STEXPA-22

MIQQQFAAGRRSSVVSFRMAGYATGILAAIFLACMMQQVHGWSYAHATFYGGSDA
AGTQGGACGYGNLYNSGYGTNTAALSSALFNQGLSCGACFQVICQGSQWCLPGRSV
TVTATNFCPPNPSLANDNGGWCNWPLQHFDMAMPAFLQIAVYRGGIVPVSYQRVTC
IKYGGIKFTMSGSSYFSLVLITNVGGSGDVHSVSIKGSNTGWLTMSRNWGQKWQTN
ANLIGQSLSFMLTTGDGRTLTSMNVAPAYWGYGETYEGSNFY*

CDS (coding sequence)
>STEXPA-22

ATGATTCAGCAGCAGTTCGCGGCGGGACGCAGATCAAGTGTAGTTAGCTTCAGAA
TGGCTGGATATGCGACGGGCATTTTGGCGGCGATTTTCTTAGCCTGCATGATGCA
GCAGGTGCATGGATGGAGCTATGCACATGCGACTTTCTACGGTGGCAGCGACGCC
GCAGGCACTCAGGGCGGTGCTTGTGGGTATGGAAACCTATACAACTCAGGGTAC
GGGACTAACACGGCGGCTCTAAGCAGCGCACTCTTCAACCAAGGCCTGTCCTGTG
GAGCTTGCTTCCAGGTTATATGTCAAGGGAGCCAGTGGTGCTTGCCGGGCAGATC
GGTAACGGTGACAGCAACAAATTTCTGCCCCCCCAATCCCAGTCTCGCCAACGAC
AATGGCGGGTGGTGCAACTGGCCGCTCCAGCATTTCGATATGGCCATGCCTGCGT
TTCTGCAAATTGCTGTGTACCGGGGCGGGATCGTGCCTGTGAGTTATCAAAGGGT
GACATGCATCAAGTATGGGGGGATTAAATTCACCATGAGTGGAAGTTCCTACTTC
AGCTTGGTTCTCATCACAAATGTAGGGGGATCTGGAGATGTACATAGTGTATCCA
TCAAGGGCTCCAACACAGGATGGCTAACAATGTCAAGGAACTGGGGCCAAAAAT
GGCAGACCAACGCCAACTTGATTGGTCAGAGCTTATCGTTCATGCTCACCACTGG
TGATGGTCGGACTCTCACATCCATGAATGTGGCACCTGCATACTGGGGCTACGGT
GAAACATATGAAGGATCCAACTTTTATTGA

Nucleotide
>SFEXPA-22

TGTGTGCCTCGCCCGCCGACTGCTGCCTTCAGCTTCTCGCAGGCGCAGCTGCACTG
TGTTGTCACTGGTGGAGAGCTCCAGAGTTCCTGTTGTTGTTGCGAGCATTGTTGCC

TCTCATCCTCCCGCGCCTCGATCGCGCAAGTCAGTACTAGTTTATCTTGATCAGCT

TTCCACTACTAGCCTGGTTTGGGATTCAGCACTCAAGCTGAGCATTCAGCTCGTGC
CTTACTAGCTTCTCGATCTCTCAGGTCCTGGTGTTTTCAGTTTTGGATCTGCTGGC




AGCTGAGGTTTCTTCATAGCGTATGATTCAGCAGCAGTTCGCGGCGGGACGCAGA
TCAAGTGTAGTTAGCTTCGTAAGTTTGTTTGACGTCGCGGTTCTGTCTTGCTTTTTT
TGTTTTTGCGTTCTAGTGCTACCCTTATAGTTTGTCTAATTCGGAGCTAGCGCTGG
TGCTAGTCAATATTCTTGAGCTTTGACCTCATGTGTCATTGTCGATATTTGAGCTG
CGAGCTCGAATTAAACGGTGATCTACACCGATTGGTTTCAGGGTTTAGATTTAGA
GCTGCAGCTTGACTATGCAAAGAAAGAACTCGCAGCTCTAAATCTAAACTATTGA
AGAAATTCTTTTTGCAAAATGAGATGAGTTATATCATGAGATGGTCAATGTGATC
GATGCGTGTTTTTCCATATTTGATCTGAACATTGGAGACGGTGATTTGTTTGGGTA
TGCTGCAGAGAATGGCTGGATATGCGACGGGCATTTTGGCGGCGATTTTCTTAGC
CTGCATGATGCAGCAGGTGCATGGATGGAGCTATGCACATGCGACTTTCTACGGT
GGCAGCGACGCCGCAGGCACTCAGGGTACAGACACTACATCTATATCTATATCCC
CCAGCTCATGACCTGCTGCAGTCTCTGCAAAATTATGATGTCTAAGAGCAACTCC
ACCGGTGCTCAGAGTGTGACCCTACAAATTAAATTGGATGAAGATAGGTCGGTTT
GGCTCAGCAAAATGGTTTTGGCCCAGCATTTTTGCACACTTTGCTGGGGCTGCTG
GTAAAAAAACACAGCAAAGCCTAACACCTGCTGTTGATTGGCTTCTAGATAGTTT
GATTGGTCCAGATGGGTTGCTGCAGGCGAGTTGCTGTTAGTAGTTTCCCACTATTT
GCAGACCGAGTTTCAGATTTATAGATGGGGTTGGAAGAAAATAACTAAAACTTG
GATGTGAGAAATATGTTTTCAGGGTCACATACTGAGAAAGGCTGGATATTCTGCT
CTAAGTTGCGAACAGAACATTGTCTAGGATACATACGACCCGAGTGCACAATATA
TTCTTCATCCTACGATTCTTATCTAGCTTTGCAAAACGTTAAGCGTTAGCATCTGA
AGCTTGGGATCATTGCTTTGTGAGAATTCTAACCCATACTATATATTCCTGCTGGG
TTCGCGTGACCTGCATCAACAGGCGGTGCTTGTGGGTATGGAAACCTATACAACT
CAGGGTACGGGACTAACACGGCGGCTCTAAGCAGCGCACTCTTCAACCAAGGCC
TGTCCTGTGGAGCTTGCTTCCAGGTTATATGTCAAGGGAGCCAGTGGTGCTTGCC
GGGCAGATCGGTAACGGTGACAGCAACAAATTTCTGCCCCCCCAATCCCAGTCTC
GCCAACGACAATGGCGGGTGGTGCAACTGGCCGCTCCAGCATTTCGATATGGCCA
TGCCTGCGTTTCTGCAAATTGCTGTGTACCGGGGCGGGATCGTGCCTGTGAGTTAT
CAAAGGTACTATAGATTCCGTCCCTAGCTCCAAATGCCTTGTACAATCCACTACA
TGAGTTTCCTGACGCTCCTTGTGCAGGGTAAAAGCTCCCCCAGGTGGGGGCAATC
TCAAAAGTAAGGGGCCTATGACCAAGGGGCCTGTGACTAGGCAACAGTCAAGTT
CACACCCCCATTATCACATTGTCCTAGGCCCCTTATGTTTGGGAATGTCCCTCACC
CATCGACTTTACACATTGTAAACCATCAGGCAAAGGTCATCATAACCTTAAAATC
GGTAGATCATGAGGTGTAGGACGGGTTCCACTGTTTTTACACCTACTCCTTAAGT
ATGGGATGGATCTTACACCTATAAGTAGTTGTTTACTTTAGCCATTGTCCTTTAAG
GCATGAGGTAAAGGTTATCATGAACCAAAACACTTGGAAAAATCATGATGCTTA
GGTTGATGGGGAAGGGTTCTTACACCTGCTCCTTAAGACTAAACATAGGTAAGTC
TCACAAGACTAGGCCCATGTCATAGTATGCCTATGTCATGGGCCTCAGGCTTTAC
CTACCACCAAAGGTCTGGGCCACTCACAAGCAAGAACCCTCCTTTGATCAAAGTC
TGATAGTGCAGAGAATGTTCAGTCTTTGTGAACTGGATGGAAAATCATGTTGGTG
CAGGGTGACATGCATCAAGTATGGGGGGATTAAATTCACCATGAGTGGAAGTTCC
TACTTCAGCTTGGTTCTCATCACAAATGTAGGGGGATCTGGAGATGTACATAGTG
TATCCATCAAGGGCTCCAACACAGGATGGCTAACAATGTCAAGGAACTGGGGCC
AAAAATGGCAGACCAACGCCAACTTGATTGGTCAGAGCTTATCGTTCATGCTCAC
CACTGGTGATGGTCGGACTCTCACATCCATGAATGTGGCACCTGCATACTGGGGC
TACGGTGAAACATATGAAGGATCCAACTTTTATTGAAATCTCACCAAATTTATGA
TTTCCAAATTTTTACAATTGGCCATGGGGCAGAGTAGGACTTGAATCGTTATTCA
GCAGGCAAGATCAGGCTCCTCCTTTGTCAGCTAATTCATAATTTATTTTTGTGGGT



GCAAATTCCACCCTCTGATTTGAACCATGTCATTGAACCAAATTCATTCAACAGA
TTTTGGGACAAAACTTTATATTAAGCTGCATGTACAAAGATTTGGAGGATAAGAT
CATTCTGATGAGCTGTGAGGAGGAACTGTTCTTGCAACCTTAGATAAATGCAACC
TCCAGCTGAGGTGCTAGACACTTAGGGTTCAGCATACTATGACAGAATACCAAGA
TAGATATGGAGACTGGAAATTCTATATTAGTTGTGCAACTTCTGCTGGATTTGTTA
TTTCATCATGGCTGTTGAGAGGTAGTGGAATATATTTTTCACCACTGCAACCCATT
GAGTCAAAAACCAGTTTTTAGCAAGTGGAGCTCTTCACTTCATATTTGCTGAAGT
GTAAGCTTGAAGTGCTGATTGTTTACTGGGTGTAAACCCTAAAAACCTAAACCCT
ACACCCAAGATCTGTATCCAATTTCCATGTGCTAATAAAGACAGAAGGTAAATTA
GTTCTGA



