IDENTIFICATION

Species: Theobroma cacao

Locus: Thecc.03G090800

Gene Model: Thecc.03G090800.1.p
Description: TCEXPA-05

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tcacao_v2_1
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T02994

EXTERNAL RESOURCES
https://www.cacaogenomedb.org/
https://cocoa-genome-hub.southgreen.fr/node/4
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DOMAIN ARCHITECTURE

Query seq.
Superfanilies PLNOOOS0O

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00050 super family cl31535 expansin A; Provisional 43-289 2.08e-150
SEQUENCES

Peptide

>TcEXPA-05

MNTGAIFPLTSGISCERRPLFFMADILIDEDKIGRSLQLEREMALFGLVLMGFLPLFSH
AYGYGGGWIGAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQGYGTNTAALSTALFNNG
LSCGACFEIKCVNDPRWCLPGSIVVTATNFCPPNSALPNTAGGWCNPPHHHFDLSQPV
FQRIAQYRAGIVPVAYRRVPCRKRGGIRFTINGHSYFNLVLITNVGGAGDVHSVSIKG
SKIGWQPMSRNWGQNWQSKTYLNGQSLSFKVTTSDGRTLVSNNVVPPNWSFGQTFT
GLQFP*

CDS (coding sequence)
>TcEXPA-05

ATGAACACCGGTGCTATCTTCCCGTTAACATCAGGCATTTCCTGTGAGCGGCGGC
CCCTGTTTTTCATGGCGGATATCTTAATAGATGAGGACAAAATTGGTCGTTCTTTA
CAGCTTGAAAGGGAAATGGCACTTTTTGGTCTAGTTTTAATGGGATTTCTTCCTTT
GTTTTCACATGCTTACGGATATGGTGGGGGGTGGATTGGTGCTCATGCCACTTTTT
ATGGCGGGGGTGATGCCTCTGGTACAATGGGTGGCGCTTGTGGATATGGGAACCT
ATACAGCCAGGGGTATGGGACTAACACAGCAGCTTTGAGCACAGCACTGTTTAAT
AATGGCTTGAGCTGTGGGGCTTGTTTCGAGATTAAGTGCGTGAATGACCCTAGGT
GGTGCCTGCCTGGCTCTATTGTGGTCACTGCCACCAACTTCTGCCCCCCAAACAGT
GCCCTCCCAAACACTGCTGGGGGCTGGTGCAACCCTCCTCATCATCATTTTGATCT
CTCTCAGCCTGTTTTCCAACGAATTGCCCAATACAGAGCTGGGATTGTACCTGTA
GCCTACAGAAGGGTACCATGCAGAAAGAGAGGAGGCATCAGATTCACAATCAAC
GGTCATTCTTACTTCAACCTAGTTCTAATCACAAACGTTGGAGGTGCTGGCGATGT
TCATTCCGTTTCCATCAAAGGGTCAAAAATTGGTTGGCAACCAATGTCAAGGAAC
TGGGGTCAAAACTGGCAAAGCAAGACTTACCTTAATGGACAGAGCCTCTCTTTTA
AGGTCACCACCAGTGACGGGCGCACTCTGGTCTCAAACAATGTCGTTCCTCCTAA
TTGGTCCTTCGGCCAGACCTTCACCGGCTTACAATTCCCTTAA

Nucleotide
>TcEXPA-05

TTATTTTACTTGTAAATGGCCACCGCTCAAGTTTCCTTTGCAAAGATAAACTGATA
AGCCATAATTAGCTATGAACACCGGTGCTATCTTCCCGTTAACATCAGGCATTTCC
TGTGAGCGGCGGCCCCTGTTTTTCATGGCGGATATCTTAATAGATGAGGACAAAA



TTGGTCGTTCTTTACAGCTTGAAAGGTAAGACGATTGCCCCATACTTCTGCCAGA
GCACTTTATTAGTTGTTACCCTTTTCTTGTTTTTAACCGCTGCCAACTAGAGTTTTG
TTAGCATCGTAACTAGTTAAAAGGAGTAAGGTATTGACAGGGGGTGAAGTGCAT
GCGCCTTCGGTTGATACTTACTGTGCACACCTTGCTCGTTGTGCTTTAATTTTGAC
AGCAACCACCCAAAGCTCTAAACTTGTACTAGTGTGGCAAGTTTAAATGGAAGTG
ACAGTCCTTGATGTGGAGTAATCATTTCATACAATCCTCAACTATAGAGGTGGCC
TGCAAATCCTAACCTCCTGAGCAAATGAGGTTGGAATGAAGGCTACGAGCATAA
CACCAACGAGAAACAGGGGAGGGATGAGGCTATATTCTGCAGCTTCTTACTTTCA
AGAAGGGTTCATTATCTGCAAATTGTCTATTTTTGATAACAAAGTTTCTCAATAGA
TAAAGTTGCCTCTAGGAATATGCTTCGTCTTAAAGGGGAGAGTATTACAACCACG
AATATCTCCCTCTTTACTTGTTTTACAAGACTCTAACCAAGGAATACTTTTAAAGT
GTAACTTGTTAAGATTTTTATTTTTTTTAAAAAAATAAATTATTTGCCTCTAATGTC
TGAAAAATCCTATACTCATATTCAATTACTGAATTAAATGGATCAGCCACATACG
ATCAAGACATCACTTAAAGCGTGAGAAAATATTTGTCTAAGATTGTCAATTAACG
AAGGGACGAAGAAAGAGGAAGTTAGTTGCAAATGCAAGTAAAAAGGTAGCCAC
ATGTCCCAGAGGGACAATTTTAACAGCAGGGACAGAGAGAGCAAAACTACCATC
GTTTTCCTTCCTAACCTAAGGAATCTTTGAATATTCCAGCTGATTTCAACCGCAGT
ACATAAAAGAAAACGAGCTAAAACACAGGGGGAAGCACAAAACCACGTGGTTTC
ATGGAAAGCTCCCTTGGTTCCACGGGCTGGAACCCGCTTGCACCTGGCGGTTTGA
AAGGTCCCCACACAGCTCAAGCAGTGTCAGTTAGCTAGTTGGTGTGACGTTCCTT
GAGACAACACTTCTACTTTCTCAGGCCTACTCTATATATCCCCACCTCACCCCCCG
CTCCTCGCTTCCTCATTCACAACTTCATTTCTTCGTGTCTAAGCTAGCCAGGGGGT
CACCCATATTTAGCAAATAGAAGAAAAGCGAAACTTCTCGTAATTTTAGCAGGGA
AATGGCACTTTTTGGTCTAGTTTTAATGGGATTTCTTCCTTTGTTTTCACATGCTTA
CGGATATGGTGGGGGGTGGATTGGTGCTCATGCCACTTTTTATGGCGGGGGTGAT
GCCTCTGGTACAATGGGTATGCAGCAAATGTTGATTTTCTATATTATTTTTCTCTG
TTTTCCTTAGCTGAGTTCATTTCTTTTTTCATGATTCTTTAATAAATGCATAACCAA
TTGTTTTGACCATTACTGAAGGTGGCGCTTGTGGATATGGGAACCTATACAGCCA
GGGGTATGGGACTAACACAGCAGCTTTGAGCACAGCACTGTTTAATAATGGCTTG
AGCTGTGGGGCTTGTTTCGAGATTAAGTGCGTGAATGACCCTAGGTGGTGCCTGC
CTGGCTCTATTGTGGTCACTGCCACCAACTTCTGCCCCCCAAACAGTGCCCTCCCA
AACACTGCTGGGGGCTGGTGCAACCCTCCTCATCATCATTTTGATCTCTCTCAGCC
TGTTTTCCAACGAATTGCCCAATACAGAGCTGGGATTGTACCTGTAGCCTACAGA
AGGTATGTATTAGGTCTTAAAGAAACTCTTTCTTATAGGTTACCTTAATTAACGCA
CTCCCTTAAAAAGGCCTAGACAGTTTTTTATTCTTGTAGTTTGTTTTTCATCTTCAT
TAATTCGGATTGGTAACAGTTGGTGTTGTGTGATTTTTATAGGGTACCATGCAGA
AAGAGAGGAGGCATCAGATTCACAATCAACGGTCATTCTTACTTCAACCTAGTTC
TAATCACAAACGTTGGAGGTGCTGGCGATGTTCATTCCGTTTCCATCAAAGGGTC
AAAAATTGGTTGGCAACCAATGTCAAGGAACTGGGGTCAAAACTGGCAAAGCAA
GACTTACCTTAATGGACAGAGCCTCTCTTTTAAGGTCACCACCAGTGACGGGCGC
ACTCTGGTCTCAAACAATGTCGTTCCTCCTAATTGGTCCTTCGGCCAGACCTTCAC
CGGCTTACAATTCCCTTAAATCACCCTCACTCTCCAGTCCAAAACCGTACCATTAG
CAAATCTCGCATTCAGAAGATAGACCCATTATAGATTTCCTAGATGAAGAATAAA
TGAGTGCGTCAGGGATAGCTGGTAGAAATCATTGTCCAACTTTGATAGCTGCCAA
ATCAAGCAGTTATATTTAGATTAGTTGGTATCGGGCACAGAAGACTAGAGTTTTT
AGTAGTAGAGTCGTCAAAAATGATGAGAGGGGTTTAATTTTAAGATGGCCCTTGT
CATTGAAGTTGATTTATGGGGAGGGGTTGTGTCTATTCTGTTCTGTTGTGCTCTCT




TTTGACCAAGGCAGAGCTAGAAATAAGTAATGTCTTAGTGTATTTTCAAAATTAA
AAGTTATTTTACATAATAAAATATTATTTTATTTTAAAAATTATGTCACATAAAGT
AATATAGTATAACTATTAAATTATAGATAGGTTTTTCACGTGAATGGTTATATCTC
TTGATAAAATGACATCCAAAGGTTATGAGATAAATAGAAAAAAAAAAACACCAT
AGCTCATAAGTTTAAATATGAAAAGTTATCGTTTCAAACTTAAAGATTATGTTTTA
TGGAATGAATGGATGTTCCTTCCTAAAGTGATTATTGAAACATTACTTTTATTCAA
AGGTTGTGTCTTACAAAATGTACATATGTCTTTTAAAGAAAGTGATGCCTTAATG
AAAGGGTTGTGTCCTTGAAAAAGAGACACTTGCAAACTTATATAAAGGTTTTGTT
GCCAACCATTTTGACACACAAAAAACAAACAAGACAAGCAGAAAATTCAAAAAG
CAATGGAAGTGTTATGTTTTACAAATAAACATAAATACTTGAATTTCCATCATCA
ATTAAAGGAATCCAATTTCCTTATAATCTACTTACTGCAGAAAGTAAGCTCTAAG
GCTGAACAATTTTGCAAACCATTGGATGTATCTAGCGATCTACTCTCGTAAAGTG
CAAAGACGAAGTTAGACATTGGCTTCATTGTATCCTTAAGGCTATTCGTATTATTC
TCCTTTGCATACCGAGTGGCAGGAGAAAAATAAGTCTTAAAGATAGGATCTATTG
AAAGGCTCGTCTGGAAGTCAATTTTGTCGGTTCTTTGAATTTCATCTAAACCCCAT
TTGCACCAACAATTTTAAGACTTATTTTTGTAGTGTTGTAATTCAAAATGGCTTCA
CTTAAAAAGATGGTTACCAACATTATCAAGCTAGATCGCTTTGAAGGAGGAAACT
TTATTCGTTGGCAAAAGATGGACCGATTTGATGGTGACAAGGAAAATGACAAAA
TGGTTCCTTATTGAATTACAAGATAAGTTTTTTTTCCTTACTTGATATGCATGATAT
TGTGTTTGATATGCATGAAAAACGTATATTGGTTGGAAAGAAAGATTTTGTTATA
TTCATATATGATTTTGATATAGATAAGGTTATTATTATGTCTTTTATAATTGACAT
ACTTCTTCCATCATGGGGAGATATTAAGAAAACTCTAAAGCATAATAAATAAAAA
ATGTCTCTCGAGGACCTTGGTAATTATCTTTGAATAAAAGAATATTGTTGTAACCA
AGATGAAGTCACAAACAAGATGTGAAGGATAAAAATCCTAAAGTAAACCATCTT
GAGTTTATGAAGGTCCATGTGATAGAAGACACAATGTGTGGACATGTGACATTCT
TATTATACATTAAGGTATAATGATGTCAATATATAAATACCATCATGGTCTATATG
ATAGGTGGACATGTGGCATTTCTATTTTACATTAGGGTATAATGATGTCAATATAT
AAATACCATCATGGTACATGTGATAGGTGGGCATGTGGCCTTCCTATTATACATG
AAAGTATAATGGTGCCAATATGTAAATTTATCATCTTAGTATGTGGTGCATTTCTA
TTTTATCATCGAAAGCATAATGGTGCAATATAGATATTCAATATCTTTGACATGCA
TTCTTATTGTGCAAAAAAAAAAAAAAGCATAATGCTGCTTGTCTGAACATATACT
TTGATGTGTTAATTTGACATTCTGATTGTATGTTAAAGTACAATAGTGTCAATTGA
AAACGAAGGGAATGCATATAATTTTGTAAAGTCTTTGTATGGGTTAGAACAAGCA
CTTAAATAATGGCATCAAAGTTTGGTGAGGTTGTGTTAGCTAATGGCTATAAAAT
CTATCAATCTGACAAATGTATCTATGGTAAGTTCCAAGTATCATTGTTTGTATATA
TGTGGATGACATGTTAATTTTTTGTACTAATTTTGGAACAAGTGAAAAACACAAA
AAGGTTCCTGTTAAAGAATTTTGACATGAAAGATATGAGTGTGGCGAATGTTATT
TTTGGTATACGAATAATGGAAGACAATAATGGCCTAACATTGTCTCAATCTCATT
ATATTCAAAAGATTATATTGAAGTATGATAAGTTAAATTGTACGCCAATGTTTAC
GCCTTATGATTTTAATGTAAGGCTAATAACCAACAAAGAAAAGTTAATAGCACAA
AATGCATATGCAACGATGATTATATGCCTAATGTATGCAATGTACAAGACCGGAT
AGTGCATTTGTAGTTGGGATGCTAAGATGGTTTACAAGTAATCAAAGTAAAGAAC
ATTGGTATGTTGTTCATAAAGTTCTAAGGTACTTAAAAATACAATGAATTATGAC
ATTTGTTATTTAAGTTTTCCTTCGTTTTAGAAAGGAATAAAGATACTAGTTAGAA






