IDENTIFICATION

Species: Phaseolus vulgaris

Locus: Phvul.008G120700

Gene Model: Phvul.008G120700.1.p
Description: PVEXPA-16

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Pvulgaris_v2_1
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T03093

EXTERNAL RESOURCES
https://www.pulsedb.org/organism/636



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Pvulgaris_v2_1
https://www.genome.jp/entry/gn:T03093
https://www.pulsedb.org/organism/636
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Query seq.
Superfanilies PLNOOOS0O

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00050 super family cl31535 expansin A; Provisional 29-256 1.72e-123
SEQUENCES

Peptide

>PVEXPA-16

MAAIVFLYIASLASLFVSTSARIPGVYTGGSWQSAHATFYGGSDASGTMGGACGYGN
LYSQGYGVNTAALSTALFNNGLSCGACFEIKCDQDPRWCNPGNPSILITATNFCPPNF

ALPNDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAQYRAGIVPVAFRRVACRKTGGIRFTINGF

RYFNLVLITNVAGAGDIVRVSVKGSKTAWLSMSRNWGQNWQSNAVLVGQTLSFRIT
GSDRRTSTSWNVAPPNWQFGQTFTGKNFRV*

CDS (coding sequence)
>PVEXPA-16

ATGGCTGCCATTGTTTTCCTATACATTGCTTCATTGGCCTCTCTTTTTGTTTCAACA
AGTGCAAGAATACCTGGAGTTTACACCGGTGGCTCCTGGCAGAGTGCTCATGCCA
CTTTCTATGGTGGCAGTGATGCCTCTGGAACAATGGGTGGTGCTTGTGGGTACGG
GAACCTGTACAGCCAAGGCTACGGCGTGAACACGGCGGCACTGAGCACAGCACT
GTTCAACAACGGTTTGAGCTGCGGCGCGTGCTTCGAGATCAAGTGCGACCAGGAT
CCGCGGTGGTGCAACCCCGGCAACCCTTCGATCTTGATCACCGCCACCAACTTCT
GCCCTCCCAACTTCGCTCTTCCCAATGACAATGGCGGCTGGTGCAACCCTCCTCGC
CCCCACTTCGACCTCGCCATGCCAATGTTCCTCAAGATCGCCCAGTACCGCGCCG
GAATCGTCCCCGTCGCCTTTCGCCGGGTGGCATGCAGAAAAACAGGGGGCATCA
GATTCACAATCAACGGTTTCCGTTACTTCAACCTGGTGCTGATCACCAACGTCGC
GGGTGCAGGGGATATCGTGCGCGTGAGTGTTAAAGGAAGCAAAACCGCGTGGCT
GAGCATGAGCCGTAACTGGGGGCAAAATTGGCAATCCAATGCAGTTTTGGTGGG
CCAGACCCTCTCTTTTAGGATTACCGGCAGTGACCGTCGCACCTCAACCTCTTGGA
ACGTGGCACCACCTAATTGGCAGTTTGGACAAACCTTCACGGGCAAGAATTTCAG
AGTCTAA

Nucleotide
>PVEXPA-16

ATAATTCTCCACACTCCTTGCCCTCCCTCTCCATAAGTACCCCCTTCCCTTCTCACT
TTCCATCCACTCTCAAATCAACAAAACCAACACTCCTCCACTCTCTCTCTCTCTCT
CTCTCTCTTGCAATGGCTGCCATTGTTTTCCTATACATTGCTTCATTGGCCTCTCTT
TTTGTTTCAACAAGTGCAAGAATACCTGGAGTTTACACCGGTGGCTCCTGGCAGA
GTGCTCATGCCACTTTCTATGGTGGCAGTGATGCCTCTGGAACAATGGGTAAAAC



CCTGCTCTTCCTCTCATTCTTCATCATCCCCCATTACATCTCACCTCTGTTTTTCTCT
GTTTCCTCTGTTTTTCTCTGTTTCTACTACCCTTATGTTTATCAACAATTTTCATGTT
GCATTTCAATTTTGTACTACTCTCTTAAAACCATTTTGATTCCAAACCAAACTATC
ATTCTTTTACCCATCAAATTTTCCTCTTTTATGACTAATTTCCCAAACCCATTCACC
TTTCTCCTTAATTTTTCCCAAAAGTGTTCTCTTTCGTCCTTTTCTTGATTCAAGCCT
TTAAATTATGCTCAAAGCGGCAATTTTTTTTCACAACTCTCTTTGATAAAGAGAAA
AACTACACATGAATGCAGCTAATGTAACCACAATTGTAATGTTAGAACCACAAAA
ACCTTGATATTTCTGTCACACACAATTGAAGTTACATACAGTGTTTTAAAACCTTA
CCTCAAACTCAAAACCTCTTACACAACTAAAATCATCCATTTCCTCCCACCCAAAT
CTGTAAAATCTCAACCCAATCACCCTCCAGTGAGAAAAACAAAACAAAACCTCAT
ACCCTTCTTAAAAATCTCCACAACATAACTCAAACAACCAGCAAAATTCATTTTTT
TTAATTTTCAACACAACCCTTAAACGATTTTCTTCTTTTTGCTACTTCAGGTGGTGC
TTGTGGGTACGGGAACCTGTACAGCCAAGGCTACGGCGTGAACACGGCGGCACT
GAGCACAGCACTGTTCAACAACGGTTTGAGCTGCGGCGCGTGCTTCGAGATCAAG
TGCGACCAGGATCCGCGGTGGTGCAACCCCGGCAACCCTTCGATCTTGATCACCG
CCACCAACTTCTGCCCTCCCAACTTCGCTCTTCCCAATGACAATGGCGGCTGGTGC
AACCCTCCTCGCCCCCACTTCGACCTCGCCATGCCAATGTTCCTCAAGATCGCCCA
GTACCGCGCCGGAATCGTCCCCGTCGCCTTTCGCCGGTAAGTCCCGCCACCCTTCT
TGTGAGTACCTTAATTGGGTGCTTTCAAGTTTTCTCCTTTGAATGTGTTTTCACCGT
TTGGGTGCCAAGAAAATGTAGGAAAACCGTGAGAATATTTAATTATTAAAAAATC
AGAAAAAAAAAAGTTTACGCTGAAAAGCTCATAAATATTTTTAAAATTATTCAAA
CATTATGTTTAAAATTACAACCTAAACTTATAATTGTTTTTCTTTTAATCTTTTAAG
TTTTTGACTAAGTAAAATAAAATGTTTTCTATAATAATATCCCAACAAACATTTAA
GAGTTTTAAAGTTGGCAATAATTTAATCAATAATGAGATGATAACGTTATTTATTT
TTGTGTTTATAAATATACTGTGCAGACGTATTAAACAATATAATTGAAAAAATGA
ACGTGAAATGAATTTTATATTTGTGATATTTTTACTTTTACTTTTGCTATTGAGTTC
TTATGTGTGTTTACACCATGGAGTTTTTTAATGACTTAATATCTAAAGTTTTATTTT
CTCTTTCTATTAGAAAAGAAACAATTGTTGAAGATGAGCGTTAAAACTGCTACAA
GTTCCCATCATAGAGTTGAATTCTACTAAAACCATGAATTTGCATTCTTTACACAA
ATATTCAGAACTCTTTTCATGTTTTCTTCCTTGTGCCCTCATTTTCTTGGGAAAACA
AACAAAATCTTCTATCAGAACCTCTACAGCAGTTTTTATCAGAATCCCCAGTCAG
ATATTTTGTCCACTACACAGCACAAACCAACACAAACCAGTTGTGCCTTCAAACA
AGTTGCAATGCATCTTATAAGTTAGGTTGCATTCATGTTCCCTTTCATGAGTTATC
ATCAAATCTACACAAAATTAAACACATATAACACTAATTTTGTGTGGGTGAAGAC
ACCATAAAACGGTCACAAAAGCTTTTAATTGACACTAATCAAATACATGATTCAT
TGGTAACTATTAAACTTTTAGTTAATTTTGTGAAAGAGGTTTTAATTTGAACACTA
TTTGTAAGAATAATGTGTTGTCAGTTCTACAAGATGACACCATTACCAAATCTGC
AAATTCCTCACTACTTCAAGAGCATGTTAGTAAAACCAACCCCCAAAAAAAATTA
TTAAATTCCAGAAAATCAGGGGCTAAAGTTTGAAGTCCGATACCGATAAATTAAA
CTTACCAAAAATAGAATCACAGCAATATAACAAAAAAAAATCATTTTATTAGTTT
AATAAATAAATTATTTACAATTTGAAAGAAAAGTATGAAATTAAAATAATGAATG
ATTTGATTTGTGGGTGCAGGGTGGCATGCAGAAAAACAGGGGGCATCAGATTCA
CAATCAACGGTTTCCGTTACTTCAACCTGGTGCTGATCACCAACGTCGCGGGTGC
AGGGGATATCGTGCGCGTGAGTGTTAAAGGAAGCAAAACCGCGTGGCTGAGCAT
GAGCCGTAACTGGGGGCAAAATTGGCAATCCAATGCAGTTTTGGTGGGCCAGAC
CCTCTCTTTTAGGATTACCGGCAGTGACCGTCGCACCTCAACCTCTTGGAACGTGG
CACCACCTAATTGGCAGTTTGGACAAACCTTCACGGGCAAGAATTTCAGAGTCTA




AAAAAAAGGAAAATAACAATACTCTTAATATTTTTGAGTCGTTTGTTTGTTTCAGT
TTCTTCCCTGCTTCTAACTTTCCTCTATTTTCCTGGGAAAGTTTTGGATTAGGGTTA
GGTTAAAAAAAGTTAAAATATAGTTTTAGGAAGGTTATTTATATAATAATAATAA
TAATTAATATAAATGTAAGTGGGGGGTGTTTGCATTAAATGTGAATTATTTAATG
TATGGGCAATGTTGGTATATTAATTACCCAACATTAGCAACTCCTTTTTTTTTCTTT
GTTTTGTTTATTATAAGTGTGAGGGAGCTGAGGAGGTTGCAAGGAGGAACATGTA
ACCCGCAGCTCTGGCTTTCTTTATTGACATAAATGTATTATCATATAAAAATATAA
ATAAAAGAATATTTCAGTTGCTATAAATGCTGCTTTAATAAATGGGGT






