IDENTIFICATION

Species: Solanum pennellii
Locus: XP_015084733

Gene Model: XP_015084733.1
Description: SpnEXLB-01
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130

EXTERNAL RESOURCES
https://solgenomics.net/organism/Solanum pennellii/genome
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Query seq.
Superfanilies

PLNG3023
+ Name Accession Description Interval E-value
[+ PLN03023 super family 3362 Expansin-like B1; Provisional 13-252 2.64e-89
Peptide

>SpnEXLB-01

MAPLQVLEIFSTFLLVIFMQVYLGNAQNFIQSRAAYYPNSEEKGTETGACGFGTFGAT
INGGDVSAASDLYRDGLGCGACYQVRCTNSNYCSENGVTVVITDHGASDSTDFILSQ

RAFSRMAQTKDAAASLLSLGNVGIEYRRVSCSYPNKNITFKIDESSDNPYYLAFVIWY

QQGKTDISAVQLCETENFVCKLLDRTRGAVWTSSSPPKGQLQIRMLLSSDDGDEKWV
IPLNNIPENWKAGETYDSGIQVE

CDS (coding sequence)
>SpnEXLB-01

ATTTTTATTCCTTAGCAAATTACAATAATTTATTTTGTTACTCACTTTTCTCAAATG
GCACCTCTTCAAGTTCTTGAAATATTTTCCACATTTTTATTAGTAATTTTCATGCAA
GTTTATTTGGGAAATGCTCAAAATTTCATCCAATCTCGAGCAGCTTATTATCCAAA
TTCAGAAGAAAAAGGAACAGAAACTGGTGCTTGTGGATTTGGTACTTTTGGAGCA
ACAATCAACGGTGGAGATGTATCGGCTGCATCTGATCTTTATCGGGACGGTCTAG
GATGTGGTGCATGCTATCAGGTGAGGTGTACAAACAGTAATTACTGTTCAGAAAA
TGGAGTTACTGTGGTAATTACTGATCATGGAGCAAGTGATAGCACAGATTTTATT
TTAAGCCAACGGGCTTTTTCACGTATGGCCCAAACAAAAGATGCTGCTGCTTCTC
TATTATCACTTGGTAATGTGGGCATTGAATATAGAAGGGTTTCTTGTAGCTATCCA
AATAAGAATATTACATTCAAGATTGATGAGAGTAGTGATAATCCTTATTATTTGG
CTTTTGTTATATGGTATCAACAAGGCAAAACTGATATTTCTGCGGTTCAATTGTGT
GAGACAGAAAATTTTGTGTGCAAATTATTGGATAGGACACGTGGCGCAGTATGG
ACAAGTTCATCACCACCAAAAGGACAATTGCAAATAAGAATGTTATTGAGTTCTG
ATGATGGAGATGAAAAATGGGTTATTCCTTTAAATAATATTCCTGAAAATTGGAA
AGCTGGTGAAACATATGATTCTGGAATACAAGTGGAATAATAACGGAACGGGAA
CAAGAGGTTGTCCTTTTCTCGGTTTAATAATTTCAAAATTATTATCAATAATTGTT
ATTGACGAAGATGCATTAAATTTTGAATAAGCAGCTAACGTAAATTACTATCGTA
TAATGATCTTGTATAATTTGTAAGCAAAAATTTATTTTAATGTTATTTGTTGATTA
AATTTGTCATATGAAAAAAGAGAAGAGTATATTGGCTCTTTTTGTAAAATAAGTA
TAGTTGTTATAAGTGTACTATTGTATTTTTGCCAAGTAAG

Nucleotide
>SpnEXLB-01



CCATGTACAAAACTAACGTTCATATTTTGTTGTTGTTTAATTATAGATATTATATC
TCTAATTCCTATTTCTTTCTTTTTTTTGTAGTATAAATGATAATTGACTACCAATAC
AACATTTGGTTTATTACAATTAGGTTTCCCTCAAATTTAAATCATTATATAAAGTC
TAATCAAATGTTTCATGAGAACAAGCTCCCTTTTTAATAAATATATTCTATGTTTT
AATTACCTCTTATTGTCATCCTTTTTAACAATTTAATATATACTATCACTCAACATT
TGGTTTATTACTCTATATGTTATGGGTTAAGTTCGATTCGAAAAAAAGTTATTCTG
ATAAATTATAATATTATTAATTGGTGAACTATTTATCATACTAGAAATTAATTCAC
ATTTAATATATTTTTCTTTTTTAATGATATAATATCATCAATTGTCACCAATATTTT
AAAACAATTTAATTTTTCTGAGTACAAACAAAATATCTGAACTTTTATTTTACTTG
GCAAAAATACAATAGTACACTTATAACAACTATACTTATTTTACAAAAAGAGCCA
ATATACTCTTCTCTTTTTTCATATGACAAATTTAATCAACAAATAACATTAAAATA
AATTTTTGCTTACAAATTATACAAGATCATTATACGATAGTAATTTACGTTAGCTG
CTTATTCAAAATTTAATGCATCTTCGTCAATAACAATTATTGATAATAATTTTGAA
ATTATTAAACCGAGAAAAGGACAACCTCTTGTTCCCGTTCCGTTATTATTCCACTT
GTATTCCAGAATCATATGTTTCACCAGCTTTCCAATTTTCAGGAATATTATTTAAA
GGAATAACCCATTTTTCATCTCCATCATCAGAACTCAATAACATTCTTATTTGCAA
TTGTCCTTTTGGTGGTGATGAACTTGTCCATACTGCGCCACGTGTCCTATCCAATA
ATTTGCACACAAAATTTTCTGTCTGCATATTTGATAAATCAAAATATTTTCAAGTT
TGGTGTATATACTTCGAATATACGAGTTCGATAAAATTCAAATATTTTGTATAGGT
GTTTTTAAAAGATTGATTATGTTTAGGGTCTAGTACTTATTAGTACTTGAGGTTGT
TGTAAAAGTAATATCTCAATTGTCATTAAAAAATGGAAAAAAGGGTCTGATATAT
CCCTCAAATTTGTTATTTGGAGCTGAAATATCCCTCGTTATTAAAGTGGCTCATAT
ATGCTCTTACCGTTATACAAACGGCTCATATATACCCCTGCCGTTACAAAATGGCT
CACATATACCCTTCATTTAACGGAAGTTAAAAAATTAGTTTTAAATTTATATTTAT
TACTTCTAATTTTTTTATAAAAAAAATTATTTAGGGGTATATATGATTCTTCTATC
AAAGTTCAAGGTATATTTTAATTTTTTTCATACATAAATTATTTTTTGACTTCTTTT
ATTATAATTATTTGAGTTTCTTATTCTTATTTTGTTTTTTTCTTTCATTCCTTAGTTT
AAAGAGAAAAAAAATTAAACTAGTTTTTTTGTGTGTTGTAATTTAATTTCGTATTC
GAAGAAAAAATTTGGTCATCTACAATAAGTTTTACAAGAATATTAGTGAAATATA
AATAAATTTGATTATCAAAATAATAATTATAAATTAGTCATTGAAACAAAAAAGT
CAAAAAAAGTATGTTTGACGAGGATTAAATTTACTTATATGGAATTATATTTTTTA
GAAAAAAATAATAAAAATTTAGATTAATTTTTTTTTTCATTTCCGTTAGAGGAAA
AGGATATATGTGAGTCATTTGTTTACAAGTAGGGATATATATGAGCCACTTTCAT
AACAAGGGGTATATCAGCTCTAAATAACAAAGTTGAGGGATATATCAGACCATTT
TCCCTTCAAAAATATATATTATCAGTATATATAAGTTAAATTCGTACCTCACACAA
TTGAACCGCAGAAATATCAGTTTTGCCTTGTTGATACCATATAACAAAAGCCAAA
TAATAAGGATTATCACTACTCTCATCAATCTTGAATGTAATATTCTTATTTGGATA
GCTACAAGAAACCCTGTTAAATAAATTGATACAAATGTTAATTAATAGAAAAATA
TATCATATAACATGATAGATTAATGATTCCATAGCAAACATGATTATTACAATGA
AATATTTTTTATAGAAGGACACGTAATTGTTATAGAAAAATCTGACTATAACAAC
CTCCTAACAGAAGGTTGGCTCTGCCCCTAGATATACATATAACATAACGTGAAAG
ATCGTTTTCAGAGCGAACATGACTATTATTATGAAATATTATTATAGAAATTGACT
GTTACAGAGAGATCTTACGGTAAAATAAAACGGGAAAAAATAATTATGAAATGA
ATATTATATACCTTCTATATTCAATGCCCACATTACCAAGTGATAATAGAGAAGC
AGCAGCATCTTTTGTTTGGGCCATACGTGAAAAAGCCCGTTGGCTTAAAATAAAA
TCTGTGCTATCACTTGCTCCATGATCAGTAATTACCACAGTAACTCCATTTTCTGA
ACAGTAATTACTGTTTGTACACCTCACCTATAATTTACGGTAGTGATTTTAAAATT
TAAAGTTTATAGATAGACGATGAATTTAAATGATATATAATGATGTCGGATTTTA
ATGTCGGGGTTAGTGGTTTGATCAGGAATTTTTCGAAGAGGTCGACTGATAGGTT
GTTGAAGTTGAGTTATGTAAGTATATATATCACGTTTGATTATTGAATTTAATAAG




TAATTTTTATCATTTTTATAATTATATTTTACTATAAAACTTTTTAAATTATACCTG
ATAGCATGCACCACATCCTAGACCGTCCCGATAAAGATCAGATGCAGCCGATACA
TCTCCACCGTTGATTGTTGCTCCAAAAGTACCAAATCCACAAGCACCAGCTGCAT
ATATTTAAACAGAATAATAAATTATTAAATATGTCAAAATTCAAAATTATAAGTT
GTACTGAATGGAAAATATTATTTTTTTTAAAAGAAATGATATATGTGGTGAGGAT
TATAAGATGGAGAATCGAACCCTCGTTAATAAAGTCAAAATTCATGTAGCAAATG
AGTTGACTATTAACTTACCTTTATAAAAATAATATTATCGTAAAAATATTTAATTT
AGATAAAGTGATATGTTGGATAGTGGAGGCATGGGCAGATGGAGCTTTGAGATA
TTTGAATTCATTTGAAAATAATAATATTTTTGACATAAATTTATTAAAACTTTATT
AATATTACTGAAAAAAATAATAATTTATAAAGTTACATAATAACTGAAAAAAATT
GAATTCATAAAGTTAAAATTTATTTTTTTTTTCTATCAGAAAAAATTGATTTCCCA
AAATTTTAAGAAATTCGTCATTCTAAAGAAAATACATTTCAAAATATTATGACGA
ACGAATTTTTTTTTTTTATGAAAATATTCTTACTTTCTGTTCCTTTTTCTTCTGAATT
TGGATAATAAGCTGCTCGAGATTGGATGAAATTTTGAGCATTTCCCAAATAAACT
TGCATGAAAATTACTAATAAAAATGTGGAAAATATTTCAAGAACTTGAAGAGGT
GCCATTTGAGAAAAGTGAGTAACAAAATAAATTATTGTAATTTGCTAAGGAATAA
AAATAAGTTGTTGCTAATGATATTGTTGATGGCATTTAATGAGTATTTATAGTAAA
GTTTAGTTAAAATTTGGTCAAAAAGTAATTGAGACATTTGACATTTTTTTAACATC
AATTTGAATACATTCATGAGTTCTTTGCTTCAACTTTGGGTAGCTACGTACCTTCT
TAGATAGCTAGCTAGTTTCTAAACTTTGAATATATATATATATATAGTATCATACT
TCGACTTCTGTTTTAATTTATGTGAAAGTATTTAGAGAATAATGTGAAAGTTGTGA
TATAATAGTATGTTAGGTTAAAATGTCGAAATCGTCTTATTTATAAAATTCATGTT
TTTCATCAAAGGTATTTTTGAAAAATAAGTTAATTATTTTGAGAGGCAACAAGTT
GTATTTGATTAATATTTTTTTCAAGCGTTTTTAGTTGTGAAATTAGTGAAACAAAA
GTTACTGCTAATTTTAATTTGTTAAATATGATTTTTTTTGTTGTCCAATCGTATCCT




