IDENTIFICATION

Species: Trifolium pratense

Locus: Tp57577_TGAC_v2_mRNA14962

Gene Model: Tp57577_TGAC_v2_mRNA14962
Description: TprEXPA-12

Family: Alpha Expansin

3D structure:
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Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense v2
KEGG:-
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Query seq.
Superfanilies PLNO0O0O50

Name Accession Description Interval E-value
[+ PLNO0O50 super family 31535 expansin A; Provisional 28-255 3.58e-112
SEQUENCES

Peptide

>TPrEXPA-12

MVPKILYIAFFISSLYIVQARIPGVYSGGQWQNAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNL
YSQGYGVNTAALSTALFNNGLSCGACFEMKCANDREWCHSGSPSIFITATNFCPPNF
AQPSDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVAYRRVPCRKRGGIRFTVNGF
RYFNLVLISNVAGAGDIVRAYVKGTRTGWMPLSRNWGQNWQSNAVLVGQALSFRV
SSSDRRSSTSWNIAPPSWQFGQTFTGKNFRV*

CDS (coding sequence)
>TprEXPA-12

ATGGTGCCCAAAATACTCTACATTGCTTTCTTCATCTCTTCATTGTACATTGTTCA
AGCTCGAATTCCAGGAGTTTACTCTGGTGGTCAGTGGCAAAATGCTCATGCTACT
TTCTACGGTGGATCTGATGCTTCCGGCACCATGGGAGGAGCATGTGGTTATGGAA
ATTTGTACAGTCAAGGATATGGAGTGAACACGGCGGCATTGAGCACTGCTCTGTT
CAACAATGGTTTGAGTTGTGGTGCTTGTTTTGAGATGAAGTGTGCAAATGACAGA
GAATGGTGTCATTCAGGGAGTCCTTCAATTTTCATTACTGCAACTAACTTTTGTCC
TCCAAATTTTGCTCAACCAAGTGATAATGGTGGATGGTGTAACCCTCCTCGCCCTC
ATTTTGATCTTGCCATGCCTATGTTTCTTAAGATTGCTGAGTATCGCGCTGGTATC
GTCCCCGTTGCTTATCGCCGGGTACCATGTAGAAAGCGCGGGGGAATAAGATTCA
CAGTTAACGGATTCCGTTACTTTAACCTGGTGCTAATTAGCAACGTAGCAGGTGC
TGGAGATATCGTGCGCGCATACGTGAAAGGCACTCGAACCGGGTGGATGCCACT
AAGCCGAAACTGGGGTCAGAACTGGCAATCTAACGCGGTTTTGGTGGGCCAGGC
ACTGTCTTTTCGTGTCTCAAGTAGTGACCGTCGATCTTCAACATCATGGAATATTG
CTCCACCTAGTTGGCAATTTGGTCAAACTTTCACTGGAAAGAATTTTCGAGTCTAA

Nucleotide
>TprEXPA-12

CATTAATAATGATAGAAAAGAAAAATGTGAATAAAATTCCAAAAATTACCCCTA
CAATGCAAGTTGTAACCAGCATTTCCCCACTCCTTAAGTACTCCACCCTCCCTCTT
CCACTGCCCAATCAACTCTCACCTCCCAATCAATCTTAAGGGTAGGTTGTTTGTTA
CTAATTTTCTCATTCTTCACCAAAATTCCTAGAAATAGTTATGGTGCCCAAAATAC
TCTACATTGCTTTCTTCATCTCTTCATTGTACATTGTTCAAGCTCGAATTCCAGGA



GTTTACTCTGGTGGTCAGTGGCAAAATGCTCATGCTACTTTCTACGGTGGATCTGA
TGCTTCCGGCACCATGGGTAATTACTCATTTCCCTTTTATTTTTTTAATTTTTTAAA
TTCAGTTGTTTAGTAGCTAAATTGACATAATTCGAGGTTCAAACCTCTGTCCTCCG
ATAATATCTCTGGTAGCTACCAACTGAACTACCGTATGTAATTACGAGACGAACT
AATTACAATGTACTAAGAGAAATTATTGCTAATTAAAGCGACGTCAACCCACTTG
GGTTAGTTTGGTGGTATTGACTTGAGACACGGGTGAGAGTGTGCTTCTTCTCAAG
ATCTTGATTCAATTTTCTCCGGTGCCAATTTGAGTAGGCTAATTTAACTTCTTCAA
AAAAAACATTAAAGCGACATCTTAACAAGGACATAAACTCTATCTGTTGAGATTA
TAAGGTTAAACTCTTGGCACTTAGTTAATTAGGTGATGTAATTAAACACAATGTA
CCTAATTAAACATAACTATGTTTATGTATGTGATTTTGATTTGTTGGACTTGGTGT
TTTAGGAGGAGCATGTGGTTATGGAAATTTGTACAGTCAAGGATATGGAGTGAAC
ACGGCGGCATTGAGCACTGCTCTGTTCAACAATGGTTTGAGTTGTGGTGCTTGTTT
TGAGATGAAGTGTGCAAATGACAGAGAATGGTGTCATTCAGGGAGTCCTTCAATT
TTCATTACTGCAACTAACTTTTGTCCTCCAAATTTTGCTCAACCAAGTGATAATGG
TGGATGGTGTAACCCTCCTCGCCCTCATTTTGATCTTGCCATGCCTATGTTTCTTA
AGATTGCTGAGTATCGCGCTGGTATCGTCCCCGTTGCTTATCGCCGGTAAGTTACT
TTCCTTCTATGTTGCTTAATGTAGTGGTTATGTTAATTTTTTTTCTCAGGGGCTTGA
ACCTGGACCTCCTATTTTAAATTAAGGAATGTGAAAAATTCAGAGTTTGATGATA
ACCCTCCAATAAAATGAGGAAAAATATTTTATCAAGAGAGTTATATTTTTAAAAA
CATAAAAGGGTTATATTCTTATTAGAAACAGAGTACTCATTTATTCTAAGAATAA

ATATGATTTTGTGTTTTTGCTTTTAGTTCTAGGTAAAATATTTTTTTGATTTTTGGT
ATATAATTTTAGACACAAAAAACAAATAATACATTGATTTATTTCAAAATGAATA
TTTAATATTTCTTTTTTAAAATTAAAATCTTTATTTTTTTTCTAATTATAATATAAT

ACTCCTTCCGTCCCATTTTAAATGATCTTTTTTTAACTTTGATTTGTCCTAAAATAA
ATAACCTATACAACTTTCAAAATTATTTTTTCCAATTTTACCTTTTATGTGGGCTCA
TGTTTATGTGTGACATACTCAACCAATTTAATCATTACTATTAGTAATGAAAAATG
TAGGGGCAGTTTAGTAATCGTATAACTCTCTCATTTATTTATGTATTTTTCTTAAA
GTGTGTGAAATAGTCAAATAGATCATTTAAAATGGACGGAAGACTTATAAAATAT
ATTCAAGATAATTATATACTAATGAAAGAAAACCGGACAATAAATTGCGACACG
AACTCTTCTTAGACGACACAATTAATCCTCTTGAAAAATTATATTTATAAACTTAT
GATACACAACATTGTTTTTTTTTATATATAAGACTTTTTTAAAACATCATTGTAAT
TTTGTTTTAACATACTTCATCCAACTTTTTATAAGTAAAAGTTATTTTTTTAGATTA
TGTTTAAGTTAGATAGATCAATATTTTTCGATGAATTAAAAAACAATAAGACCTG
AGGGAGTAGTAAAGAAATTGGTTGTTGTAGTAGGAGTCCAGTCTCATAACCATAA
GAAGCTTGTAGTACTAGTCCATTATTTACCCTAGTTTATTCATTTCCGTATATGGT
TGTGTAGAACTCTGCACTTCTCAGTTCTCACATGATCTCTGTGTCTGATTCATGAA
GTGGGGTAGGGTTACAAAATCTAGTTATCTGGGTAATTTCTCAATTGACCAAAAC
GCACACTTCTGCTTACTTGAGGTTGAGGGGACAAATTGAGAAATTACGCTCTTTC
TTTTCATCTTTTCCTAGTTAGTGCACCATATTATATTATTATTATTATTATACTTTT
TAATTCATTTTTTCCTTACCTTTTTTATTCACTTTCGGTTGTGTTTTGCTTTTTAATT
TCTCATACCTATATGTGAAATTATGCGAGAATTTAGGTTTCCTCAATTTTCACATT
TCAACCATCAATCTCATTTTCTCAACCCACCCAAATTTTCCTTTTGTTTTCAATCAA
[TTTTTTATTTTTAACATAATTATTTTTATAATTATCTTCTTAATTATGTCCATTCCT
AGTATTTAATATGAATATCCACTCAACCATGAAATGTTTTTGATAATTAAGTAAA
GCCAAATGCTAAATAGTGCCTCAGGGGCACTTGTTAAGGATTCAAATATAGAAAG
TTTTTTTTGGAAATAGTGTAGTCAATAGAAGAAAAGTCTAAATTTTGGTGTTTTCA
ATACACAACTTTTATTTTATTTCCATTGTTAGTTCCTTAATTAGTACCCCGGGACA




CTAGTTAGCAAGATTCTTAAGTAAAGTGATACCTACTGTACGGAAAAAGTAGAAA
TTGGTAGTACTATTAATTATGGTAGGGTATAGCATGTGTAAAAATAAATAAATAA
AAAAGATAAAGTGAAAAATAAAATGTAAAAAGTCAAAAGTGATGACGTGATTGG
TTGTTGTTATTTATTTACACAGGGTACCATGTAGAAAGCGCGGGGGAATAAGATT
CACAGTTAACGGATTCCGTTACTTTAACCTGGTGCTAATTAGCAACGTAGCAGGT
GCTGGAGATATCGTGCGCGCATACGTGAAAGGCACTCGAACCGGGTGGATGCCA
CTAAGCCGAAACTGGGGTCAGAACTGGCAATCTAACGCGGTTTTGGTGGGCCAG
GCACTGTCTTTTCGTGTCTCAAGTAGTGACCGTCGATCTTCAACATCATGGAATAT
TGCTCCACCTAGTTGGCAATTTGGTCAAACTTTCACTGGAAAGAATTTTCGAGTCT
AATAGTAATGTTTCATGCCATCATCATCATAATGCTAATATTTTACTTTTTTTTTAA
TATCGAGAAAGCTCAATTTTTATTTTTACTGTTTTTAGTTGGTGTTTTTTAACTGGA
TGGATGCTTTGTGAGAATGACAAGTTAATTGTGACTAGGTGTTGATTTGTCTTTCT
TTGTTGTTATTGATAATTTGATATGATATGATACTATTGTGTTATAGTGTGAGGTT
GTACTTTGAATTTGTACTACTCTACTAGTGTTAGATTAGAGAGTTTAATTAACTTG
AAGTGTGCTGAAAGTGGCTAAACAAATGGTAGCCCGCAGCTAATTTGTAATTTTA
CACTATGATGATGGTGGTGTTATATTTATAGTATACTATGAAATACTATTACTAGT
ACTTTGTTGTTTTTTTTTAATAGTTTAGTGATACTCACATTTTAAATATCGAGAATG
TCTCTTGTCAAAAAATAAAAATGTCGAGAATGT






