IDENTIFICATION

Species: Solanum pennellii
Locus: XP_015067973

Gene Model: XP_015067973.1
Description: SpnEXPA-11
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130

EXTERNAL RESOURCES
https://solgenomics.net/organism/Solanum pennellii/genome
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Query seq.

Superfanilies PLN0O0OS50

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00050 super family 31535 expansin A; Provisiona 1-249 472e-133
SEQUENCES

Peptide

>SpnEXPA-11

MSILWFSIIGVFCIQFVNCVHGNEQGWIEAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSEG
YGTNTAALSTALFNNGLSCGSCFELKCVGNSKWCLPGSIVVTATNFCPPNFALPNNA
GGWCNPPLHHFDLAQPVFQKMAQYRAGIVPVAYRRVPCQKKGGIRFTMNGHSYFNL
VLVTNVGGSGDVNAVSIKGSRTGWIAMSRNWGQNWQSNALLDGQILSFKVTTGDG
RTVFCNNAIPAGWSFGKTYTGAQFT

CDS (coding sequence)
>SpnEXPA-11

CAGTCCCTTTCTTTTCTCATTGCAACTTAAACTCATTCTTCCTAGAGCAAAATCCT
CTTACTTTTTCCCTTAAGCGCACACACATTAAGTTTATAAGTGTGCCAAACATCTC
TCAATTTTATTTTATTTTTTAAAAAAATGTCAATTTTGTGGTTCTCCATAATTGGTG
TGTTTTGTATACAATTTGTTAATTGTGTCCATGGAAATGAACAAGGATGGATTGA
AGCTCATGCAACTTTCTATGGAGGTGGTGATGCTTCCGGAACTATGGGTGGAGCA
TGTGGTTATGGGAATTTGTACAGTGAAGGATATGGTACAAACACAGCAGCATTGA
GTACAGCACTGTTCAATAATGGTTTGAGTTGTGGATCTTGCTTTGAGCTTAAATGT
GTGGGTAATTCGAAGTGGTGCCTTCCAGGCTCTATAGTGGTAACTGCTACTAATTT
TTGCCCACCAAATTTTGCCCTTCCGAATAATGCTGGTGGGTGGTGCAATCCTCCAT
TGCACCACTTTGACCTGGCTCAGCCTGTTTTTCAAAAAATGGCTCAGTACAGAGC
TGGGATTGTCCCTGTTGCTTACAGAAGAGTACCTTGCCAGAAAAAAGGCGGAATC
AGATTCACAATGAACGGTCACTCCTATTTTAATTTAGTGCTGGTGACGAACGTGG
GAGGTTCAGGAGATGTAAATGCAGTTTCGATTAAAGGTTCGAGAACAGGGTGGA
TAGCAATGTCACGCAATTGGGGTCAAAATTGGCAGAGCAATGCATTACTTGATGG
TCAAATTCTATCATTTAAAGTAACTACAGGTGATGGCCGCACTGTTTTCTGCAACA
ATGCTATCCCTGCTGGATGGTCATTTGGGAAAACTTACACAGGCGCACAGTTTAC
TTAGTTCCTTCAATTTATTATTGCAACTAAGACTATTACTACTAGTTAATTAGTGT
TGATGATGGGAAGAGCTTATTTTTTAAAGTGGCTCTAAACCGTTTTTTTTTGTTTG
TTTGTTGAAAGTAAAATTTAAGATATGAAGTTACGAGTTTGTGTCCTAGTGGTCAT
TTTTAGGAAAAGGACAGAAATTGGGGGCAGAGGTGGTGGATTTTATTGTCACCAC
CCGCCACATTACTTCATTATTATAGGGGATATTAGTTTAGAGGTAAAAGCTGCTA
TTTTGGTTTGATGTTATTTATTGTGGTTCGTATGAAATTTAAATTATGACTTGGAA
AAGAGTTTATTATTGTGGTCCTTTTA




Nucleotide
>SpnEXPA-11

ATAAATATCTTATATTACCTATATAAGATATTATAAAAATTAATAATAAATATGA
CATTAACTATAAGTAAGAAAGTTATGAGTGAAGATAAGGGTGAAGTCATGAAGA
TGATGTGAGTTGATATAGTTTTAGTTAGGAGAAGTCGAAAATTTATATCTAGACT
CGTGGACATCCACAATTACTTTCATAATTTATATAAGCTATATTAATTTGGCACAA
CACTTTAAAAGAATGTATTTTACTAAACTAAATTTATAATAATATTTTAGAAATCT
AAAATTTAACTGATGATTTTTTTTTATGTAATTTACTTACTTTTATAAGTTGAAAAT
AATAAATAATAAATCTCTCTTTTAAAATAAAAAATAAATTGAGATTGAAAGAGTA
TCTTTCGAAAATAAAATTAAAAAAATACCAGTTTTTCCTAAAAGCAACAGAATTT
TTTTTAAAAAATTGAAATATTATTTTGTTCTCCCGTAACATCTATTTATTCCCACCT
CAGTCCCTTTCTTTTCTCATTGCAACTTAAACTCATTCTTCCTAGAGCAAAATCCT
CTTACTTTTTCCCTTAAGCGCACACACATTAAGTTTATAAGTGTGCCAAACATCTC
TCAATTTTATTTTATTTTTTAAAAAAATGTCAATTTTGTGGTTCTCCATAATTGGTG
TGTTTTGTATACAATTTGTTAATTGTGTCCATGGAAATGAACAAGGATGGATTGA
AGCTCATGCAACTTTCTATGGAGGTGGTGATGCTTCCGGAACTATGGGTATGCTA
ATAACTTTCGAGCTAGAATTTTTAATTTATGAATTTCAAATTATTTAAATTAAAGC
TATTGAGTTATGTCGAACAAAGATTTATATTAATTGTTATAATTCAGGTGGAGCAT
GTGGTTATGGGAATTTGTACAGTGAAGGATATGGTACAAACACAGCAGCATTGA
GTACAGCACTGTTCAATAATGGTTTGAGTTGTGGATCTTGCTTTGAGCTTAAATGT
GTGGGTAATTCGAAGTGGTGCCTTCCAGGCTCTATAGTGGTAACTGCTACTAATTT
TTGCCCACCAAATTTTGCCCTTCCGAATAATGCTGGTGGGTGGTGCAATCCTCCAT
TGCACCACTTTGACCTGGCTCAGCCTGTTTTTCAAAAAATGGCTCAGTACAGAGC
TGGGATTGTCCCTGTTGCTTACAGAAGGTAAGAGCCTGATTTTTATCTAGATTACT
TTTATTTTTTTTGAAAAAATCTCAATTCATGGTATAGAATTTGGATTTTTTTGAAAT
TTATCTTCAAATATCATGAGATTTGAACAAAATCTGATTTTCGAATTCCCAAAATT
CGCTTAGTATAACTTTCACTCACCGAATTTCAAATCTTTTTACACTCACAAAACTT
CAATTTCGCCCCAAGTTAGATGCATCTTCCATCACACTTTTAGGTTTCTAAAAATT
ACAACCTCGAAAACTCAATTTTAGAAGTTTGAAATTTCAACAAACTCGAGCTTAA
CTATTGCAGTTAGTTAAGTCAGTTAACAAAGGTCAAAGCAGAAAAAAATTGAAA
TAAAAAACGTCAGTGACTTTGATAAATAATCTTTTGTACGGTCAGACCTTAGGTC
GTTCACGTAAATTCAATAATTTTTGCGAGTATATACATATATAATTTGATCATCAC
ACCTTTTTGTGTTTTACCCGCTCAATTTTCAGTGCCTTGTTAATTGTTCCTTAGTTA
GTTGGGCAGAAGCTTACTGCCGGTTATATCTCGTGACGAAGATTGGGCCCCTACT
AGTAATATTTATATCGGTGTTCGGTTAATCGGTTATACATGCATTCGCACTTCCCA
AAAAAAAAAAATTAATTTTGTTGGCATTAATGCAGAGTACCTTGCCAGAAAAAA
GGCGGAATCAGATTCACAATGAACGGTCACTCCTATTTTAATTTAGTGCTGGTGA
CGAACGTGGGAGGTTCAGGAGATGTAAATGCAGTTTCGATTAAAGGTTCGAGAA
CAGGGTGGATAGCAATGTCACGCAATTGGGGTCAAAATTGGCAGAGCAATGCAT
TACTTGATGGTCAAATTCTATCATTTAAAGTAACTACAGGTGATGGCCGCACTGTT
TTCTGCAACAATGCTATCCCTGCTGGATGGTCATTTGGGAAAACTTACACAGGCG
CACAGTTTACTTAGTTCCTTCAATTTATTATTGCAACTAAGACTATTACTACTAGT
TAATTAGTGTTGATGATGGGAAGAGCTTATTTTTTAAAGTGGCTCTAAACCGTTTT
TTTTTGTTTGTTTGTTGAAAGTAAAATTTAAGATATGAAGTTACGAGTTTGTGTCC
TAGTGGTCATTTTTAGGAAAAGGACAGAAATTGGGGGCAGAGGTGGTGGATTTTA
TTGTCACCACCCGCCACATTACTTCATTATTATAGGGGATATTAGTTTAGAGGTAA




AAGCTGCTATTTTGGTTTGATGTTATTTATTGTGGTTCGTATGAAATTTAAATTAT
GACTTGGAAAAGAGTTTATTATTGTGGTCCTTTTATTTTATATTCCAGCGGCGGAT
GTAGCTCATTTTATATTCCAATGTTATGTGTCCTAATTTTCTAATCAGAGTTGAAT
TTTACTTTTCTTTTGAAAGACAAATTAAAGCCTTCGGTCACTAGTAATTTCTCCGT
CTTTATGATGTTATTGTAAGCTTTAACATAATGTTCTGCTTTTTTCGAATCCCACGT
GAATAGAGGGTGAGGGGAGAAATATCGCTTATGTTGTTAGATGCTGATATTCAAA
ATACAAAAGGATTTTAGCTTCATATAAAGAATTGCACTATTATTTGTGGGCTTACC
TAGAGTGAAAGAGAGCTCCAAAAACCGCACTCAACTTCAGGCACTAATTTATGTG
CAACGTGATTGAATAAACTTTCAAAATTTGAAAAATAGATTCAAAATTTAAAAAC
TAGACATGAATCATCATGATATTGATATAGAAATTGTCATAATCTTTGTAATATTA
CATAATTCTTTTGGCAAAAATAAAAAATGAAAT




