
IDENTIFICATION 

Species: Mimulus guttatus 

Locus: Migut.D00821 

Gene Model: Migut.D00821.1.p 

Description: MgEXPA-03 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mguttatus_v2_0  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mguttatus_v2_0


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>MgEXPA-03 

MVAKSLSLATFSFFILNLLRFHSVEADYGGWENGHATFYGGGDASGTMGGACGYGN

LYSQGYATNTAALSTALFNNGLTCGACYEMRCENDPKWCLSGTITITATNFCPPNFA

LPNDNGGWCNPPLQHFDMAEPAFLQIAQYRAGIVPVAFRRVPCMKKGGIRFTINGHS

YFNLVLITNVGGAGDIHALSIKGSKTGWQPMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFQVTA

SDGRTITSYDVAPSNWQFGQTYEGGQF* 

CDS (coding sequence) 

>MgEXPA-03 

ATGGTTGCTAAATCACTTTCTCTTGCCACTTTTTCTTTCTTCATTCTGAATTTACTC

CGGTTTCATAGTGTTGAGGCTGATTACGGAGGATGGGAAAACGGTCACGCCACGT

TTTACGGCGGTGGCGATGCTTCGGGGACGATGGGAGGAGCATGTGGGTACGGGA

ATTTGTACAGCCAAGGGTACGCGACCAACACGGCAGCGCTCAGCACGGCCCTATT

CAACAACGGGCTAACGTGCGGAGCGTGCTACGAAATGCGGTGCGAAAACGACCC

CAAGTGGTGCCTTTCCGGAACCATCACCATCACCGCCACCAATTTCTGCCCACCA

AACTTTGCTCTGCCTAACGACAACGGTGGGTGGTGCAATCCTCCCCTCCAGCATTT

CGACATGGCCGAGCCCGCTTTCCTTCAAATCGCTCAATACCGGGCCGGCATCGTG

CCCGTTGCTTTTCGAAGGGTGCCATGTATGAAGAAAGGTGGGATTAGGTTCACGA

TCAACGGCCACTCGTACTTCAACTTGGTTTTGATCACCAACGTCGGAGGCGCAGG

AGATATCCATGCACTCTCGATCAAAGGGTCCAAAACCGGCTGGCAACCGATGTCG

AGGAATTGGGGCCAAAATTGGCAGAGCAATTCGTACCTCAACGGTCAAAGCCTCT

CCTTTCAGGTCACCGCCAGTGACGGTAGAACCATCACTAGCTATGACGTGGCGCC

CTCTAATTGGCAGTTCGGTCAAACCTACGAGGGGGGTCAATTCTAA 

Nucleotide 

>MgEXPA-03 

ATGTTATATTTTATATGTAATTGATAAAAAAAAATTAAATATTCCAATGTATATAG

GAGGAGCATGTGGGTACGGGAATTTGTACAGCCAAGGGTACGCGACCAACACGG

CAGCGCTCAGCACGGCCCTATTCAACAACGGGCTAACGTGCGGAGCGTGCTACG

AAATGCGGTGCGAAAACGACCCCAAGTGGTGCCTTTCCGGAACCATCACCATCAC

CGCCACCAATTTCTGCCCACCAAACTTTGCTCTGCCTAACGACAACGGTGGGTGG

TGCAATCCTCCCCTCCAGCATTTCGACATGGCCGAGCCCGCTTTCCTTCAAATCGC

TCAATACCGGGCCGGCATCGTGCCCGTTGCTTTTCGAAGGTTCGGAAATTTTGTAT
TCCATATATTGACTTTAATTTAAATATTAATTAAAGAGATAAAACCTCTCAAAGA



TAATTTAAATATTGTAGGGTGCCATGTATGAAGAAAGGTGGGATTAGGTTCACGA

TCAACGGCCACTCGTACTTCAACTTGGTTTTGATCACCAACGTCGGAGGCGCAGG

AGATATCCATGCACTCTCGATCAAAGGGTCCAAAACCGGCTGGCAACCGATGTCG

AGGAATTGGGGCCAAAATTGGCAGAGCAATTCGTACCTCAACGGTCAAAGCCTCT

CCTTTCAGGTCACCGCCAGTGACGGTAGAACCATCACTAGCTATGACGTGGCGCC

CTCTAATTGGCAGTTCGGTCAAACCTACGAGGGGGGTCAATTCTAAAAGATCATA

TTTATACATACTTTGAATTAAAAAGATTCGAGACGAATGAAATTGTTTAATTAAA

CAAAAATACATACCATTTCTCTTAAAATGTACGAATGTACGTATGTACGTATATG

TATGTATGTATTTATGTATGTATGTATGCATGCATGCTAAGTTTTTTGGGCATGGT

AAGTAATTTGTTAGGGTTATAGAAAGTGTTGAAGTGGTGGCTAATGGCTGCTTAC

ACCGGCCGCTTGGCCTTATATATTTACCGGATTAATAATATTGAAGAGATTAATT

AACATCTT 

 




