IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_020973501

Gene Model: XP_020973501.1
Description: AipEXPA-06
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis
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Peptide

>AIpEXPA-06

MAMAKNVLY IVPIITLLICMVEARIPGVYTGGAWQSAHATFYGGSDASGTMGGACG
YGNLYSQGYGVNTAALSTALFNSGLSCGACFEIKCANDKQWCHSGSPSIFITATNFCP
PNYALPNDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVAYRRVPCRKHGGIRFTV
NGFRYFNLVLISNVAGAGDITRTYIKGSRTGWMPMSRNWGQNWQSNAVLVGQALSF
RVTASDRRSSTSWNIAPSNWQFGQTFTGKNFRI

CDS (coding sequence)
>AipEXPA-06

CTCTCCCACTGCCCCAATTGCCTCACACATTTTTCATTCATTCTCTGACTCTGTTCG
TTAACACATTATTCTTAATTATATTCCCGCTCCTTATTAGTCAAAGAAAAAGAAGT
AGCAATGGCTATGGCAAAAAATGTGCTCTACATTGTGCCCATCATCACATTATTA
ATTTGCATGGTCGAAGCAAGGATCCCAGGTGTCTACACTGGCGGCGCGTGGCAAA
GTGCTCACGCCACCTTCTATGGTGGATCTGATGCTTCCGGAACCATGGGTGGAGC
ATGTGGTTATGGGAACTTGTACAGCCAAGGGTACGGCGTTAACACGGCGGCATTG
AGCACGGCGCTGTTCAACAGTGGGCTGAGCTGCGGCGCGTGTTTTGAGATAAAGT
GCGCAAACGACAAGCAGTGGTGCCATTCCGGTAGCCCTTCCATCTTCATAACCGC
CACTAACTTCTGTCCACCTAACTATGCGCTTCCAAATGACAATGGTGGTTGGTGC
AACCCTCCTCGCCCACACTTTGACCTCGCCATGCCAATGTTTCTTAAGATTGCTGA
GTACCGCGCCGGAATTGTCCCCGTTGCTTATCGCCGGGTGCCATGCAGAAAGCAC
GGTGGGATTAGGTTCACAGTCAACGGATTCCGTTACTTCAACCTGGTTCTGATAA
GCAACGTGGCGGGGGCTGGGGACATCACTAGGACCTACATTAAGGGCTCAAGGA
CGGGCTGGATGCCCATGAGCCGTAACTGGGGCCAGAACTGGCAGTCCAACGCGG
TTTTGGTGGGCCAGGCCCTTTCATTTCGGGTCACAGCCAGTGACCGCCGTAGCTCT
ACCTCTTGGAACATTGCTCCATCCAATTGGCAATTTGGTCAAACTTTCACTGGCAA
GAATTTCCGTATCTGAAAAAATATATATAAAGAAAAAAAAAATCATTGCTAGTGT
CATCATATCAATGACACCCTTTATTTTTTCTTTCCTGGGGTCAATTTACCCAAAAG
AAAAAAAGATTAGGTCAGTTTTTAGGGTTCCCTCCAATTACTTGTTTCTAGGTTGT
CTTTTTGACTGGGATGGGTTGTTATTGGAGAGAGTGAAGACTTAATTGGGACTAC
TAAAATGTGTAATTTTTTTTAATTGGTGGGGTTTGATTAATTAATGTAAAATGTTG
ATGTGCGTGCGTGAGGAGTGAA

Nucleotide



>AipEXPA-06

TATTTTTGTCGTCGAGACAAGGAAAGAGGATTCTCTCAGTACACAACACATTGCA
TATGGTTTGGTCATGTGCACTTTCCAATCTTCAATTTTGATTTTTATTTTAATCTTA
TGCTACATCTTTCAACAATGAAAACGACGTGCAAGTACCCAAATCATATTGTATA
TAATTTTACATCGTATATGGTCCCCGAAAATATATATTCGAAGCACCACACAGTT
GAGTAAGATAACAAATACAAGTAGATTTCAGTTCAATTAAAACAAAGGACATAA
CGTTAAAAGTTGACCATATTATAGTGTTAGACACACAGAATCAATTGTAAAAATA
TCATATATATATAAACACCATTCATATATTTTTATAGAATACAAATTAGCTGCGGG
CTACCATTTNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNCCATACAAAATTAAAAAAAA
AAAAGAGTTCACTCCTCACGCACGCACATCAACATTTTACATTAATTAATCAAAC
CCCACCAATTAAAAAAAATTACACATTTTAGTAGTCCCAATTAAGTCTTCACTCTC
TCCAATAACAACCCATCCCAGTCAAAAAGACAACCTAGAAACAAGTAATTGGAG
GGAACCCTAAAAACTGACCTAATCTTTTTTTCTTTTGGGTAAATTGACCCCAGGAA
AGAAAAAATAAAGGGTGTCATTGATATGATGACACTAGCAATGATTTTTTTTTTC
TTTATATATATTTTTTCAGATACGGAAATTCTTGCCAGTGAAAGTTTGACCAAATT
GCCAATTGGATGGAGCAATGTTCCAAGAGGTAGAGCTACGGCGGTCACTGGCTGT
GACCCGAAATGAAAGGGCCTGGCCCACCAAAACCGCGTTGGACTGCCAGTTCTG
GCCCCAGTTACGGCTCATGGGCATCCAGCCCGTCCTTGAGCCCTTAATGTAGGTC
CTAGTGATGTCCCCAGCCCCCGCCACGTTGCTTATCAGAACCAGGTTGAAGTAAC
GGAATCCGTTGACTGTGAACCTAATCCCACCGTGCTTTCTGCATGGCACCCTGCGT
AAATAACAACCAAACCCGTCACCACTTGTCACCCTTCTAACTCTTTCCAAGATTCC
TTTGTTTCGAATTAACAAATTTTAATAAAGTTAAAACAAACTAAATATTATTTTGT
AGGGTAAAGTTGTAAACTTACTAGTAACAAGAACAATAACCCATATCTTCTGACA
AAAAAACAAAAGCACTTAAAGAACCCTACCCCACTTGCATTGAATCAGACACAA
AGCCCATACCCTATGGTTCAGATTTCAGACTGTTACTTACCTAATCACCTAATCAC
ATTAACAATAATTACTTAGTAAAGGAAACAACCATATAATCGATTATGCCTCACT
CGGTAATAATTAATAAAATTAATTAACTAATAATAGGCAATATATATACACAAAT
ACTAGTTTTAATGGGGACAAATACGATAGTCACTTTGTCTTATATAGACTATAAT
AACTAATTTTAGTATATAAATAATAATTTTTTTGTTAATAAATTCCTATAGGATCA
CATATTACGCATTAGCTTGGGCCCCATAAAGATTCTTTTACGCGCCTATTAGTTAA
GAGTTAAGACGTTATAAATCGTTTTCCAAAGCCGAAAAGCATATTAATAAAACAA
AACAATTTCTAACACAAATAAAGCAAGTATTAGGAAACGGCACAGTGGAAGTGA
TGTCTCACCGGCGATAAGCAACGGGGACAATTCCGGCGCGGTACTCAGCAATCTT
AAGAAACATTGGCATGGCGAGGTCAAAGTGTGGGCGAGGAGGGTTGCACCAACC
ACCATTGTCATTTGGAAGCGCATAGTTAGGTGGACAGAAGTTAGTGGCGGTTATG
AAGATGGAAGGGCTACCGGAATGGCACCACTGCTTGTCGTTTGCGCACTTTATCT
CAAAACACGCGCCGCAGCTCAGCCCACTGTTGAACAGCGCCGTGCTCAATGCCGC
CGTGTTAACGCCGTACCCTTGGCTGTACAAGTTCCCATAACCACATGCTCCACCTA
AAACAACATCAAACACCACAAAACCTTTATTTCACCAAAACGTTGGTTCACTAGC
CACATTTTTTATTTTTTTTTTATTACCAAATATAGGAGACTCGAACCCGCAACTTC
TTTATTGAGTATGGAGAGATTATGCCATTTGGTTCACTAGCCACATTGTCACTAGT
AAAACAGTGAAAATTTCCGTGCAATTATCTTCGTAATATTTATTAAAATATATCA
AATCAATTAACTATTTTCAATTCCCTAATGCAAGTTTCAACAAAAATAAATACAC
ATACCAGTGTATTTATTTACTTTAAAGTGTTACGTTATTTAATTTTCTCGTTTTATT
AAAAACGTAACACGAGTGTAATTCACCTAAATATTCCATATATAGGTGTAACATA




AAAAAAGGGGGCTAATGTGGTAGAAACTAACCCATGGTTCCGGAAGCATCAGAT
CCACCATAGAAGGTGGCGTGAGCACTTTGCCACGCGCCGCCAGTGTAGACACCTG
GGATCCTTGCTTCGACCATGCAAATTAATAATGTGATGATGGGCACAATGTAGAG
CACATTTTTTGCCATAGCCATTGCTACTTCTTTTTCTTTGACTAATAAGGAGCGGG
AATATAATTAAGAATAATGTGTTAACGAACAGAGTCAGAGAATGAATGAAAAAT
GTGTGAGGCAATTGGGGCAGTGGGAGAGGGTGGACTACTTATGGACGAAGAGAA
GGCCTACATGGTCCTCCACTATAGGGGCAATATTTGGAATTTTCAAATTTAGCTAT
TATATATTATTACTATTATTATTAAATGCCATGCCATTTTTGTATAATTTAAAACA
TTATTAAAATATACAATTTTATTTTTTTGGGGAACCAATATCGGTATGTATCTACT
CTATTTTCGATCGCGTGTGAAACACGTCCCAATTGTATTCTTATGTACATGGTTAG
GTGTGGGGTCCACTATATATTGAGATACTGAGATTTAGTATCGTATTTGTTAGTTC
AAAAATTGGTACTAAAATTTTTGTTTCTATCTCTAAAATTTTAGTATGTTAGTACT
TCCAAAAAATAGAAACATAGGGATTGAAATTTTTAGAGATGGAGACTGAAACTTT
AATAACATTTTATATCTAAAATACTTTCATTTCAATTAATTAATTTCAATTTTATTC
TTTGTGCAAATTAAATTAGAGTTTCA






