
IDENTIFICATION 

Species: Populus trichocarpa 

Locus: Potri.013G154700 

Gene Model: Potri.013G154700.1.p 

Description: PtEXPA-22 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ptrichocarpa_v4_1   

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T01077  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ptrichocarpa_v4_1
https://www.genome.jp/entry/gn:T01077


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>PtEXPA-22 

MAAQTFASCLLLFICLHLQSILADYGGWQGGHATFYGGGDATGTMGGACGYGNLY

SQGYGTSTAALSTALFNNGLSCGACYEMRCDDDPKWCLPGTITVTATNFCPPNPSLP

NNNGGWCNPPLQHFDMAEPAFLQIAQYRAGIVPVAFRRVPCVKKGGIRFTINGHSYF

NLVLITNVGGAGDVHSVSIKGSKTGWQAMSRNWGQNWQSNNYLNGQSLSFQVTTS

DGRTVTSYNAVPAGWQFGQTFEGGQF* 

CDS (coding sequence) 

>PtEXPA-22 

ATGGCAGCTCAAACATTCGCTTCATGTCTTCTTCTCTTCATTTGCCTACACCTTCA

AAGCATTTTGGCTGATTATGGAGGGTGGCAAGGTGGTCATGCCACTTTCTATGGC

GGTGGTGATGCGACTGGCACAATGGGAGGAGCATGTGGATATGGAAATTTGTAC

AGTCAGGGTTATGGAACTAGCACTGCAGCCCTAAGCACTGCCTTGTTCAACAATG

GCTTGAGCTGTGGTGCTTGTTATGAAATGAGATGTGATGATGACCCCAAATGGTG

TCTCCCCGGTACCATCACTGTCACTGCTACAAATTTTTGCCCACCTAACCCTTCTC

TGCCTAACAACAATGGTGGATGGTGCAATCCTCCTCTCCAACATTTTGACATGGC

TGAGCCTGCTTTCTTGCAAATTGCTCAATACCGTGCTGGAATTGTGCCTGTAGCTT

TTAGAAGGGTGCCTTGTGTTAAGAAGGGAGGAATTAGATTTACCATCAACGGTCA

CTCCTACTTCAACTTGGTCCTGATCACCAATGTTGGTGGTGCGGGAGATGTTCATT

CAGTTTCAATCAAAGGCTCGAAAACAGGGTGGCAAGCCATGTCAAGAAACTGGG

GCCAAAACTGGCAAAGCAACAATTACCTCAACGGTCAAAGCCTATCTTTTCAAGT

CACCACCAGTGATGGTAGAACTGTCACAAGCTACAATGCGGTGCCTGCTGGCTGG

CAGTTTGGTCAGACTTTTGAAGGAGGCCAGTTTTAA 

Nucleotide 

>PtEXPA-22 

AGCAACACAAACACTTCTTCCTCTTCTACAACCTCCTCTGTCTTATTAGTCTTGTC

AGTACTATAGCATCTGTCAGACAATTAGCATTGGCAATGGCAGCTCAAACATTCG

CTTCATGTCTTCTTCTCTTCATTTGCCTACACCTTCAAAGCATTTTGGCTGATTATG

GAGGGTGGCAAGGTGGTCATGCCACTTTCTATGGCGGTGGTGATGCGACTGGCAC

AATGGGTAAGTTTAAGTCATATCTAGCTAGTAGCTAATGTGTGCTCCTTGATCATA

TACGTAACTGAACTTGTAGAAGCAAAAACAAGTTGCTAAATATGATAATTCTATC



AGCTAATTTTTATGGGGCTTTGGGGATTTTCAGGAGGAGCATGTGGATATGGAAA

TTTGTACAGTCAGGGTTATGGAACTAGCACTGCAGCCCTAAGCACTGCCTTGTTC

AACAATGGCTTGAGCTGTGGTGCTTGTTATGAAATGAGATGTGATGATGACCCCA

AATGGTGTCTCCCCGGTACCATCACTGTCACTGCTACAAATTTTTGCCCACCTAAC

CCTTCTCTGCCTAACAACAATGGTGGATGGTGCAATCCTCCTCTCCAACATTTTGA

CATGGCTGAGCCTGCTTTCTTGCAAATTGCTCAATACCGTGCTGGAATTGTGCCTG

TAGCTTTTAGAAGGTAAATTAACTTCTTCTTTTTTTGTTCAACAGCATAGTGATGG

TATCTTTGGACCAGCTTTTGCCTCTGGCGATTTTATTAGTCCCACTCCTGCTCCTTG

TTAAACCGCGTTTCAAGACCAAAACCCACGGTTTGCAACATAACGCAGATCGCGT

AGACAAATACTCTCTGAGTAGATTAGTTAGACAAGTAAGCTATCGATATTTAAAG

AAACTTAATTGAGGCCGATTTAAAGAAACCTTTCTAAATGGGCCATGGCTTAATT

GTACTTAATACTTAATGACTATTTAAATCACATTGCAAATAGATGAATAAGAAAA

TAATCACCTAGTGATTAGCAGGGTCAAGTCTCAGTTCAAAGGAAAGAGGAGTGC

CAAATGTTAGGCCAGTTAGTATTGATTCCATTGCTGCTGACAACTCTGAGTTAATT

TTTAATCAGTCTGCCATTAACCAATGCAAATGCTCTTGATTATGACAGGGTGCCTT

GTGTTAAGAAGGGAGGAATTAGATTTACCATCAACGGTCACTCCTACTTCAACTT

GGTCCTGATCACCAATGTTGGTGGTGCGGGAGATGTTCATTCAGTTTCAATCAAA

GGCTCGAAAACAGGGTGGCAAGCCATGTCAAGAAACTGGGGCCAAAACTGGCAA

AGCAACAATTACCTCAACGGTCAAAGCCTATCTTTTCAAGTCACCACCAGTGATG

GTAGAACTGTCACAAGCTACAATGCGGTGCCTGCTGGCTGGCAGTTTGGTCAGAC

TTTTGAAGGAGGCCAGTTTTAAGATTTCGACACCTTTTTTACCATTTTGTCTTCTG

GGTCTAGAGTTTTCACTACAATTAAGCCTGGTTGGTTGGTGGAAATTTGTATATTT

ATATTATATGCTTCCTATAAGAACAAATTAAGAGGCAAAAAAAAGGGTATTTTAG

TGATGTTTGGAGGAGAAGTGGCCTTGTAAAGCTGAGGTAGCTAAATCTAAGTAGC

ACCCGCTTGCCCTTCCTCGTATGTATAAGTAGTCTTTTGAGAAATGTATTTATGTC

GTTCAAGAGTAATTTACAGTTTCCATTGATATGCAATATTAAGACAAGATTGCTG

CATTAAAACAGTGTTGTATTAACAAAAAGTGCTGAGCATTCAAGTAAGATTTTGT

CTGGAATTGGAATATTTGTGTGCATTTGCCACT 




