
IDENTIFICATION 

Species: Populus trichocarpa 

Locus: Potri.009G031800 

Gene Model: Potri.009G031800.2.p 

Description: PtEXPA-16 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ptrichocarpa_v4_1   

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T01077  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ptrichocarpa_v4_1
https://www.genome.jp/entry/gn:T01077


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>PtEXPA-16 

MAMGSLLCFTTSLLIMMSLMWKGEARIPGVYSGGAWQTAHATFYGGADASGTMGG

ACGYGNLYSQGYGVSTAALSTALFNNGLSCGACFEIKCADDPQWCHSGSPSILITATN

FCPPNYALPSDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYHAGIVPVAYRRVPCRKRGGIR

FTINGFRYFNLVLISNVAGAGDIVQVSVKGSKTGWMSMSRNWGQNWQSNAVLVGQ

SLSFRVRASDRRSSTSWNIVPAHWQFGQTFTGKNFRV* 

CDS (coding sequence) 

>PtEXPA-16 

ATGGCAATGGGTAGTTTGCTTTGCTTTACAACTAGTCTACTGATAATGATGTCATT

GATGTGGAAGGGTGAAGCTAGAATCCCTGGTGTTTACAGTGGGGGTGCTTGGCAA

ACTGCTCATGCTACCTTCTATGGTGGTGCTGACGCCTCTGGCACCATGGGAGGAG

CTTGTGGATATGGAAATCTATACAGCCAAGGGTATGGAGTGAGCACTGCAGCTCT

AAGCACTGCGCTGTTCAACAACGGGTTAAGTTGCGGTGCTTGCTTTGAAATAAAG

TGCGCAGATGACCCACAATGGTGCCACTCAGGCAGTCCATCTATTTTAATTACCG

CAACCAACTTTTGCCCACCAAATTATGCACTTCCTAGTGACAATGGAGGCTGGTG

CAACCCTCCTCGCCCCCACTTCGACCTCGCCATGCCCATGTTCCTTAAGATCGCAG

AGTATCATGCCGGTATCGTCCCTGTTGCCTACCGCCGGGTGCCATGCCGGAAGAG

AGGAGGCATAAGGTTCACAATAAACGGGTTCCGTTACTTCAACTTGGTATTGATC

AGCAACGTGGCGGGTGCAGGGGATATCGTGCAGGTGAGCGTGAAAGGTTCGAAG

ACTGGTTGGATGAGCATGAGCCGTAACTGGGGTCAAAACTGGCAGTCAAACGCC

GTTCTGGTTGGTCAGTCACTCTCTTTCAGGGTCAGGGCCAGTGACAGACGCTCTTC

CACTTCATGGAACATTGTCCCTGCCCACTGGCAGTTTGGTCAGACTTTTACCGGCA

AGAACTTCAGGGTCTAA 

Nucleotide 

>PtEXPA-16 

GAGGGATTGGAGGAGTTAATTTTGTTCTTTTCTTCCTCTCTTTTTTTCACTCACGAA

GAAGTAGATTAATGATGGTTTTGTTGGAAAATTCCAAGTGGTGCCCTTTTAGCCT

GCCTTGCCTCCTCTTTAAGTAGTGAAGCTCCCATGCCCTGAGCCCTTCACACCCTC

CCATTATCCCTTTCCCTCTCTCTCCCCTTTTTCTCTCTTTCTGACTAAAGTAGAAGG

GTGTTTCTGTAGTAGTGAAGAGGGAAAATGGCAATGGGTAGTTTGCTTTGCTTTA



CAACTAGTCTACTGATAATGATGTCATTGATGTGGAAGGGTGAAGCTAGAATCCC

TGGTGTTTACAGTGGGGGTGCTTGGCAAACTGCTCATGCTACCTTCTATGGTGGTG

CTGACGCCTCTGGCACCATGGGTATGTATCTGCATCTATCTTACTACCCACATTAA

TTAAACCTGATCACTTGAGCTAGGTCTTAATCTCGATTAATTAGCTTTTAACAGTT

TGTTTTGGACTTGAAATCTCATAATGTGGGATGCATCGGTCTGAAAATGAAGCTG

CTACGTGCACGTACAATTTTAGCTACCAGTAGATGTTAATAAGAGTAATTAATCT

GTATTTGTGCGCAGGAGGAGCTTGTGGATATGGAAATCTATACAGCCAAGGGTAT

GGAGTGAGCACTGCAGCTCTAAGCACTGCGCTGTTCAACAACGGGTTAAGTTGCG

GTGCTTGCTTTGAAATAAAGTGCGCAGATGACCCACAATGGTGCCACTCAGGCAG

TCCATCTATTTTAATTACCGCAACCAACTTTTGCCCACCAAATTATGCACTTCCTA

GTGACAATGGAGGCTGGTGCAACCCTCCTCGCCCCCACTTCGACCTCGCCATGCC

CATGTTCCTTAAGATCGCAGAGTATCATGCCGGTATCGTCCCTGTTGCCTACCGCC

GGTCAGTGACTTTTTAAACTCTGTTTTTCTCTGCTCTTGCCCTGCTTACATATGGCT

CTAGATTCGAACTCTTTCAGTTAACACTCGGAAAACAACACTACCACCTTCTTTTC

TAACTTTACACTACATAGAGTTTTGGTTTTTTATTTCGATAAACATCCGAATTTGG

ATACATTGGACTCTGTAAATATACACACTAATTTTACCACTCATTTTAGCCGTCAT

CCCCTTTGCAACATCATTTCTTCTCCATATATATGGATACACAGTACTCATTCTTG

CAAGAAAAACTTCCATGCCAAGATGTAATTTGGCCCAATAAACCCTAATGGTTCT

ACAGCTATAAAAATTTATTCAAAATGTTGGTAAAGGGAGATCCAGAATATGTGCG

GAACCCACCCTTTTTTTGGTGGGACGTTATCGCTTTTTTCAATAAAGTTCCTATCTT

TAAAGTCTTATTGTGACCCAAACAGGATAGGCTCAGGCTGGTGGTGTAATCACAC

AAATCCTGTTGGGTTTGTTAGACCTCAACAACTTGTGCTGTGTCTTTTTGCTTATTT

TAGCCATGGGACAGTTTATGGTCACTTTCTGCGGTTTGTCTTGACTCTCACTGCCC

ATCTTTAATGCTAAAAGTACCAATCCACCCTTGCCCATCACAGTTTGTGTTTACTT

GCTAAAATCACGCCCCGGGATATATGCTTAGGCTTGAACTTTTTTATAATTTATAT

GTTTTTATTTTTTGCAATTACGAAAATGTCCCGACGGTGCTGATGTCGTGCAATGC

AGGGTGCCATGCCGGAAGAGAGGAGGCATAAGGTTCACAATAAACGGGTTCCGT

TACTTCAACTTGGTATTGATCAGCAACGTGGCGGGTGCAGGGGATATCGTGCAGG

TGAGCGTGAAAGGTTCGAAGACTGGTTGGATGAGCATGAGCCGTAACTGGGGTC

AAAACTGGCAGTCAAACGCCGTTCTGGTTGGTCAGTCACTCTCTTTCAGGGTCAG

GGCCAGTGACAGACGCTCTTCCACTTCATGGAACATTGTCCCTGCCCACTGGCAG

TTTGGTCAGACTTTTACCGGCAAGAACTTCAGGGTCTAATTCTTTCTTACTTTTTAT

TTAACTACCACCGTCTATCTCCACTGTCAAGAACCTAAAAATTCAAGTTTCCCGCC

ATAATTTCTTATTTCCGTTTTTACCCTTCTCGGCTCTTTTTTTTCCGGTGGGTTGTTG

TTGGGGATGTGAAAGTAAAAGGTGAGGCTATAATTAGTAGGGACTTAAAAAATG

GAAGGTGAAAATTGGGGGACTGTTTGTTTTTCTTTTGTTTACTCTCTGAATGGTGT

GTTTCTCGACTTTCAAGATGTGGTGAGGCGGAGGCGGAGGCGGCTGCGCAAACG

ATGGTTAGCCCGCTGGTACTAATACTATATATATACGTATAGTGATGTATGATGA

TGGTATACGTTTTGAGAAGTGTATTGTAGTAATTTATAGTAGTTGATCAATTGCAA

GGATATTTGGCTTGTTTTTCCATG 




