IDENTIFICATION

Species: Nicotiana tomentosiformis
Locus: XP_009613959

Gene Model: XP_009613959.1
Description: NtmEXPA-17
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05025
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Query seq.
Superfanilies PLN0O00O50

Name Acecession Description Interval E-value
[+ PLN00050 super family 31535 expansin A; Provisional 31-258 7.87e-119
SEQUENCES
Peptide

>NtmEXPA-17

MEMLKFSCIFSLILLFLLTVEARIPGVYTGGSWQTAHATFYGGSDASGTMGGACGYG
NLYSQGYGVNNAALSTALFNNGLSCGACFEIKCDNQPQWCHAGSPSILITATNFCPPN
YALPNDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVVYRRVPCRKQGGIRFTING

FRYFNLVLVTNVAGAGDILKLMVKGSRSGWITMSRNWGQNWQTNSVLVGQALSFR

VTASDRRKSTSWNIAPAHWQFGQTFVGKNFRV

CDS (coding sequence)
>NtmEXPA-17

CTCATTCTCATTCTCTCTCTCTCTCTAACCATTCTTTTTACACATTTCAACTTCTTTC
TTCTTTTTCTTTTTCCACAAAAATGGAGATGTTGAAATTCTCCTGCATTTTTTCTCT
AATTATTTTACTATTTTTACTAACAGTTGAAGCTAGAATCCCAGGTGTTTATACTG
GTGGATCATGGCAAACTGCTCATGCTACTTTCTATGGTGGTAGTGATGCCTCTGGT
ACTATGGGTGGGGCATGTGGATATGGTAATCTTTATAGCCAAGGGTATGGAGTGA
ACAATGCAGCATTAAGTACAGCACTATTTAACAATGGGCTAAGTTGTGGAGCTTG
TTTTGAGATTAAATGTGATAATCAACCTCAATGGTGTCATGCTGGAAGTCCTTCCA
TTTTAATTACTGCAACTAATTTCTGTCCTCCAAATTATGCTTTGCCTAATGACAAT
GGTGGTTGGTGTAATCCTCCTCGGCCTCATTTTGACCTTGCCATGCCCATGTTTCT
CAAGATTGCAGAATATCGTGCTGGAATTGTCCCTGTTGTTTACCGTCGGGTGCCAT
GCAGGAAGCAAGGTGGAATTAGGTTCACAATCAATGGTTTCCGTTACTTCAACTT
GGTTTTGGTGACCAATGTCGCGGGTGCAGGTGACATTTTGAAGCTTATGGTTAAG
GGTTCGAGGTCTGGTTGGATAACAATGAGCCGTAACTGGGGTCAGAACTGGCAA
ACCAACTCCGTTTTGGTTGGTCAGGCACTGTCATTCAGGGTTACAGCTAGTGACA
GGCGCAAATCCACCTCGTGGAACATTGCGCCAGCCCATTGGCAATTTGGTCAAAC
TTTTGTTGGAAAGAACTTTAGAGTCTAAATAGAGTATTGAAGTGATTAGTAACAC
AATATATAAGACTCGTAGATCATGCATTTCGAGTTTTAGTGTTTTTTATTTCGGTT
TTTTTCTATTGGCATTTTGGCCTTTTTTTTTTTTTTTGTTTGTGTAGAAGAGCTGAA
GCGGCTGCAGAAACATGTAGCCCGCAGCTGTTCAATGAACAATGTAATACTATCA
ATCTAATGTTTTGTAGTTGATGCATGGGCACTGGGTAGTGTATTTTACTGTACTTT
CAGTGATTTATAGTGATTTACTTTAATTGAAACATCTGAGTTATTT

Nucleotide



>NtmEXPA-17

GCTCTACCTGGTTCGATTCAGACTTAGTTGAACCGGTGATTTCGGATGCATAATTT
AAATAAATAAAATTAAATGTAGGCCCAAGAATATATCGAAGTGTGCTTGCTTGAC
TTGACAAAGTTCAAGGAAACACTAGAAATGGCATCCAAAGCTCTGCTTTAGAGA
ATCCAAGGTTTGATCTCAGGATACTTGCATAGAAATAACAATGGGTCAAATCTGC
ACTTAAGTAATATCAAAGTTTCTACCTTCATACTTCAAAGAGCCATTAAATATAAT
GGCAACAACAACCAAGTTGGATCTTAAAAAGATAATGTGTGCGCAGACTGTACCT
CTGCTATGGGTAGAGAGGCTATTTTCGATAGACCTTCGTCTCCCTCCCTCTAAGAA
CTCCCCACCTTGCTCTTGGGGTAACTCGAACTCACAACCTCTTGGTTGGAAGTGG
AGGGTGCTTACAACTAGAGAAACTCACTCTTGTCAAAGAGCCATTAAATCAGAAA
CATAAATAACTCAGATGTTTCAATTAAAGTAAATCACTATAAATCACTGAAAGTA
CAGTAAAATACACTACCCAGTGCCCATGCATCAACTACAAAACATTAGATTGATA
GTATTACATTGTTCATTGAACAGCTGCGGGCTACATGTTTCTGCAGCCGCTTCAGC
TCTTCTACACAAACAAAAAAAAAAAAAAAGGCCAAAATGCCAATAGAAAAAAAC
CGAAATAAAAAACACTAAAACTCGAAATGCATGATCTACGAGTCTTATATATTGT
GTTACTAATCACTTCAATACTCTATTTAGACTCTAAAGTTCTTTCCAACAAAAGTT
TGACCAAATTGCCAATGGGCTGGCGCAATGTTCCACGAGGTGGATTTGCGCCTGT
CACTAGCTGTAACCCTGAATGACAGTGCCTGACCAACCAAAACGGAGTTGGTTTG
CCAGTTCTGACCCCAGTTACGGCTCATTGTTATCCAACCAGACCTCGAACCCTTAA
CCATAAGCTTCAAAATGTCACCTGCACCCGCGACATTGGTCACCAAAACCAAGTT
GAAGTAACGGAAACCATTGATTGTGAACCTAATTCCACCTTGCTTCCTGCATGGC
ACCCTGCATAAACAAAAAAAAACGATCAATTAACATTATTTAACGCCGTCAATGT
ATATAAATTAAACTTTTATTGTACAGGGTGTGAACACATAAATGTTCATTTTTGCT
GTAGAATGTAAATCCTATGTTAGCGTGAGACATGGACCGTTAATTAAGGATGAAC
AAACAATGTGGCTGGGACTTTTCACACTGATGAATAAATCTAGGGGTGGTCCCCA
CCACCTAGGGTTTTGGAATTTGACATTCTTAAGGAGGATGTTCATGTAGGACCAG
CTTCCAAATTTTCCATAAGCAAAATGTTTGAAATTTTTAGTAGATGACAACTCACT
AGCTAAATATTTTTATTTCAAACCAACAAGGTAAGAAATATTAGTCACACCTGAT
CTTTATATTAAGACAAATAAATTAACTTTAAGGGGTCGTTTGATATGCGTGGGAT
AAAGTGTGGTACTACATTTACACTATGTTAGATTGACAGTACAAATTTAGCTCAT
GATAAATTTATATCAACCAAACACCAGTAGTATAAACTTAGTCTCAGACTTCCTG
AATATCCTATCTTATCTCACCTTATCCTATCAAACTTGGTATTATTTTATCCCACTT
CCCAGACAAGATAAATTAATCTAGGGATTATAGTTATGAACTATAATCTCGAAAT
AATTTAATCCGTGTACCAAACGACCAGAGTCACAGAGTATGGTAAAATTTGTCAC
TTAATCTTGTGACTATAACTCAAAGACAGCTGAGAATTGAGATGAGATTAATTTT
GACCATGTTCTTTTTTCCTAAATTACTTGAAAACTCATTAAAACATTTCTTTCCTA
ATATAGTTTTGAGTTTCGACCCCAGTGTCAAGTGAAAAGAGTGCCCTATGACACA
AAATAAGTATCAAACAAAATCAATAAAGAAACCAACTCAACATGACCCCACAAG
AAAAAGAAAAGAAAACCTAAAGGGCACATAAAGAAACAGAAACAAATAATAAA
GTGAAACCAAGAAAAGCTATAAAAAGAAAGTGACCATATAGGAGGGCTTTACCA
CTAGATGTTTATACTACACGAATATGTCTAAAGCAAAAAAAGAAAAAATATTTAT
ACAAATAGTGGACCGTATTTATTATTTACTTTTTTAGTCAGTATACTTACATAATA
CACACGATTATATACATACATTACACATATTATACGATCCCCTGAAATTTTAAGTT
AAACGGTTGAATGAATGACTATTTAGGTTAATTCTTAAAAAAAATACTTACCGAC
GGTAAACAACAGGGACAATTCCAGCACGATATTCTGCAATCTTGAGAAACATGG
GCATGGCAAGGTCAAAATGAGGCCGAGGAGGATTACACCAACCACCATTGTCAT




TAGGCAAAGCATAATTTGGAGGACAGAAATTAGTTGCAGTAATTAAAATGGAAG
GACTTCCAGCATGACACCATTGAGGTTGATTATCACATTTAATCTCAAAACAAGC
TCCACAACTTAGCCCATTGTTAAATAGTGCTGTACTTAATGCTGCATTGTTCACTC
CATACCCTTGGCTATAAAGATTACCATATCCACATGCCCCACCTACAAAAAAAAA
ATAATAATTAACTTGGTATGCTCTGAAAGTATTTTACATGTTACTTAAAAGATAAC
TATAATAACCATTCATAAAAACCGAAACTATTAACCTCGAAAGAGTTTAAGCTCT
GTGCACAGTTGATCTACAGTAACAAGTAATTGCTTGAGTGTTAATATTACAGGTA
ACTACAGTAATAATTAGTGTAAAATTTATTTGCATTGTTAGGCCTTAAAAATAGG
CAGGTCAACTGTTATAACAAAAGTTAAAATACTCAAATTGCAACTTTTGGAGCAA
AACATGCTTTTATACTAAAACAGAGAGAGAAAAAGCAGCTACTGTACAAAACAG
AGCAAAACCCAGTGTAACTGTAAGAGTACAGAGTATTCCCTTACTAAAAATGAA
ATAACATTAAATGCAGTATAATTGTCAAAATAATGCAGCAATTAAACCACATTAT
ATGTAATCATCTGATTTTGACTCGAAATTTATGTCTAAAGTTAAAAATGGTGACAT
ACCCATAGTACCAGAGGCATCACTACCACCATAGAAAGTAGCATGAGCAGTTTGC
CATGATCCACCAGTATAAACACCTGGGATTCTAGCTTCAACTGTTAGTAAAAATA
GTAAAATAATTAGAGAAAAAATGCAGGAGAATTTCAACATCTCCATTTTTGTGGA
AAAAGAAAAAGAAGAAAGAAGTTGAAATGTGTAAAAAGAATGGTTAGAGAGAG
AGAGAGAATGAGAATGAGATGAGGAGGAAAGTATGGAGGGAATGTGGAGTACT
TATGGAGAAAGACTTGAGAGGGTATCAGTGGCAGTTGGTGTAATTTGAGTGCTAT
CAGTGATCTCACCCCACCCCCCACCCCACCCACCNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNAAAAAAAA
AAAAAAAGTGCTAAAAAATATTTATTTTCTAGGAAAATATTTTTTTCTTTATACCA
AACGCACCATAATTTTTGTATATAATATAGCTTGGCCCACTATAGCGGGTTATTAC
TTCGTTTTGGAGGTTATCTTATTAGGTTTGTCATGATAAGTTTATGGCTGACTGCT
ATTATAATGGTGCATAAAATCTCTATATCATTTAAGTACACATAATTTAAACTCGT
AAGAATTTATGTTCTTTACAGTTACGTA




