
IDENTIFICATION 

Species: Arachis duranensis 

Locus: XP_015968757 

Gene Model XP_015968757.1 

Description: AdEXPA-17 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300  

EXTERNAL RESOURCES 

https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
https://www.genome.jp/entry/T04300


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AdEXPA-17 

MKTFCFLLLCLVLFIAQHRVKCAPWQKAHATFYDGADASGTMGGACGYGNLYTDG

YGTKTAALSTALFNDGKACGGCYQIVCDASQVPQWCLKGTFITVTATNFCPPNYALP

NDNGGWCNPPRPHFDMSQPSFLTIAKYKAGIVPILYRKVGCKRSGGIRFSIKGRDYFE

LVTISNVGGVGEIGQVWVKGSKKNVWEAMSRNWGVNWQSLSYLNGQSLSFKVQLT

NGRTLTAYNVAPSNWKFGQSFTSNVQFN 

CDS (coding sequence) 

>AdEXPA-17 

TAAACGGATCGGAGATATATATAGAAAGAATGAAAACATTCTGCTTTTTATTATT

GTGTTTGGTGTTATTCATTGCACAACATAGAGTTAAATGTGCACCATGGCAGAAA

GCTCATGCAACTTTCTACGATGGAGCCGATGCCTCAGGAACAATGGGTGGTGCAT

GTGGCTATGGGAATCTGTACACAGACGGTTACGGTACGAAGACGGCGGCTCTGA

GCACCGCTCTGTTTAACGACGGGAAGGCATGCGGCGGTTGCTATCAGATAGTTTG

CGATGCAAGCCAAGTGCCGCAATGGTGCCTTAAGGGCACTTTCATCACAGTTACT

GCCACAAACTTTTGTCCTCCAAACTATGCACTCCCTAATGACAATGGCGGTTGGT

GTAATCCTCCAAGACCACACTTCGACATGTCTCAACCTTCCTTTCTAACCATTGCC

AAATACAAGGCCGGCATCGTACCCATACTGTACAGAAAAGTTGGGTGCAAAAGG

AGTGGAGGAATAAGATTTAGCATCAAAGGAAGGGATTATTTCGAATTAGTGACG

ATAAGCAATGTAGGTGGAGTTGGGGAGATAGGGCAAGTGTGGGTAAAAGGGTCA

AAGAAGAATGTGTGGGAAGCAATGAGCAGGAACTGGGGTGTTAACTGGCAAAGT

TTAAGCTATCTCAATGGACAGAGCTTGTCTTTCAAAGTTCAACTCACCAATGGAA

GAACCCTCACTGCTTATAACGTAGCACCCTCCAATTGGAAATTTGGCCAATCTTTC

ACCTCTAATGTTCAGTTCAACTAATTAATCACTATACATATCCACTTGTATCCATC

CAAATAGGCTCAACAATTCAAACATTGTGTGCAGTATTTGATGACTATAACAGCT

ATATAGCAAATCTTGTCACTCAAGAAAGCCATATGATAAGAGTATCATATTTTGA

CCTGTTCAGCGATAAGTGTTTGTGATGTAATCATATAACCGTGGTAATTTATAAGT

CTGTTAAAAATGAATAAATAATAAAAAAAGTATATGTTTGGAAAATAA 

Nucleotide 

>AdEXPA-17 



GCATCTTGTTTATTTAATTTCTGTAATATATGTTGGATAAGCTATCATTCAAGTGG

GTTGGCCTATAGGATTAGTTATTATATGATAAATGCATGTTAGGGTTCACCGCCG

CAAGTTGTGGAAACTACATTTGATTGATTATATTGTATTTGACTATTTGTACGTAC

CACGGATCCTAGAAATGATTAAACGTGTTAATGTTATGCATACAAACCAATTAAT

TAGTTTATTTCATGATTATCTATACCTACCATTATCCCTACTTCTTTAAGGCATGTT

ATCCACTATTATTTTTAAAACAAGAGCGAGAATTGACTTTTTTAGTCAACTCTCGA

TACTATTTTTATTTCTCAATACTTTGAACCCGATTGATTATCGAATTAGTTCGTTGT

TCGTTCCACTGTCCCAACTGCTTCTATAAATTACCATATGATTTTGCCATTTTATGC

AACAAAAAAATAATCAAGTACGTTACATATCCTTAGCTTGATTAGACAAATTAAA

CGGATCGGAGATATATATAGAAAGAATGAAAACATTCTGCTTTTTATTATTGTGT

TTGGTGTTATTCATTGCACAACATAGAGTTAAATGTGCACCATGGCAGAAAGCTC

ATGCAACTTTCTACGATGGAGCCGATGCCTCAGGAACAATGGGTACCTAACTTAT

ATAATCAAAGATTATTCAACTTGATATATTTTTTGTTCGGATTCATTAACTCATGG

TTGTGAGTTCTTGTTGTAGGTGGTGCATGTGGCTATGGGAATCTGTACACAGACG

GTTACGGTACGAAGACGGCGGCTCTGAGCACCGCTCTGTTTAACGACGGGAAGG

CATGCGGCGGTTGCTATCAGATAGTTTGCGATGCAAGCCAAGTGCCGCAATGGTG

CCTTAAGGGCACTTTCATCACAGTTACTGCCACAAACTTTTGTCCTCCAAACTATG

CACTCCCTAATGACAATGGCGGTTGGTGTAATCCTCCAAGACCACACTTCGACAT

GTCTCAACCTTCCTTTCTAACCATTGCCAAATACAAGGCCGGCATCGTACCCATAC

TGTACAGAAAGTATGTCCGTTATATGATAATTTAGTCAAATATATTAAAAAAAAA

AAAGAAAGAGTCCAATCCTAACATATATTTAATTATGCAGAGTTGGGTGCAAAAG

GAGTGGAGGAATAAGATTTAGCATCAAAGGAAGGGATTATTTCGAATTAGTGAC

GATAAGCAATGTAGGTGGAGTTGGGGAGATAGGGCAAGTGTGGGTAAAAGGGTC

AAAGAAGAATGTGTGGGAAGCAATGAGCAGGAACTGGGGTGTTAACTGGCAAAG

TTTAAGCTATCTCAATGGACAGAGCTTGTCTTTCAAAGTTCAACTCACCAATGGA

AGAACCCTCACTGCTTATAACGTAGCACCCTCCAATTGGAAATTTGGCCAATCTTT

CACCTCTAATGTTCAGTTCAACTAATTAATCACTATACATATCCACTTGTATCCAT

CCAAATAGGCTCAACAATTCAAACATTGTGTGCAGTATTTGATGACTATAACAGC

TATATAGCAAATCTTGTCACTCAAGAAAGCCATATGATAAGAGTATCATATTTTG

ACCTGTTCAGCGATAAGTGTTTGTGATGTAATCATATAACCGTGGTAATTTATAA

GTCTGTTAAAAATGAATAAATAATAAAAAAAGTATATGTTTGGAAAATAATATTG

GATTCAAAATAATCAATTTTGTTCTAGTTCCATTGACAATCTGAATTTGAATTATT

TATTATTTTCAACAACAAAATAATTGATGATGGAGGAAAAGGAGAAAAAGGAGG

AGGAGAAGAAATGCCAATAAAAAAAAGAAAGAAGAGGAGGAGGTAGTATTAGT

GAGAGAGTAAAATAAGAAGAAACTTGAGAAAGTAAAATAAAACGAAAAAGATG

AATAAGAAAAAAAAAAGAAGAAAATGATGATGATGATGAAAAAAAGCAACAGC

AAAAGATGAGGAGGAGAAATAGGAAAAGTTATGAATTATGAAAAACTTATCAGT

ACATATATACTGAAAATTCTTAAACAATACATCCAAGTATCTTCGTATTACACCC

AAATATTTTCGTGTTATACTCAAATTTGCTGTAAATTACAGAAATTTTTTTTCCTCT

AATACTGTATTTTTTTCTTATTTCTTTCTTTATTTTAGTTGAACGAATATAAGTTCA

TCT 




