
IDENTIFICATION 

Species: Nicotiana sylvestris 

Locus: XP_009776226 

Gene Model: XP_009776226.1 

Description: NsEXPB-07 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris   

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
https://www.genome.jp/entry/gn:T05026


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>NsEXPB-07 

MAANFPQCLFLLIFVAFCSYLVRFSSCQPSGYSQAVATFYENPTSPGSGGACGLENDV

ASAPYNAMITAGNQALFKQSSGCGACYQVLCTQDQNPHCSGNPIIVTLTDECPGACN

NDPVHFDISGIAFGKLAKAGEASQLYNAGRISIFYQRVACNYNTNILFKVDKGSNPNF

FAVTSEAVDGDGDLSLVEIQTSNSSWVPMQRMIGATWSVGIQPDTQKPPFSLRLTSET

KQSVTAPNVIPDGWQPRSIYKSNVNFPNNL 

CDS (coding sequence) 

>NsEXPB-07 

ATGGCTGCAAATTTTCCTCAGTGTCTTTTCCTTTTGATTTTTGTAGCTTTTTGCTCG

TATTTGGTCAGATTTTCCTCTTGCCAACCAAGCGGTTATTCACAAGCTGTTGCAAC

TTTTTATGAAAATCCTACTAGTCCCGGGAGTGGTGGAGCATGTGGGCTCGAAAAT

GACGTAGCAAGCGCTCCCTATAATGCAATGATCACTGCAGGAAATCAAGCTCTTT

TTAAGCAAAGCTCTGGATGTGGAGCATGTTACCAGGTGTTGTGCACTCAAGATCA

AAATCCGCATTGTTCAGGGAATCCAATAATAGTAACCCTTACAGATGAGTGCCCT

GGAGCATGCAATAATGATCCTGTTCACTTCGATATAAGTGGAATTGCCTTTGGAA

AATTGGCAAAGGCTGGTGAGGCTTCACAACTATATAATGCAGGAAGAATCTCGAT

TTTTTACCAAAGGGTAGCATGTAATTACAACACAAATATCTTATTTAAGGTGGAC

AAAGGCTCCAATCCTAATTTCTTCGCAGTTACATCTGAAGCAGTAGATGGAGATG

GTGACCTTTCTTTAGTTGAAATCCAAACAAGCAATTCGAGTTGGGTACCAATGCA

GCGAATGATTGGGGCAACTTGGAGTGTTGGCATACAACCAGATACACAGAAACC

TCCCTTTTCCCTTAGACTTACTTCAGAAACAAAGCAGAGTGTCACCGCTCCAAAT

GTCATTCCAGACGGTTGGCAACCAAGATCAATTTACAAATCAAATGTCAACTTTC

CCAATAATCTATAG 

Nucleotide 

>NsEXPB-07 

TCAAGCTATACAATCATATCATTTGTACATTTTGTGATTTCGATATATTTATCGAT

ATAATACCATTGCTTTTGCATATGATTATTAAATGAACTTAAGCCCCTTGAATATT

CTCGTGCGATTAGGTTCAAAAATTTTACTAACAATCTCATAGTCATAACTAAAAT

ATAAAACTTAGGTGAGTAGTTAGATGAATTACAATAAAATCTAATCTTTTTAGAT



TTCGATACAAAAATCTTTAACATATCTTCAATATTTTAATATTAAAAAAAGATTAG

TTTATAAATTTGATGAGGTCCTTCTATCACGCGACCGCAGACAAATTCACCAGTTT

AAAATAAATTAAAGAAAAGGCATGAAATAGAATAGTCGCATATTCAAAATAAAT

TAAAGAAGGTATTTTTACTTTATTAATCATACTTGATAGGGCAGGTAAAATAAAT

GGTATTCAACAATCTACATCATACCCTAATATTATTCCATTCTTAATTACTTTCAC

CCTATAGATTATTGGGAAAGTTGACATTTGATTTGTAAATTGATCTTGGTTGCCAA

CCGTCTGGAATGACATTTGGAGCGGTGACACTCTGCTTTGTTTCTGAAGTAAGTCT

AAGGGAAAAGGGAGGTTTCTGTGTATCTGGTTGTATGCCAACACTCCAAGTTGCC

CCAATCATTCGCTGCATTGGTACCCAACTCGAATTGCTTGTTTGGATTTCAACTAA

AGAAAGGTCACCATCTCCATCTACTGCTTCAGATGTAACTGCGAAGAAATTAGGA

TTGGAGCCTTTGTCCACCTTAAATAAGATATTTGTGTTGTAATTACATGCTACCCT

GTAAGGTTCAGTAAAAATAAAAGAAATTAATGCATTACTGGTGTTCATCAGAAGG

AAAATAAGAAGAAAAAATTAATTTATTGCTTCCTATATAAAAACTTCCTATAAGA

TGGAACAAAGAAGTAAATTTTAGTTTTTGTAAAACAACTCACCTTTGGTAAAAAA

TCGAGATTCTTCCTGCATTATATAGTTGTGAAGCCTCACCAGCCTTTGCCAATTTT

CCAAAGGCAATTCCACTTATATCGAAGTGAACAGGATCATTATTGCATGCTCCAG

GGCACTCATCTGTAAGGGTTACTATTATTGGATTCCCTGAACAATGCGGATTTTGA

TCTTGAGTGCACAACACCTGAAAAATAATACCAATAATATAGAGATGTCATGCAT

TTATGCATAAAAATAAAATATTCATACACATTCTCGCTTTTGTCTAGAGTTTAATT

TCCTTGTCATCTCATGCAAAATAAGGTACATTTATTCTACAAATTATAGATTCATA

AGATCAATAGCGGAATCAGAAATTCTGTCAAGACAATTCAAAAAGATCTAAAAT

GTTACATTTGGAATTTGCACCTATATTTTCTCTAATGAGGAGATTTAAAACTTTGT

ATATTTTAAATGTATTTTTATCCAATTTATGTTATACACACACACCTGGTAACATG

CTCCACATCCAGAGCTTTGCTTAAAAAGAGCTTGATTTCCTGCAGTGATCATTGCA

TTATAGGGAGCGCTTGCTACGTCATTTTCGAGCCCACATGCTCCACCTAGAACAG

AAAAGTAAGAACAATATATGGTTTTTATCATTAGGCCTAGAATCACTAATAAAGT

ATGTAAAAATCAAGACTATATTGATCAAGCCATTTCGGTGAATATTTGTCTACAA

AATTCTATTCGTATATTTTCCTTTTATTATGTAGGGGGATGGAAGAGGAAATTGAT

AAGGGGATTAAAAGATGCAAATCAAACCTCACCAATAAGGTAAAATTCAGATAG

CCAATAATTAAAATAACTATGATTTACCTTCAAAATTATATTTGAAATTTAAAGC

AAGTTTAGTTTAATTTTAATCAAGTAAGCCAAATAAGTCTTATGAAAAAAGAGAG

TAGAAATAAACGACATTTCAAGATATTACCACTCCCGGGACTAGTAGGATTTTCA

TAAAAAGTTGCAACAGCTTGTGAATAACCGCTTGGTTGGCAAGAGGAAAATCTG

ACCAAATACGAGCAAAAAGCTACAAAAATCAAAAGGAAAAGACACTGAGGAAA

ATTTGCAGCCATGACCTAATAATTATCTGTGATTAGTGATGATATAATTATTTTTG

CTAATTGCTTATGTAGTGCCATGTTAATTGGTACTATTTATAGTAAAAAAGAGAG

TATTAGTTAGTTGAGAATATTAATTATGAATAATAAACCATTTTGCCAAAGTTGA

GGATAGGAATTATGAATAATTAACCATTTTGCCAATTTAAGGTAAGAACTTTATT

GCCTCACTATTTAGTTTGCAGATTTATAATGCAGGATTATAAAGCATATAGCGATT

GAAAGTTTACTGCATCTCATGATCATGATTCTCATCATCTCTTTAATTCTTTTATTT

CTTTTTGTCATATGCCAACTAAACACTATATGATTTAAGATCTCTACACCACAAAG

CAAGAGGCATGTAGTAAACATATCGAAATGCATAACAACTAACCATAAGTTGAG

AAGAGCAGAAGAAAAAAGATATTGATTAATAAATACTTGAATTAATTTTTTCAAA

TGATTAAACGTTT 


