IDENTIFICATION

Species: Nicotiana tomentosiformis
Locus: XP_009591234

Gene Model: XP_009591234.1
Description: NtmEXPB-06
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05025
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Query seq,

binding site 4 )
specific hits Pollen_allerg_1

Superfanilies DPBB_R1pA_EXP_N-1ike superfamily Pollen_allerg_1 superfamily

List of domain hits d
Name Accession Description Interval E-value
[+] DPBB_EXPB_N 22275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily; Beta-expansins 41-164 1.95e-66
[+] Pollen_allerg_1 plam01357 Pollen allergen; This family contains allergens lol PI, Pil and Plil from Lolium perenne 172-248 2.32¢-26

>NtmEXPB-06

MEIHCPNFSFTSFYSVVAGVVFFWAVIASAGPLRRVEDTHWYPATATWYGSPEGDGS
TGGACGYGNMVDVRPFRARVGAVSPILFKNGEGCGACYKVKCLDRSVCSRRAATVI
ITDECPGGYCSGGRVHFDLSGAAFGHMAVSGYGGSLRDRGVISVIYRRTPCKYPGKN
IAFHVNEGSTPYWLSLLVEFEDGDGDVGSMHIREAKSNVWLEMTHIWGANWCIIGGP
LQGPFSVKLTTLSTGKALSARDVIPGNWSPKATYTSRLNFF

CDS (coding sequence)
>NtmEXPB-06

ACATTCTCCACTCTCCAATGGAACACTGCACTACACACCTCAGTCCTAAAATCAC
TAACACTGTAACCACAGTCTAAGAATACTGTCGGCAGAGACAAACAACTTCCTCT
ATTTTTATTTTTTATTTTTTTCTTGTTTACACACTAACCTCGGTTTCTCCGCTTAGCC
GGAAACTGAGGATTTGAGGTGGTTATAATTGTAGTACTGACCCACATTTCACTTA
GTTACATTATGGAAATTCACTGCCCAAATTTTAGTTTCACTAGTTTTTACTCTGTG
GTTGCTGGGGTTGTGTTTTTTTGGGCAGTCATTGCTTCTGCTGGCCCTCTCCGACG
TGTTGAGGACACACATTGGTACCCTGCTACTGCCACTTGGTACGGCAGCCCCGAA
GGCGACGGCAGTACCGGTGGGGCATGTGGGTACGGGAATATGGTGGATGTGAGG
CCGTTCAGGGCAAGAGTAGGAGCAGTGAGTCCAATTTTGTTTAAAAATGGTGAAG
GATGTGGGGCCTGCTATAAAGTTAAGTGTTTGGACCGTTCCGTTTGTTCAAGAAG
AGCTGCGACGGTGATTATTACAGATGAATGTCCCGGTGGGTACTGCTCCGGCGGC
AGAGTTCACTTTGACCTTAGTGGCGCCGCCTTTGGTCACATGGCTGTTTCTGGTTA
CGGCGGTAGCCTCCGTGACCGTGGTGTTATCTCCGTCATTTACCGCCGAACTCCAT
GTAAGTACCCTGGAAAGAACATAGCCTTCCATGTAAATGAAGGCTCAACACCTTA
CTGGCTTTCTCTTCTTGTGGAATTTGAGGATGGAGATGGTGATGTTGGATCCATGC
ATATTAGAGAGGCGAAGTCGAATGTATGGTTAGAGATGACACATATATGGGGAG
CAAATTGGTGCATAATTGGAGGACCATTGCAAGGACCTTTTTCAGTGAAGTTAAC
AACACTCTCAACTGGCAAAGCCCTCTCAGCAAGAGATGTTATTCCAGGCAATTGG
TCTCCTAAAGCCACTTACACCTCTCGCCTTAACTTCTTCTAATTGGCTCCCAATTT
ACTGAAGAATTAATATACCAATGCCTCTCTCAAGTAGTAGCTTTTTATGTCTTTTT
TTTAAAAGGAAAAGTAGCCGTTCGGATCAGCATAAAAAAGTATCCAAGGCTCTTT
CCTTCTTCTTTTTCCTACTTTTGTTGTTGTGTGTAACTGCTAGTAGCCCTCTCCAAA




GGAGAGTGAGCGCTTTGCCTTGTGTTTCTTCTTTTGTTTGGGTGTAATAAGTGTGT
GGTGCTATGTTAATTTGTTGGGCTGTAGGTTAAGTTTAGTGGGGTCCTATTCTGTG
GGTTTTAACTGAGGATAGGACCAAATGAATGCACATGTAATGTAATGTTGCTTGA
TATGGAAACATGAATGAATGATGTGGGGACCTTCTGCCCTTTGGGTAGTTTGGTT

CTGTTTCCTACTATA

Nucleotide
>NtmEXPB-06

AGTACCTACCCAATACTACTACTACTACTACAGTACATACGCCTATGAGGGTATA
CTCTCTTTTGAGTCTTGGTCTAGTCCTCTCTCAATAAATAAAGAAGTAGTTTTGAT
GTATTAATAAAGAAATTAACTCTTCGTAAAATTCTGGAAGAAGATGGTCAGCAAA
AGCTGCCAAAACCCTTCACACCAAGCTACGACTGCACATATTGAGAGGAAAACA
AAAGACCCAAAAATCAGCTCAAAACCCAAAAAACAAACAAGATTAACGGCAGA
ATGATCTATTCTTATTGTTTCATAAATACCCATTATACCCTCGAGCACTGACAGTT
GATTCTAAAAAGACAAGTCGAAGCTTGCTGATTTAACGCCTTAACCGTCGGTGTC
CACTCTATTAAAGTAGTGGCACTATCGTTAATATAATAACCAACAATGGGTCACA
TTGACATAAAAAAGTTACTTACATTAACCTTTTCGTATTTTCCCACCTTATAAAAA
TAACAACATTCTCCACTCTCCAATGGAACACTGCACTACACACCTCAGTCCTAAA
ATCACTAACACTGTAACCACAGTCTAAGAATACTGTCGGCAGAGACAAACAACTT
CCTCTATTTTTATTTTTTATTTTTTTCTTGTTTACACACTAACCTCGGTTTCTCCGCT
TAGCCGGAAACTGAGGATTTGAGGTGGTTATAATTGTAGTACTGACCCACATTTC
ACTTAGTTACATTATGGAAATTCACTGCCCAAATTTTAGTTTCACTAGTTTTTACT
CTGTGGTTGCTGGGGTTGTGTTTTTTTGGGCAGTCATTGCTTCTGCTGGCCCTCTCC
GACGTGTTGAGGACACACATTGGTACCCTGCTACTGCCACTTGGTACGGCAGCCC
CGAAGGCGACGGCAGTACCGGTAAATTTATTACTTAATTATGGTTAAGTGATATG
TATTTTCATTTTAAATTGTAACCGTTAAGGTTATGTTGTTTGATTTGATATAAATTT
ACTGAAAGACTCGTTACTCTTTATAAATGAATGGAGTATTTTTCAAAAGAAATTG
AGTCAAAGTTATCAGCTTTTCTTTTAGTAAGCTAATTAAAAAAAAAATGTACTCT
AAGCTCCCGCTATGTATGTCTGAGTCGGTAAAGCTTGATCACAAGAGTCTAATGT
ACCCAGTTTCACCCTTTATTTTTGCAAGATGTTACTTTCGCGGCTCGAATCCGTAA
CGTGTTCACGGACAGCTCCCCTCCTTTTTGTAAGCTAATTAATTTGATTTTTAATG
GTGGTATTTTTTGGTCAGGTGGGGCATGTGGGTACGGGAATATGGTGGATGTGAG
GCCGTTCAGGGCAAGAGTAGGAGCAGTGAGTCCAATTTTGTTTAAAAATGGTGAA
GGATGTGGGGCCTGCTATAAAGTTAAGTGTTTGGACCGTTCCGTTTGTTCAAGAA
GAGCTGCGACGGTGATTATTACAGATGAATGTCCCGGTGGGTACTGCTCCGGCGG
CAGAGTTCACTTTGACCTTAGTGGCGCCGCCTTTGGTCACATGGCTGTTTCTGGTT
ACGGCGGTAGCCTCCGTGACCGTGGTGTTATCTCCGTCATTTACCGCCGGTAAGG
AACTTTTGTCATTTTTTATTCTTGATAACGGTCTTGTTTTTTTTTCTTTCCCTATTTT
GTCAATTAGTGTTTAGTGGGTTGTTAATTTAATTTACTATTTGCCCGTTTGGATTG
ACTTAAAAAAAAGTGGCTTTTAGGTTAAGTGCTTAAAAACACTTTATAAGTGCTT
AAAATTACTTTATAAGTGCTGGAATTTGTTTTATAAATAAGCAGTTACGTATTTGG
ATAAAAGTGTTGAAACTTAAAACAAGCTGATGAAGTGTTTGGTAAACAAGTACTG
GTAAATACTTTTTCTCGTTAAAATGACTGAAATATCCTTAAAATTGTTAATATTAT
AAAGAAGAAGATGACCATAATATTATTTTTTCCGTTCATAGCTTCAAATTCAGGG
GTACCACGTAAATTCATTGAATGGTTTGATTTTAGAATATAGTTACACCAATTAA
AAAAAAAGGAAGGATTCAACTACCAAGGAAATTAAATGTTATGGACCAAAAAAA




GAAGCCAAAAGAATAATATTTACAAAATATTGGAATGTATCAAACATTATTTAAA
AAACTATTGTTTGCTTCACGTTACGAACTTCAAGAAATTGACAAATATTGAAGAA
TGGAAAAAAAAATAGTATGTTGTAGGGTTTTTATTTAGGGATAATTTCGGAATCA
AAAAAAATTATAAGGGATAAGAATGTAATATCTTTGGTCAAAGCAATATGGCTTT
TAAGCCAATTTAGAAAAAGTTAGGTTTTTCAACTTATTTATTTTAACTTTTTTTTAA
AGTAGATTTTAATTTTTTTTAAGCTCATTTTTTGGTTGTCAAACACTTAAACACGTT
AAAAACTGCTTAAAAGCCCATCCAAAAGTGCTCTGTATGTCATAAAGTTTTTGAG
TAGTACTATTTTTGTTGACAATGACACCCCTGAGTTAAGTGACTGTGTTGGGGTTA
TTTCTGTATCTTTTTTGGTCATTTTTTATTTGCTGATGATATATTTTAGTATTGATTA
AATGCTGCTTAGTTATTAGCGCACATTCACACACGAAAAAGTTAATTATATTCTGT
TTCCTTGTGTGTAGTTTCTGTATGTTTTATATCCTTTTTGGTCAAAAACTTCACTGC
TACTTCCTTGGTTTGCATGAATTGGAGTCTGACTGATGACCACTTTCCCTCTGACC
ATATTTATTTCTCCATTTTTGTGGTTACCTTTCAAGATATTTTTATTACTCCTATTA
TCTTCTCTTTGGATGACTAATATTATTCTCTTTTCCTCATAGTAATTTATTAAGTAG
TAGCTTTTTTACACTTTAATAGATGATGGGCACTAATATTATTGAATTTGTGGGTG
TAGAACTCCATGTAAGTACCCTGGAAAGAACATAGCCTTCCATGTAAATGAAGGC
TCAACACCTTACTGGCTTTCTCTTCTTGTGGAATTTGAGGATGGAGATGGTGATGT
TGGATCCATGCATATTAGAGAGGTACATATCTTATGTCTCCGCTTTTATTTATATA
CACTCATAAGCGAAACCAAAATTTAAAATTTATGAGTTCAAATTCAAAATTGCAC
CACTTCACATTTAATTTACTGGGTTCAGAATATATTTTTTGCACTTAGTCGGATTA
TTAATACATATACAGGGTCCAAGGCAAAACTATTGGTTCAAATGAATCGTAGCTT
CTTCCTTGGCTCCGCACAATATACACTTATAATGTAAAAAGTATTTACACTACAA
AATAACAACTTGTGTATAGCTTAAGCTCTTTATTTAATTGGTCAAACTGAAGATTG
AAAGCTTCCTAGTCAAAAGAAGTTTTCGAGTACTATTATAAAGGATGAGGGAACA
TGTTATGGTCTGCACTTTCACAGTTATCAAAAAGGACCTCTGAGGTTTTTTAGCCT
CTGCTTTAGAAGACTCTTTACATTTTACAAGAAATCTAAAAATATACCTATTAGAC
AAATCCGAACATTTAGGTGCTTAGAGAGAACTTTAAGAATCACGTGATGCCAGAC
AAAGCAAAATCTTTGTTTGACATTATGAAAGATTCATTTGGCGTACATTTGATACT
CTCTCTGCCACAATCACACCATTGCTTTACCATGAATATAGATAGTATATCTTCTT
TTTGGGTATGAATATGAAAAGTTCCTCTCCATCTTGACTTGGTTGTCCAAAGTATT
ATGCACTTCAATCACTTTCCACATGCTTTTCTTTTTATCACTGTTTTACAACAGTGC
AAAAGTGTTAATACATATAAAAGTTACCTCCTCTTTTCAACAACAATAACAAACT
CTGTAATCCAATAAGTGGGATTTGGAGAGGGTAATCTGTACACAGACCTTACTCC
TACTTTGTGAAGGTAAAGAGGTTATTTCCGATAGACCTCGACCCTCTTTTTAACCA
AATACAATTAAAAATGTCTTCTTCCCTCATTGGTTTATGAAGGGTAGATTCTTTTT
CCTTTATCAGACAGACAAGAATTTTGGATTTTTTTTTGAAAAGACTCTAAAATTTG
CTAATTTTTCAGGCGAAGTCGAATGTATGGTTAGAGATGACACATATATGGGGAG
CAAATTGGTGCATAATTGGAGGACCATTGCAAGGACCTTTTTCAGTGAAGTTAAC
AACACTCTCAACTGGCAAAGCCCTCTCAGCAAGAGATGTTATTCCAGGCAATTGG
TCTCCTAAAGCCACTTACACCTCTCGCCTTAACTTCTTCTAATTGGCTCCCAATTT
ACTGAAGAATTAATATACCAATGCCTCTCTCAAGTAGTAGCTTTTTATGTCTTTTT
TTTAAAAGGAAAAGTAGCCGTTCGGATCAGCATAAAAAAGTATCCAAGGCTCTTT
CCTTCTTCTTTTTCCTACTTTTGTTGTTGTGTGTAACTGCTAGTAGCCCTCTCCAAA
GGAGAGTGAGCGCTTTGCCTTGTGTTTCTTCTTTTGTTTGGGTGTAATAAGTGTGT
GGTGCTATGTTAATTTGTTGGGCTGTAGGTTAAGTTTAGTGGGGTCCTATTCTGTG
GGTTTTAACTGAGGATAGGACCAAATGAATGCACATGTAATGTAATGTTGCTTGA
TATGGAAACATGAATGAATGATGTGGGGACCTTCTGCCCTTTGGGTAGTTTGGTT




CTGTTTCCTACTATATTTAATATCTTGTGGTTGCAACACAAAAAATTGATCAACTT
ATCAACGGTTGCTCATATCCTAATCATATACAAATTTACTATGACAAATAAACAG
AAACGAATTCAGAAACTTTAAACCGACGATTATCTTTTCATTCGGCGTATTTAGG
ATTTTAGAACATGAATGCACCGAAAAACGAAAGAAGTACTAAGTGAGAATTGAT
TTATGTTCCTTTGGATAAATAACTCAGCATTCAATCAGGTGCATCATTCGACCTTT
TTGAAGCGTGGGAGCCAACAAATAATATTAGATCAATTTTACGAAATATATATAT
AAAATAAACCCCCAACTAGAGATGGAATTCCAGAACCTAAACAACTCAGTTAAG
AGCTCCTTGGTTCAAGGGAAGGTCAACCAATGATTGATAGGCCATTTCCTCCCTA
TCCGTCTTTTGGTCCCTCATTCCACTAATTCGTTGTTACTGAATCATTCATGGCATA
GACTCTCCATTTCTTTGT



