
IDENTIFICATION 

Species:  Zostera marina 

Locus: Zosma45g00530 

Gene Model: Zosma45g00530.1 

Description: ZmrEXPA-04 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Zmarina_v2_2  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Zmarina_v2_2


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>ZmrEXPA-04 

MTSLQVLCWGGETLSCFMLMLWLLTFQISALKTSALGEEWTIASATYIKAAEESAGN

GRGGGACGYGDTEKVGYGMATTGVSSALFNKGSSCGGCFEVRCVDHILWCLQASPS

IIVTTTDFCPPNYGLAGDYGGWCNYPREHLEMSEFAFGKIAELEANIVPVQYRRVNCE

RKKDGIRFLVSGSSQFYQVLITNVGSDGQVVGVKVKGSKTGWIPLGRNWGQNWQG

NLNLIGQSLSFEVTTRRGKRLTSYNVAPANWQFGQTFQGKQFQL* 

CDS (coding sequence) 

>ZmrEXPA-04 

ATGACATCTCTTCAAGTTTTGTGCTGGGGAGGAGAAACCCTCTCCTGTTTTATGCT

TATGTTATGGTTGTTAACTTTCCAGATTTCAGCCCTAAAAACAAGTGCTTTGGGTG

AAGAATGGACCATTGCGTCTGCAACTTACATAAAAGCAGCAGAGGAGTCTGCCG

GTAATGGAAGGGGAGGAGGAGCATGTGGATATGGAGATACCGAGAAAGTGGGA

TATGGCATGGCTACAACTGGTGTGAGTAGTGCACTGTTCAACAAAGGGAGTAGCT

GTGGAGGTTGCTTTGAGGTGAGATGTGTAGATCATATCCTGTGGTGTTTACAGGC

GAGTCCTTCGATCATCGTGACCACGACAGATTTCTGTCCTCCAAACTATGGTCTAG

CTGGAGATTACGGTGGTTGGTGCAATTATCCAAGAGAGCATTTGGAGATGTCCGA

GTTTGCTTTTGGTAAGATTGCAGAGTTAGAGGCTAATATTGTGCCTGTGCAGTAC

AGGAGAGTTAACTGTGAGAGGAAGAAGGATGGGATTCGATTCTTGGTGAGTGGA

AGTTCCCAGTTCTACCAGGTTCTGATTACAAATGTGGGTTCTGATGGACAGGTGG

TGGGTGTGAAAGTGAAGGGTTCGAAAACAGGATGGATTCCATTGGGAAGGAACT

GGGGACAGAATTGGCAAGGTAATCTTAATCTCATTGGTCAGTCACTCTCTTTTGA

AGTCACCACAAGGAGGGGAAAACGATTAACTTCTTATAATGTTGCGCCTGCAAAC

TGGCAGTTTGGGCAGACATTTCAAGGGAAGCAGTTTCAGCTTTGA 

Nucleotide 

>ZmrEXPA-04 

TTGCATGCTTATTTTCCGTTGAAAAATACGTTATTATGTTTTTTTTTCACGGTATTT

TAGTGTTAAGCTGTTAGGTCTTATTAAATTACTCTGTCTCCACCCCTCCACCGTTC

AGAAGAATTAGTTGAAGTTTATTGAAGAATGAAGAGTTTAAGCAATTGTGAAAG

AAAAAAACCTTATAATTGTTAATACTGTCAATTTCTTGCACTGGAGGAAAAGTAC

CTCAATCAAATAATACTGTCTTAATTTTTTCCTTTTCATTTTATACCATGATTTTTT



TTGCTAAATCATGCAATTTAGAGATTAAAGAAAAGAGTTTGCATACATTGGTGAA

TGATAGGAAATACTTATATTATATGGTGAATGATTTGATTTCATACATTGGAAGG

TTAATTTGACTTTTGACTATATATTTGTCCAAAACTATGTTATATTATAAATGAGC

CTCTTATATTAATTATTAATCATATCATGGACAATAGAAGATTAAAAGGAGAGAG

TTTTAACTTTTAATTTTCTGATTGATCTCTTTGCCCAAAAAGGTTTCAAAATACCCT

AAAATCCGGCACAAATGCACAGTCTAAATCCCAAATCCCAATGCATTGAATTTTG

TTTGTGTTTTTTCTCTTCTTTCATTTTTTTTCATTCTTTGAATTTTGAAATACTGGAC

TGCTGGTCCTTTCCCTCTGGACTTTGGTTAAGTGGTTACTTCCGTGCTACTTTATTT

GGTAGCAACAGAAAGGGGAAGGGAGAGATAATTTAAGCACTTTCTTCTTCTCCAA

AACCTTCATCACATAGATGACATCTCTTCAAGTTTTGTGCTGGGGAGGAGAAACC

CTCTCCTGTTTTATGCTTATGTTATGGTTGTTAACTTTCCAGATTTCAGCCCTAAAA

ACAAGTGCTTTGGGTGAAGAATGGACCATTGCGTCTGCAACTTACATAAAAGCAG

CAGAGGAGTCTGCCGGTAATGGTATGTCTTCTTTTCCTCCCATTTTTCCTTGATTCT

TCTTCTTCTAAAACGTAGTATGTATGTTTTTATGTATCGGGAGGAAGGGGAGGAG

GAGCATGTGGATATGGAGATACCGAGAAAGTGGGATATGGCATGGCTACAACTG

GTGTGAGTAGTGCACTGTTCAACAAAGGGAGTAGCTGTGGAGGTTGCTTTGAGGT

GAGATGTGTAGATCATATCCTGTGGTGTTTACAGGCGAGTCCTTCGATCATCGTG

ACCACGACAGATTTCTGTCCTCCAAACTATGGTCTAGCTGGAGATTACGGTGGTT

GGTGCAATTATCCAAGAGAGCATTTGGAGATGTCCGAGTTTGCTTTTGGTAAGAT

TGCAGAGTTAGAGGCTAATATTGTGCCTGTGCAGTACAGGAGAGTTAACTGTGAG

AGGAAGAAGGATGGGATTCGATTCTTGGTGAGTGGAAGTTCCCAGTTCTACCAGG

TTCTGATTACAAATGTGGGTTCTGATGGACAGGTGGTGGGTGTGAAAGTGAAGGG

TTCGAAAACAGGATGGATTCCATTGGGAAGGAACTGGGGACAGAATTGGCAAGG

TAATCTTAATCTCATTGGTCAGTCACTCTCTTTTGAAGTCACCACAAGGAGGGGA

AAACGATTAACTTCTTATAATGTTGCGCCTGCAAACTGGCAGTTTGGGCAGACAT

TTCAAGGGAAGCAGTTTCAGCTTTGACAGAAAAATTCCATGTTTGTTTTGTTTGCA

CAGAAAAATTTATCTGTCCATTAATCAATTCATCATTCAATTGATTATTTTTTAAG

CTTAAGCACATGTTTCAGCCTTAATTTTCAATCAATCAATCCACAATCAATGCTTG

TTTTC 




