IDENTIFICATION

Species: Miscanthus sinensis
Locus: Misin02G132500

Gene Model: Misin02G132500.1.p
Description: McsEXPB-17
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Msinensis_v7_1
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES
https://grass-genome-hub.southgreen.fr/Genomeassembly/47213
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Query seq.

binding site
Specific hits “ﬁ Pollen_allerg_1
Superfanilies DPBB_RIpA_EXP_N-like superfamily Pollen_allerg_1 superfamily

List of domain hits d

Name Accession Description Interval E-value
[+ DPBB_EXPB_N €222 N-terminal double-psi beta-barre! fold domain of the beta-expansin subfamily; Beta-expansins 36-169 1.45e-70
[+] Polien_allerg_1 pfam01357 Pollen allergen; This family contains allergens lol P1, Pll and Pl from Lolium perenne. 177-252 5.40e-26

SEQUENCES
Peptide
>McsEXPB-17

MASKIQLLSSFISILAFASHLHPSVSIEFRRELSSWTTGIATWYGDANGAGSEGGACGY
QYAVDQPPFSSLIAAGSPFIYDSGNGCGSCYQVVCSSNQACSGYPVTVVITDQGPGGG
PCLSQASDGMCLNEGAHFDMSGTAFGAMAKPGMADQLRAAGLLQIQYTRVQCEWP
GVDVTFSVDSGSNPNYLAVLIEYEDSESDLSAVDIMQSSAGQWVPMQHSWGAIWRL
DSGSALYGPFHLRLTFSSGRVLIASNAIPAGWTPGVAYRAGGVAVTRARPRSGGRRIH
DVVGTFSGLVYHLLMFVVLVL*

CDS (coding sequence)
>McsEXPB-17

ATGGCTTCCAAGATTCAGCTCTTGTCCTCCTTCATTTCCATTTTAGCTTTTGCCTCG
CACCTTCACCCTTCTGTTTCCATTGAGTTTCGCCGTGAGCTCTCCAGCTGGACCAC
TGGCATAGCTACGTGGTATGGTGATGCTAACGGCGCCGGAAGTGAAGGTGGTGC
ATGTGGGTACCAATACGCTGTCGACCAACCACCGTTCTCATCCTTGATTGCTGCTG
GCAGCCCTTTCATCTATGACTCTGGCAATGGATGTGGCTCTTGCTATCAGGTGGTA
TGCTCTAGCAATCAAGCTTGCTCTGGTTACCCGGTGACTGTTGTCATCACCGACCA
GGGTCCTGGCGGTGGCCCATGCCTGAGCCAAGCAAGTGATGGCATGTGCCTAAAT
GAGGGAGCCCACTTCGACATGAGTGGGACTGCATTTGGTGCCATGGCAAAGCCTG
GAATGGCTGATCAACTCCGTGCTGCTGGCCTGCTGCAAATCCAATACACTCGTGT
GCAGTGCGAATGGCCTGGAGTTGATGTAACCTTCTCTGTTGACTCTGGCTCGAAC
CCAAACTATCTGGCTGTGCTCATCGAGTATGAGGACAGCGAAAGCGATCTTTCGG
CCGTCGACATCATGCAGAGCTCGGCAGGGCAGTGGGTGCCGATGCAGCATTCGTG
GGGTGCGATTTGGAGGCTCGACTCTGGCTCTGCCCTTTATGGCCCGTTCCACCTCC
GCCTGACTTTCAGCTCAGGCCGGGTACTCATAGCCAGCAACGCCATACCTGCTGG
GTGGACCCCGGGTGTGGCGTACCGGGCAGGTGGAGTGGCGGTGACTAGGGCCAG
GCCCAGGAGTGGTGGCCGCCGGATCCACGATGTTGTTGGAACATTTAGCGGTTTG
GTGTATCACCTTCTGATGTTTGTGGTATTGGTGTTGTGA




Nucleotide
>McsEXPB-17

TCTCCCCTTGCAAATTCATCAGTCGTAGCTTGTTGTCACAGTGCAGATTTCAGCAT
GGCTTCCAAGATTCAGCTCTTGTCCTCCTTCATTTCCATTTTAGCTTTTGCCTCGCA
CCTTCACCCTTCTGTTTCCATTGAGTTTCGCCGTGAGCTCTCCAGCTGGACCACTG
GCATAGCTACGTGGTATGGTGATGCTAACGGCGCCGGAAGTGAAGGTAATATTTA
CATAATATCCCTTGTCTCAACAATCACCATATAATAGCTCATCTCAAACTGGTGTG
CGCCTTGAATAGTTAATTTCTAATGCATGCATGTCTCAATTACACCCTTTGTAGGT
GGTGCATGTGGGTACCAATACGCTGTCGACCAACCACCGTTCTCATCCTTGATTG
CTGCTGGCAGCCCTTTCATCTATGACTCTGGCAATGGATGTGGCTCTTGCTATCAG
GTGTGTGTGCCTCTTTGTGATTGAGGCTATTGCATGTGTGCATAGCTGCTATTTGA
CATTTAGAAATGCTGATTCATCAGGTGGTATGCTCTAGCAATCAAGCTTGCTCTG
GTTACCCGGTGACTGTTGTCATCACCGACCAGGGTCCTGGCGGTGGCCCATGCCT
GAGCCAAGCAAGTGATGGCATGTGCCTAAATGAGGGAGCCCACTTCGACATGAG
TGGGACTGCATTTGGTGCCATGGCAAAGCCTGGAATGGCTGATCAACTCCGTGCT
GCTGGCCTGCTGCAAATCCAATACACTCGGTATGTACACTCTTTCTTCATGGTCAT
GGACTTAGCTGCACCAAAAACGGCTGCTTGCAACCAACTATCCCATGTCTTTTAA
CTCATTTATTTATGCTGACCTTTGTCACGATGCATGCATATATGGATATACAGTGT
GCAGTGCGAATGGCCTGGAGTTGATGTAACCTTCTCTGTTGACTCTGGCTCGAAC
CCAAACTATCTGGCTGTGCTCATCGAGTATGAGGACAGCGAAAGCGATCTTTCGG
CCGTCGACATCATGCAGAGCTCGGCAGGGCAGTGGGTGCCGATGCAGCATTCGTG
GGGTGCGATTTGGAGGCTCGACTCTGGCTCTGCCCTTTATGGCCCGTTCCACCTCC
GCCTGACTTTCAGCTCAGGCCGGGTACTCATAGCCAGCAACGCCATACCTGCTGG
GTGGACCCCGGGTGTGGCGTACCGGGCAGGTGGAGTGGCGGTGACTAGGGCCAG
GCCCAGGAGTGGTGGCCGCCGGATCCACGATGTTGTTGGAACATTTAGCGGTTTG
GTGTATCACCTTCTGATGTTTGTGGTATTGGTGTTGTGAATTCTGATGCAAATGCA
GCTCAGTTTTGGCAGTTTTGAGATGCAAATTTAACCATTTAGGACTATCCAGGGA
TTTATATGTGCATTTTGATGTTTTCTTGTAGCTGAGGGTGGAGTGTTGTGATTGTG
AACGTTTTTGTTGTGATCGAGTTACCAGCATGCAACTGGTCAGGTTGGACGAAGT
CCTTGTAAATATGCGTTTGGTGAAACTGATTGGGTTGGTTAAGCGTCAAGCGGCA
CACTCAATTCCTTTATGGAAGAGATATGTCTTCTTTCTAGGTTCTAGCTTTTTATAT
GATTTCCATGCGTTTTTTTTATGGATTGAATGTCACTAGCCATTGAACTAGTGAAC
AATTTATTTTTCTGACAGTATTGAG






