IDENTIFICATION

Species: Sesamum indicum
Locus: XP_011094535

Gene Model: XP_011094535.1
Description: SinEXPB-01
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
KEGG: https://www.genome.jp/entry/qn: T04135

EXTERNAL RESOURCES



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
https://www.genome.jp/entry/gn:T04135
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DOMAIN ARCHITECTURE
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Query seq.

binding site
Specific hits “_ Pollen_allerg 1
Superfanilies DPBB_R1pA_EXP_N-1like superfamily Pollen_allerg_1 superfamily

List of domain hits *

Name Accession Description Interval E-value
[+] DPBB_EXPB_N 22275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily; Beta-expansins 44-165 2.05e-60
[+] Pollen_allerg_1 plam01357 Pollen allergen; This famity contains allergens lol PI, PIl and PIil from Lolium perenne 173-253 1.21e-23

SEQUENCES
Peptide
>SIinEXPB-01

MAFVLHYSLFTYLALLTTLLSNLCCYSFNPKLLNVSKLESGSDWSPAQASWY GNPSG
AGSDGGACGYGNAVEAAPFSSLITAAAASLYNSGKACGTCFQVKCTSSKVCSGNPVR
VVITDECPGCDSQSLLFDLSGTSFGTMAASGEADQLRNVGIEQIQYKRVECNFPGVSV
AFRVDPGSNANYFATAVEYEDGDGLAGVELKQAADSGGAWLPMQQSWGAVWKV
DLPSNYKPPFSIRLTAGGSNSRKTVVADKVIPANYNPGQTYRSLVNF

CDS (coding sequence)
>SIinEXPB-01

ACTCCCCCACTGCCCACTACTACAACTGATCCCAACATCTCCTAAATAATTAGTTG
ATGTTCGATGGCTTTTGTGTTGCATTATTCACTCTTCACGTACTTAGCTTTACTTAC
TACTCTTCTCTCTAACTTGTGCTGCTATTCCTTCAATCCCAAACTCCTAAATGTGTC
AAAACTTGAGTCCGGATCCGACTGGTCGCCCGCCCAAGCCAGTTGGTATGGCAAT
CCTTCTGGTGCTGGAAGTGATGGGGGTGCATGTGGATATGGAAATGCTGTGGAGG
CGGCACCATTTTCTTCCCTGATAACAGCTGCTGCTGCTTCTCTTTACAACTCCGGC
AAGGCTTGTGGAACTTGTTTTCAGGTGAAATGTACAAGTAGTAAGGTATGCTCGG
GGAATCCGGTGAGGGTGGTGATAACGGATGAATGTCCTGGCTGCGACTCTCAATC
TCTTTTATTCGATTTGAGTGGCACTTCCTTTGGAACAATGGCTGCTTCTGGAGAAG
CTGATCAGCTTAGGAATGTCGGAATTGAGCAAATTCAATATAAGAGAGTGGAGT
GCAACTTTCCGGGAGTGTCAGTGGCGTTCCGGGTGGACCCTGGTTCCAACGCCAA
CTATTTCGCGACTGCCGTTGAATACGAAGATGGGGATGGGCTGGCGGGAGTTGAG
CTCAAACAGGCGGCGGACTCGGGCGGCGCGTGGCTGCCCATGCAACAGTCGTGG
GGTGCTGTTTGGAAGGTGGATCTGCCATCAAATTACAAGCCTCCGTTCTCTATCA
GACTAACTGCTGGCGGCAGTAATTCCCGCAAGACAGTGGTCGCTGACAAAGTTAT
ACCTGCCAATTACAACCCCGGACAGACTTATAGATCCTTAGTCAACTTTTGAGTG
CTACTGCTAATAGGCTGCCTTCACTTATTCCTTGTCTGGGTCTCTCCAACGGTTGA
GATCTTCCCTCTTCTAGAGGAGGACAAACTCTTGTTTCTTTCTTTGTATTTTCTTAG
TAAGAGCTTTAATTTATTTCGCTCGGAAAATAATAATAAAAGAAATAAGTTATGT
ATTA

Nucleotide



>SinEXPB-01

CACGAGTTCAAATTTCGGTATAATTGGAGAATTAGTTTTGATTCCCATTTGAAAA
AGAAAAGCACACGCTGGTCCTTAAACTCTGGTGTGCATATCTTAATTATAGTAAA
ATTTACAATTAAGTACCTCCAAAACTCCAAAATTCTATTTTAATCCACAGGATTCT
GGAGTTAATTGTTTTAATTTATGATGGAAGCACATAAATACAGTGATAACTGTAT
TTGTTTTTATCATGCATGTTGTCACTACATAATAACAACTTTACAATAATCGTTTA
GTTCTTAATTAGCAATATTGAAAAGTTGTATACAATATCTTAAAATTATAATAATT
AAATATACATACTCATAATTAATGATAGTATTTAATACTAATAATTATTCATCAAG
CTTTGTTTAGTAAGTTGTTGATTGCTTGTTAACCCCACATGACGTAAAGTGGATTT
GGGCATTTATAGCTCACTCTATAAATAGTGCTGAATTTCAGCTACGGAAATCATC
ACTCCCCCACTGCCCACTACTACAACTGATCCCAACATCTCCTAAATAATTAGTTG
ATGTTCGATGGCTTTTGTGTTGCATTATTCACTCTTCACGTACTTAGCTTTACTTAC
TACTCTTCTCTCTAACTTGTGCTGCTATTCCTTCAATCCCAAACTCCTAAATGTGTC
AAAACTTGAGTCCGGATCCGACTGGTCGCCCGCCCAAGCCAGTTGGTATGGCAAT
CCTTCTGGTGCTGGAAGTGATGGTAAGCTAGACCTACCCTTAATTAATTTACGCG
CCCACACACAGCCACAACTCTTTCTGTGTGCCATATAAATTCACAAATATATATA
GTAAAATTTTTAATTCGAACAATGTTCTATTAAGTGCAAACTCATGAATGCATTAT
AATATATATTTCTTTAATTTTATACTAAAATTCTGCTAATTATAAAAAGAAAAATG
TGAGTAATTAAATAAAATGTTGTCTTTATCATAACTAGAAATTAAGTGATTTTGAT
TTGAATGGTGTATGGAAATGTGTTATATAATTAATTAGGGGGTGCATGTGGATAT
GGAAATGCTGTGGAGGCGGCACCATTTTCTTCCCTGATAACAGCTGCTGCTGCTT
CTCTTTACAACTCCGGCAAGGCTTGTGGAACTTGTTTTCAGGTTTAATTACCAAAT
TAATCACATATAATTTTCTCTATATATGTGCTTGTTTGTGGATGGTTTTAATTACAT
TTTCCAAGAAAAAAAAATCATTTAAATATATGTAGGTGAAATGTACAAGTAGTAA
GGTATGCTCGGGGAATCCGGTGAGGGTGGTGATAACGGATGAATGTCCTGGCTGC
GACTCTCAATCTCTTTTATTCGATTTGAGTGGCACTTCCTTTGGAACAATGGCTGC
TTCTGGAGAAGCTGATCAGCTTAGGAATGTCGGAATTGAGCAAATTCAATATAAG
AGGTATGAAACTATTACTATTATTATTATTATTATTATTATTCTCTCTCTCTCTCTC
TGTATTCTCTCAGCTTGATCATAGTTTAATTAAATTAATACCATTATTGAAAATAA
ATTTCACCGAAAATATAGAGTTTGCTATTTTATATTTTGAACTAGTAATAGTAGTA
GCCCAAATCATAATATTTGATCAAAGTGTTGGTAGAGTAGGAGTGATCCAAGTTC
AATAATATTTTAACAAACTTTCATGAAAGAAATATTTTGTGGCAATCAGATTACTT
TAGTTGGGGTTAGTCATAACGAATTAATTAATTTATTTATATTATAAGTGTAATAT
ATTTATTATACGATAAATATATTGTATTTGTAATATATTCTGATTTGATTAATGCA
ATTTGAGTTAGAATTTTCCATTTGACTTGAACCGAACACGTAGGATCCCGACAGC
AATTCTCGTTTAACCATACGTGGATAGGTTTTTATTACTTAATCAATTGGATACGT
TATTTTGCATTTCAGAGTGGAGTGCAACTTTCCGGGAGTGTCAGTGGCGTTCCGG
GTGGACCCTGGTTCCAACGCCAACTATTTCGCGACTGCCGTTGAATACGAAGATG
GGGATGGGCTGGCGGGAGTTGAGCTCAAACAGGCGGCGGACTCGGGCGGLGLGT
GGCTGCCCATGCAACAGTCGTGGGGTGCTGTTTGGAAGGTGGATCTGCCATCAAA
TTACAAGCCTCCGTTCTCTATCAGACTAACTGCTGGCGGCAGTAATTCCCGCAAG
ACAGTGGTCGCTGACAAAGTTATACCTGCCAATTACAACCCCGGACAGACTTATA
GATCCTTAGTCAACTTTTGAGTGCTACTGCTAATAGGCTGCCTTCACTTATTCCTT
GTCTGGGTCTCTCCAACGGTTGAGATCTTCCCTCTTCTAGAGGAGGACAAACTCTT
GTTTCTTTCTTTGTATTTTCTTAGTAAGAGCTTTAATTTATTTCGCTCGGAAAATAA
TAATAAAAGAAATAAGTTATGTATTACTCATGCAGTTACATGCAAATTTTAAAGG




CAGGTTTGGTTTTACTGTGATTGCATTTCCAGATTTTCTATGGTTGAGCCATTTTCT
TATAGTGATAATAATAACCCAATTGTGTGGATAGTACAATCAGATATAATTAAGA
ATACCCCATTTCACCATTCATTAGGTATGTTTTTATTTGAATTATTTGAGCATTGAT
TACTTTCATTGTTAAGAGTTTATGACCATTTGACTAATTTGAGTATGGTAGTGCCC
CCACTAGAAAGCTCCCGACGGACTGATATCTGTGTTTGTAGGTCGGTTTCTTGATA
AGTGATAGAAATTATAATAATTTGTTATTAATTAATAATGATTATTTGAACAAAT
AAGTGTAAGTCTTTTTATGCGACCAACGCCGATGAATTGTTGGAGTGTTACTCCA
GTTGGGCCAAGAGGATGCCAATTTAATTCTATTGTTACGTGTGGGTGGGTTCTAA
GTTGAGGCTGTAAAAATGGGCCGCT



